
IDENTIFICATION 

Species: Brassica oleracea capitata 

Locus: Bol024474 

Gene Model: Bol024474 

Description: BolEXPA-02 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0  

EXTERNAL RESOURCES 

http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata_v1_0
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BolEXPA-02 

MNLIEHAHILIISLCTFNFCFQRINSDDNGGWDRGHATFYGGADASGTMGGACGYGN

LYSQGYGLQTAALSTALFQSGQTCGACFELRCEDDDQWCLPGSVIVSATNFCPPNYA

LANDNGGWCNPPLQHFDLAQPAFLQIAQYRAGIVPVAFRRVQCEKPGGIRFTINGNS

YFDLVLITNVGGAGDVKAVALKGSKTNQWQSMSRNWGQNWQSNAYLRGQSLSFQ

VTASDGRSVVSYDVVPEDWQFGQTFEGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>BolEXPA-02 

ATGAATCTTATAGAACATGCCCATATTTTAATAATTTCACTTTGCACCTTCAACTT

CTGCTTCCAGCGGATAAACTCCGACGACAACGGAGGCTGGGACAGAGGCCATGC

CACTTTCTACGGCGGAGCTGATGCATCCGGAACAATGGGAGGTGCGTGTGGGTAC

GGTAACTTGTACAGCCAAGGCTACGGACTACAAACCGCGGCGCTGAGCACGGCT

TTGTTCCAAAGCGGCCAGACGTGTGGGGCTTGTTTTGAGCTACGTTGTGAGGATG

ATGATCAGTGGTGCCTCCCTGGTTCCGTCATCGTCTCCGCTACAAACTTCTGTCCT

CCAAACTATGCCTTAGCCAATGATAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCCCTCCAGC

ACTTTGACTTGGCCCAGCCCGCCTTCCTTCAGATCGCTCAGTACCGAGCTGGGATC

GTTCCTGTTGCATTCAGAAGGGTTCAATGTGAGAAACCTGGAGGGATAAGGTTCA

CGATAAACGGAAATTCATACTTCGACCTCGTGCTGATCACAAACGTGGGTGGTGC

TGGAGATGTTAAGGCCGTAGCTTTGAAAGGCTCAAAGACTAATCAATGGCAATCC

ATGTCCAGAAACTGGGGACAGAACTGGCAAAGCAACGCTTACCTCAGAGGTCAA

AGTCTCTCTTTTCAAGTCACTGCGAGCGATGGTCGGAGTGTTGTGAGCTATGATGT

TGTCCCTGAGGATTGGCAATTCGGTCAAACTTTTGAAGGAGGACAATTCTAG 

Nucleotide 

>BolEXPA-02 

ATGAATCTTATAGAACATGCCCATATTTTAATAATTTCACTTTGCACCTTCAACTT

CTGCTTCCAGCGGATAAACTCCGACGACAACGGAGGCTGGGACAGAGGCCATGC

CACTTTCTACGGCGGAGCTGATGCATCCGGAACAATGGGTACTTAAAACATAAGT

GTTTTTATTTGCACACACATCATCTCCAAATAAAGTAAATTACATTTTAAAAAAA

ATAAAAAAAAATATTCTCCAAATAATCATATAGATACTTTTAACCTCTACTTTAAC



CGTTAAAAATGTTGAAGTTTTGTAGGAGGTGCGTGTGGGTACGGTAACTTGTACA

GCCAAGGCTACGGACTACAAACCGCGGCGCTGAGCACGGCTTTGTTCCAAAGCG

GCCAGACGTGTGGGGCTTGTTTTGAGCTACGTTGTGAGGATGATGATCAGTGGTG

CCTCCCTGGTTCCGTCATCGTCTCCGCTACAAACTTCTGTCCTCCAAACTATGCCT

TAGCCAATGATAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCCCTCCAGCACTTTGACTTGGCC

CAGCCCGCCTTCCTTCAGATCGCTCAGTACCGAGCTGGGATCGTTCCTGTTGCATT

CAGAAGGTAAATAAAAACACTTCTATAGTTTAGTTGTGGGGGTTTTATTTCCTTTG

TTATTGTTAGTTGGCCGTGGGCCTTTTTGAGCCAAGCCCGGTTTTTTTTTTGTGAG

GGTTTGTGCACCCCCATTGTAATTTCGGCTTATTTATATAAAATGAGTACTTTAAA

AAATAATAAAAAATAATAAAAAAAATAAAAAATAAAAACACTTGTAGCTAATTT

GTAGGGGTTGATCATCCGGTTTATATGCTTTGGTTTTATATGTTCCCCGGTTTTAT

AGAAACTAAAAACCCAATAACAAATTATTTGTTATTTATTATTTTTAACTAAAATT

CTATACAATAATATAAGGGGCATAATACAGTGAAACCTCTATAAATTAATAATGT

TGACTACACTAAAACTATAATTTTTTTATTAATTTATAGAGTTATTAATTTATCTAT

TTTTTTATTAATTTATCTATATACTAATTGAACTAAAAACTCAGAGACTATAAAAT

TATATTATTTTATAGAGATTTTTAGTGTATATTAATTTATCGAGTATTAATTTATAG

AGGTTCTATATTTTGCGGTTAAATATCATTATATAGCTTTATTTTTATCAAATATA

ATTAATATATTCAGTGAGTATAGCTTATTAGCCTTATTTGGTTTTGTTAGGTCTAC

AATACATGGGTTTAAGTAAAACACTTTTAGTTTGCTTTCAATGCGGTTTAATCCAG

TTTATATGACATGTGAAAACACCTTACTATTTTTTCCATATGATGATGACAGGGTT

CAATGTGAGAAACCTGGAGGGATAAGGTTCACGATAAACGGAAATTCATACTTC

GACCTCGTGCTGATCACAAACGTGGGTGGTGCTGGAGATGTTAAGGCCGTAGCTT

TGAAAGGCTCAAAGACTAATCAATGGCAATCCATGTCCAGAAACTGGGGACAGA

ACTGGCAAAGCAACGCTTACCTCAGAGGTCAAAGTCTCTCTTTTCAAGTCACTGC

GAGCGATGGTCGGAGTGTTGTGAGCTATGATGTTGTCCCTGAGGATTGGCAATTC

GGTCAAACTTTTGAAGGAGGACAATTCTAG 


