IDENTIFICATION

Species: Cucumis sativus
Locus: CsGy3G006240

Gene Model: CsGy3G006240.1
Description: CSEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family cI33423 expansin-A; Provisional 30-253 1.93e-93
SEQUENCES

Peptide

>CsEXPA-07

MIYENNNGFVWFIFMVIGLGEFFVHGDNSWFDAHATFY GADQNPTSLGGACGYDNT
FHAGFGINTAAVSGVLFRRGEACGACFLVICNYNADPKWCLRRRAVTVTATNFCPSN
NNGGWCDPPRSHFDMSSPAFLTIARQGNEGIVPVLYKRVSCKRKGGVRFTLRGQSNF
NMVMISNVGGSGDVKAAWVKGSKMRMWTPMHRNWGANWQANVDLRNQRMSFK
LTLLDGRTLEFVNVVPSSWRFGQTFSSMVQFS

CDS (coding sequence)
>CsEXPA-07

TATTCCTAATTTCTATTTTATTTTACTGTAAAATCACCGACAAATTAAATTTCTCCT
TTTGTAGCCTTCTATAAATACACCACCTTTTGTTAATCTTCTAAGTATACACATTA
CATATACTTTGTCTTTTGATATATATACATTTGATCTTTATTTCTGTTTGTCTCTTC
GGATCGGAGTGTAAATTATGATTTATGAGAATAATAATGGGTTTGTTTGGTTCATT
TTCATGGTGATTGGTTTAGGTGAGTTCTTTGTCCATGGGGATAATTCTTGGTTTGA
TGCCCATGCAACTTTCTATGGAGCTGATCAAAACCCTACTAGTCTTGGAGGAGCA
TGTGGTTACGACAACACGTTTCATGCCGGGTTCGGAATAAACACGGCAGCCGTGA
GCGGCGTACTTTTCAGAAGGGGAGAGGCTTGCGGCGCTTGTTTTCTAGTAATTTG
CAACTATAACGCAGACCCCAAGTGGTGTCTCCGCCGCCGCGCCGTCACCGTCACT
GCCACAAACTTCTGCCCGTCCAATAACAACGGGGGCTGGTGCGACCCCCCTCGGT
CCCATTTCGACATGTCGTCACCTGCTTTTCTTACTATTGCTCGTCAAGGCAACGAA
GGGATTGTCCCTGTCCTTTACAAGAGGGTAAGTTGTAAAAGAAAAGGAGGTGTCC
GATTCACGTTGAGAGGACAATCAAACTTCAACATGGTGATGATATCAAATGTGGG
AGGAAGTGGCGATGTGAAGGCTGCATGGGTAAAAGGTTCGAAGATGAGGATGTG
GACGCCCATGCACCGAAATTGGGGAGCAAATTGGCAAGCTAACGTCGACCTTCG
AAATCAAAGAATGTCATTTAAGCTCACTTTACTCGATGGAAGAACATTGGAGTTT
GTCAACGTTGTTCCTTCCTCGTGGAGATTTGGACAAACATTTTCGTCCATGGTTCA
ATTCTCCTAGCTAGGGTTCTTTTCACAACTTCACCAGTTCAGCAAAGAGTAATCTT
TGTTACTTGCTATATCCTTGCTATATCAGGATCATTCTTTTTTACATGTTTGTTGTT
CAAATTTATCTACTATAAGTTGAAATTGAATTGAAGTTTTTCTTGAAATCAAGAGT
ACTTGTGGAAAATTTTATCATCCCATTTTTAGTCTATAGCAATCGCATAATATGTC




ATAAGTAAATTAAATTTAATATATATATATATATAACACTAATTTCGATTTTATTC
ATCTTTCTAATCAGTGATCAATGAAAAACAATCTTCTTTAAGTGTTT

Nucleotide
>CsEXPA-07

TATTCCTAATTTCTATTTTATTTTACTGTAAAATCACCGACAAATTAAATTTCTCCT
TTTGTAGCCTTCTATAAATACACCACCTTTTGTTAATCTTCTAAGTATACACATTA
CATATACTTTGTCTTTTGATATATATACATTTGATCTTTATTTCTGTTTGTCTCTTC
GGATCGGAGTGTAAATTATGATTTATGAGAATAATAATGGGTTTGTTTGGTTCATT
TTCATGGTGATTGGTTTAGGTGAGTTCTTTGTCCATGGGGATAATTCTTGGTTTGA
TGCCCATGCAACTTTCTATGGAGCTGATCAAAACCCTACTAGTCTTGGTGAGCTCT
TTTTTTTCTTGTTTAATTATTTTCCAAATACTTTGTATTTTTTAATAGAAAGTTTAT
GCTTTAAATACTTTTTGTTTTAATTCATTTTAGTCTTTAATAAATTTTTCATTTATC
ATTTATGGATCAAAGTATTATTTAAACACAATCATTTATCATTTAAATGTATTGGA
AGATTTAGAATGTAGTTATAAATTCAAATTCTTTTTAAAGTATCAATTTATAGTTT
TACATTCAACCAAAAGTAACATATATAATTAATGTGGCAGTCTCTTCCTTGATAAT
AAATTTGAGTTTGTTTTGCTTGATAATTATTTTTTTAATGGTTAATTTATTTGGTTC
TTTTAAATATATATAGATATAAGAGAAATTAAATAAAAAAACTAATCAATAAATA
TGGAGCTTAGGATAATCAGTAGAGTTCACTATTTTAAATTTTAGGTAAAGATTAA
AATGTATAAGATTTTGTAATTGTTTTTAGAAGAACGTTGAAAGTATAATTAAAGG
AGGTTTAATTAAAACAAGTTTTTGAAATATTTCTAAATTTCTTTAGTAGCTTTTAT
AAATCATTTTTCTTTTTGAAAAAAGAAAGTTCATGCCATATTTATTATCATCCTAA
AATTTTAATAATAATGTTAAACAATAATAATCGCACGGCTAATTTAATTCTAATAT
CTATTTTATGAGAAATAAATTATATATAAAGAATACTTTGTTAATGGAACATGGT
TTTAAATAATTAATTAACGAATGAAACACAATAATTAGAAAAACTAACAATTAAT
TAATCATGCATACCTGGCAATCAACTCAACATTCAAACACTATATTCGTTTAATCC
TTTTCGTGATCTATTAATATATAATAATTTATAACCAAAGAGTTTAATAAAACCAT
TATCATATGATCTTATTTATCACACGAGAACTAATTATGGAATAAAAATAAGAAA
TGTAACCTTGCGAGAATATTTATTAATCAGGAGGAGCATGTGGTTACGACAACAC
GTTTCATGCCGGGTTCGGAATAAACACGGCAGCCGTGAGCGGCGTACTTTTCAGA
AGGGGAGAGGCTTGCGGCGCTTGTTTTCTAGTAATTTGCAACTATAACGCAGACC
CCAAGTGGTGTCTCCGCCGCCGCGCCGTCACCGTCACTGCCACAAACTTCTGCCC
GTCCAATAACAACGGGGGCTGGTGCGACCCCCCTCGGTCCCATTTCGACATGTCG
TCACCTGCTTTTCTTACTATTGCTCGTCAAGGCAACGAAGGGATTGTCCCTGTCCT
TTACAAGAGGTACACTTACTTCAAATTATGCAATCCAATATAATATTCTCATCTAA
TCAGTGCAAAAACACTTTTAGTATATCTTACATTTTCTATGAGTGAATTTTCAAGT
CGGTGGATTTCAATTATATCTAAACCAAAATATTAAAGATTGGAAGCTATTTATA
AAATATAACCCAAAAAATTTAAATGGACTATAAAGAATTGAATGAATCTAATATC
TCTTATTCTCTAATACACATAGGTACTAGTTGATCTCATGCTAAACTTTTGTGCAT
ATTATATAATTATGAAATTCGGGTGATATTGGAACATCTTTTATAAGTATATGGAC
ATTATTTTAGGGTATTTTCTATAATATAACCACATTGTTGTAACATCTTCATGTGA
TATTTTGTATTAAGTTTAACAATTAATAGACGTATTATTTAGAAAAAAGGAAAAG
AATTTAACAGTAGAATGTTTAAGATCGGCAAACTTTTACCACATACATTAAATTG
TTACTTGTTAATTTGTTTATGTGTTGTTTACACTTTCAAATATTCTATTTTAAAAGG
GTAAGTTGTAAAAGAAAAGGAGGTGTCCGATTCACGTTGAGAGGACAATCAAAC
TTCAACATGGTGATGATATCAAATGTGGGAGGAAGTGGCGATGTGAAGGCTGCA




TGGGTAAAAGGTTCGAAGATGAGGATGTGGACGCCCATGCACCGAAATTGGGGA
GCAAATTGGCAAGCTAACGTCGACCTTCGAAATCAAAGAATGTCATTTAAGCTCA
CTTTACTCGATGGAAGAACATTGGAGTTTGTCAACGTTGTTCCTTCCTCGTGGAGA
TTTGGACAAACATTTTCGTCCATGGTTCAATTCTCCTAGCTAGGGTTCTTTTCACA
ACTTCACCAGTTCAGCAAAGAGTAATCTTTGTTACTTGCTATATCCTTGCTATATC
AGGATCATTCTTTTTTACATGTTTGTTGTTCAAATTTATCTACTATAAGTTGAAATT
GAATTGAAGTTTTTCTTGAAATCAAGAGTACTTGTGGAAAATTTTATCATCCCATT
TTTAGTCTATAGCAATCGCATAATATGTCATAAGTAAATTAAATTTAATATATATA
TATATATAACACTAATTTCGATTTTATTCATCTTTCTAATCAGTGATCAATGAAAA
ACAATCTTCTTTAAGTGTTT



