IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu001903

Gene Model: Oeu001903.1
Description: OeuEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php

GENE STRUCTURE

DenEXPA-14
5

| L 1 1 1
by S00bp 16K 15006p 20t

Legend:

Exon — Intron
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Query seq.
Superfanilies

PLN00193
Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN00193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 32-262 1.01e-98
SEQUENCES

Peptide

>0euEXPA-14

MVSLLHSCQFSLFFLILAVIEKARAGYYTRVFRPTTWQLAHATFYGDETASETMGGA
CGYGNLFSSGYGTDTAALSSVLFNNGYGCGQCFQIRCVQSQWCYKGSPITTVTATNL
CPPNWAKDSNNGGWCNPPRTHFDMSKPAFMKIAQWKAGIVPVMFRRVPCVRKGGL
RFTFQGNGYWLLVYVMNVAGGGDISQMWVKGSKTGWISMSHNWGASYQAFATLG
GQALSFKITSYTSHETHHAWNVAPSNWQVGMTY SANANFH*

CDS (coding sequence)
>0euEXPA-14

ATGGTTTCTTTACTTCATTCATGTCAATTTAGCTTATTCTTCTTGATTTTGGCGGTG
ATCGAGAAAGCAAGGGCCGGATACTATACCCGTGTATTCCGACCTACGACTTGGC
AACTTGCCCATGCCACATTCTATGGGGATGAAACTGCTTCGGAAACTATGGGTGG
AGCATGTGGTTATGGAAACTTGTTCAGCAGTGGGTATGGCACCGACACGGCGGCG
CTAAGCTCAGTCCTATTCAACAATGGGTACGGATGCGGACAGTGCTTTCAAATCC
GTTGTGTTCAATCGCAATGGTGTTACAAAGGATCACCAATAACTACCGTTACCGC
CACCAACCTTTGCCCGCCAAACTGGGCTAAAGACTCCAATAACGGTGGCTGGTGC
AATCCGCCACGAACCCACTTCGACATGTCGAAGCCAGCATTCATGAAAATTGCTC
AATGGAAGGCTGGGATTGTACCTGTCATGTTCCGCAGAGTGCCATGTGTTAGGAA
AGGCGGCCTTCGATTCACCTTCCAAGGGAACGGCTACTGGCTACTTGTGTACGTG
ATGAACGTTGCCGGTGGCGGAGATATCTCCCAAATGTGGGTGAAGGGAAGCAAA
ACAGGGTGGATAAGCATGAGCCACAATTGGGGAGCTTCATACCAAGCATTTGCTA
CTCTTGGAGGGCAAGCCCTTTCTTTCAAGATAACTTCATACACGTCCCATGAGACT
ATTATTGCATGGAATGTTGCCCCTTCCAATTGGCAAGTAGGAATGACTTATAGTG
CCAATGCCAACTTCCATTGA

Nucleotide
>0euEXPA-14

ATGGTTTCTTTACTTCATTCATGTCAATTTAGCTTATTCTTCTTGATTTTGGCGGTG
ATCGAGAAAGCAAGGGCCGGATACTATACCCGTGTATTCCGACCTACGACTTGGC
AACTTGCCCATGCCACATTCTATGGGGATGAAACTGCTTCGGAAACTATGGGTGA
GTTCCGCAAAAAATTTGGCCTACTTTTAAACAACTTCTTGTACAATGTATTTTCAT
TTATTAAAGATCGTCACATGCTTGCTATCAAATGTCATTACCGTTACTTACATTTT



AAATTTCAAAACTTTTTTAAGTAGCAACGTTCATTAGAAAAATAATATTTTCAATT
ACTATGTATTTTCATAAAATAATTTAATGTCAAATAAATTTGAATGTAAAACTTTT
AATTATTTTTTAGGAAGAAAAACTTAGAATAATAGCCGGACATGAGATGATTTTA
GAATTAATCATTTACTTACTTTCAACCTTGACTTCCAACAAATTCAATTATGTTAA
AAACGATCCTATAAGAAAATTTTGTGGCTTATTTGAAATTTTAAGGGGTTAAAAC
ATTATAGTCACTAATTTTATTTTATTTTATTTTTTAATGAAGTCGTATGATTTGATT
TAAGTAGATCATTAAACTCAAATTAGTTATAACTGACTCACCAAACTTAAATATT
TTTGTACATTTTCATCACTTATATATATATATATATATATATATATATATATATATA
TATATATATATATCTACTTATCAATAAGTTGCTTTTAAGCTTAGCCAAACATGTTA
AATGACGATATTTGGTAATGCAGGTGGAGCATGTGGTTATGGAAACTTGTTCAGC
AGTGGGTATGGCACCGACACGGCGGCGCTAAGCTCAGTCCTATTCAACAATGGGT
ACGGATGCGGACAGTGCTTTCAAATCCGTTGTGTTCAATCGCAATGGTGTTACAA
AGGATCACCAATAACTACCGTTACCGCCACCAACCTTTGCCCGCCAAACTGGGCT
AAAGACTCCAATAACGGTGGCTGGTGCAATCCGCCACGAACCCACTTCGACATGT
CGAAGCCAGCATTCATGAAAATTGCTCAATGGAAGGCTGGGATTGTACCTGTCAT
GTTCCGCAGGTACTTATTATTATTATTATTTAAATAACCATTGACTTGATTTTTATT

[TTTATTTTTTTACGTGACAATTTATTTACATTTTAATATTAAAACTAAACTTTGTT
ATATGACAATATTCTCATAGGGTAAAAGCACTACTTTTTGAATTGTTATAAAAAT
CGAATAGACTAGTTGGATAAAAAAAATTAATATGATATCAAGACAAAATTAAAC
TAAGTGCTCGGTTAAACCATAATAATCGGCTTTTTTAAAAAGTAATTTTTGTCATT
TTTGTTAAGGATTGATTATCCTTGACATATCGTGTTGTGTTTATTACTAAAGTTCT
AGAATGACTTTAATGTTTGGTTTATAAAAGTTAACTTATATTTGTAAAGGTCGACC
TCAAAACCGTAGTTGTAGACCCCAAGTTGTTGTAAGGGCAAGGGATCGACCCAA
AGAATTTTTAGGGCTAGGGATCGTCCCCTTACCTTACATGGATCGAGCCCTTCTGC
TTAGTTAGTGAGCGAAACTCGGACAACAACATGCATAAGTTTTTATAGGAAGCTC
CGATTTGAGATCCTTGAAAAATGAGTTGGGATTCTAACTTGATAGTGTTTCCAAT
GATATATTATGAACGGATATATCTAAATTAATTATTTTCAACTTCAAATTTGATCT
GCTTGAACTAGATCGTTTACCATGTACAATTATGAGTTCATTGCCCATGAGGGTC
AATTCCTAATTTTTTTATTTTTTAAATCTCTTCTTGCTTGTAGAGTGCCATGTGTTA
GGAAAGGCGGCCTTCGATTCACCTTCCAAGGGAACGGCTACTGGCTACTTGTGTA
CGTGATGAACGTTGCCGGTGGCGGAGATATCTCCCAAATGTGGGTGAAGGGAAG
CAAAACAGGGTGGATAAGCATGAGCCACAATTGGGGAGCTTCATACCAAGCATT
TGCTACTCTTGGAGGGCAAGCCCTTTCTTTCAAGATAACTTCATACACGTCCCATG
AGACTATTATTGCATGGAATGTTGCCCCTTCCAATTGGCAAGTAGGAATGACTTA
TAGTGCCAATGCCAACTTCCATTGA






