IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015931509

Gene Model XP_015931509.1
Description: AJEXPA-19
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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https://www.genome.jp/entry/T04300
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Query seq.
Superfanilies PLNO0OS0

+ Name Accession Description Interval E.value
[+ PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 29-256 6.90e-122
SEQUENCES

Peptide

>AdJEXPA-19

MSTKHSIATLLLALFTTTQARIPGVYTGSAWETAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFEIKCANDPNWCHAGSPSIFVTATNFCPPNY
ALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVSYRRVPCRKQGGMRFTINGF
RYFNLVLITNVAGAGDIMRASVKGSNTGWMTMSRNWGQNWQSNSVLVGQSLSFRV
TASDRRTSTSWNIAPSNWQFGQTFTGKNFRV

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-19

CTCCACACTCTTCCCTCCTCACACAAACACAACCCTTTGGCCTTCTCTTTCTCTGTG
TCCAAAACACAAACTCGCATAAAGAGAGAAGAAACCATGTCCACCAAAATCATC
AGCATTGCAACACTCTTACTAGCTCTCTTCACAACAACACAAGCCAGAATCCCCG
GTGTCTACACTGGCTCCGCATGGGAGACTGCTCACGCCACATTCTACGGTGGCAG
CGACGCCTCCGGAACAATGGGAGGAGCATGTGGTTATGGAAACTTGTACAGCCA
AGGGTACGGAGTGAACACGGCGGCGTTGAGCACTGCACTGTTCAACAATGGCTTC
AGCTGCGGAGCGTGTTTCGAGATCAAATGCGCCAACGACCCCAACTGGTGCCATG
CGGGTTCGCCATCGATATTCGTGACGGCAACTAACTTCTGCCCTCCCAACTACGCT
CTCCCAAGTGACAATGGAGGTTGGTGCAACCCTCCAAGGCCACACTTCGATCTCG
CCATGCCCATGTTCCTCAAGATCGCTCAGTACCGCGCTGGCATTGTTCCCGTCTCT
TATCGCAGGGTTCCATGCCGCAAGCAAGGTGGAATGAGATTCACGATCAACGGTT
TCCGTTACTTCAACTTGGTTTTGATCACGAACGTGGCAGGTGCAGGGGATATCAT
GAGGGCGAGTGTGAAGGGTTCCAATACAGGGTGGATGACCATGAGCCGTAACTG
GGGTCAAAACTGGCAATCAAACTCTGTTTTGGTTGGTCAGTCACTCTCCTTCAGG
GTCACAGCCAGTGACCGTCGCACTTCCACTTCTTGGAACATTGCACCCTCCAATTG
GCAATTTGGCCAAACCTTCACCGGCAAAAACTTTAGGGTCTAAAAACATACATAC
AACATGTTATTATGGTATATATTTTATTTGTGAAATATTTGTATCCATTTGCATATT
ATTCATCATTAAACGAGGTATAGACTCAATTTAAGTGTGAGTTTATATTTTATCTA
ATGATAAATAATATTTGAATTGGTACAATCTTTCACATCTTATATATATGTTCAAT
GAACATCATTAAAATAGAAAATTAAAAAGCGGTGGTATGTATTAGTGATACTTTT
TGACATTTTCTTTGTCTTGTTTTGAGGTAGTGGTGAATCAATCAAATATATGTCTT
CGGTATATGGGTTTAGGTTTTTCTTCAAGGTTTTTATTATTTTATATAGATATCTCC
ATTTTGAGTAAAAGATGGTGGAGAATATGACGATGTAATGAACTTTTTGAAAGGA




GCTGAAGTGGCTTGCAAGTTTATATGCCCGCAGCTATGCTTACTATATATATAAAT
ATTATCATATTATATATTTTA

Nucleotide
>AdEXPA-19

GGGATCAAACCAGATCAAATAATGTGTGTAATATAAAATTTATTGAGAATCAATT
TAAATATATATAATCAATTAATTTGTGTGATATAAAATTTGTTNTAATATTTATTG
GTTGCCTACCTCATCTTCAATTTTTTTCATGTCGATTTGTCATTGGCCAATAAATTA
TTGCATAAAAAAATTAAGATTCGAATATTTGACACTTAATTTAAAAATAATTAAA
GTATTATTTTATTATTGACATTCTCAGAAAAGCTTGATTCATATATTTTTGATTAAT
TTTATGGTATCTATTATTTAGTATTTAATTTTTTTCTAATTTACTTTTTATATTAAAT
TTTAAATATTTAAAAATGATTTATTTTTATATTTTAAAATTAAAAATTAATTTTTA
ATTATTTTTAACATGTTAAACACCACTTTTCAGTTTTCAGTTTCCACTTTTGATGCC
CTAAACCTCAACAATGACCCATTGCTCTCCCTCCATAAATACCAACACTCTCCAC
ACTCTTCCCTCCTCACACAAACACAACCCTTTGGCCTTCTCTTTCTCTGTGTCCAA
AACACAAACTCGCATAAAGAGAGAAGAAACCATGTCCACCAAAATCATCAGCAT
TGCAACACTCTTACTAGCTCTCTTCACAACAACACAAGCCAGAATCCCCGGTGTC
TACACTGGCTCCGCATGGGAGACTGCTCACGCCACATTCTACGGTGGCAGCGACG
CCTCCGGAACAATGGGTATCCACCATCACTTCAAAGTTTCTTCCTTTCTAACCCTT
CAACTCAAAAACCTTCACTTTTCTTTTATTTTACTATGTTTCCTCTGTTTTCCTCTG
TTTTCAACTAAACCCATCTATCACCAAACCTTCAAAGTCCAAACCCACACATATA
ATGTCTTCTCATTTTCCACCTTTGAAAAACTTTAGCTTCCAAAATAAAAAAATCAA
TTTTTTATTTTTTTAATTAATAATTACCGGTAAATGTTAGAAGAGAAGAGAAAGG
AAAGCTGAAAATTAACTTGCAATTATTATTACTACGCAGGAGGAGCATGTGGTTA
TGGAAACTTGTACAGCCAAGGGTACGGAGTGAACACGGCGGCGTTGAGCACTGC
ACTGTTCAACAATGGCTTCAGCTGCGGAGCGTGTTTCGAGATCAAATGCGCCAAC
GACCCCAACTGGTGCCATGCGGGTTCGCCATCGATATTCGTGACGGCAACTAACT
TCTGCCCTCCCAACTACGCTCTCCCAAGTGACAATGGAGGTTGGTGCAACCCTCC
AAGGCCACACTTCGATCTCGCCATGCCCATGTTCCTCAAGATCGCTCAGTACCGC
GCTGGCATTGTTCCCGTCTCTTATCGCAGGTAACTAACTCTTCTTTGACTTTTTGA
GATTGTGGCTTTTCAACTTATCAAAGAATAAAAAAAGAGAGGAAACGGTGTCGTT
TGTGGAGACAAAGTGAGCTCATATTCTGCTACGGTGGAGACAAGACAGTAATAG
TGGGAATGGTACGCAATATTTGACGATGTAGTCTCAACTCCCAACTATGAATACA
AATGAGAGGAGGGTACCATTTTCTACGTGGACCCCAGTAGCCGAAAACGGACAA
TCTGGACCGTTCATCTCAACGGGATTCGGGATTCTGAAACATTTGGCCGCGTCATT
GCACGATTCCCCAAACAATAGAATCTTCTTTTTTCATCTTTCCACTCCATGCATCA
TGATTCCCTCCCACACTGGTTAACTATACAGAAGAGGAAAATTAAAAAAGAAAT
AAAATTTTATTTTTATCTAACAAGCTATATTTGTCTAAAGGTTACAACTACTGTCA
TAATTGGTGGATTTTTTTTCTCTTAAAAAATTGATAAAACCCTGTAACAATGTTTT
ATTACGATTATGCCCCTGTTGTGTAGGGTTCCATGCCGCAAGCAAGGTGGAATGA
GATTCACGATCAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTTTGATCACGAACGTGGCA
GGTGCAGGGGATATCATGAGGGCGAGTGTGAAGGGTTCCAATACAGGGTGGATG
ACCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAACTGGCAATCAAACTCTGTTTTGGTTGGTC
AGTCACTCTCCTTCAGGGTCACAGCCAGTGACCGTCGCACTTCCACTTCTTGGAAC
ATTGCACCCTCCAATTGGCAATTTGGCCAAACCTTCACCGGCAAAAACTTTAGGG
TCTAAAAACATACATACAAACATGTTATGGAAAAGTTTTCAAGTATATCGGTGAT




TTTTAACAGTTATCTTAATTATATATATTATATATATTTTTTATAATTAAGATTAAC
CGTTTAAAATGATTGAAATACTGGTATACCGATACATTTAAAAGTTTTCCATGTTA
TTATGGTATATATTTTATTTGTGAAATATTTGTATCCATTTGCATATTATTCATCAT
TAAACGAGGTATAGACTCAATTTAAGTGTGAGTTTATATTTTATCTAATGATAAAT
AATATTTGAATTGGTACAATCTTTCACATCTTATATATATGTTCAATGAACATCAT
TAAAATAGAAAATTAAAAAGCGGTGGTATGTATTAGTGATACTTTTTGACATTTT
CTTTGTCTTGTTTTGAGGTAGTGGTGAATCAATCAAATATATGTCTTCGGTATATG
GGTTTAGGTTTTTCTTCAAGGTTTTTATTATTTTATATAGATATCTCCATTTTGAGT
AAAAGATGGTGGAGAATATGACGATGTAATGAACTTTTTGAAAGGAGCTGAAGT
GGCTTGCAAGTTTATATGCCCGCAGCTATGCTTACTATATATATAAATATTATCAT
ATTATATATTTTATATAACATGATCATCAAGTCTGCTTAAATATTTTCTTTGTTAAT
TATAATTATAATTTCTCATTGATATTGCCGAGATGAGTTTGATGTGAGTTTATGCT
TTGCTATCTCGAGCCTTGGATATGATTCATTTTATTAGTACACTAATTGAAATTCG
AAAAGTGTGGTTAGTTGATGCATGCATCTTTCACAATTTAGCATGCTTTATTTACC
AGCGCCGAAAAGTTAAAGGAGAAAAAATATTCAAATCAACGTTGATTAATAAGA
GTATTTGTCTCTTCTTTGATCTTTGTTATATTGGTATTAAAAGTAGATTCTATGCCT
TCCGTGATGGTTTTCCTAACTTCTCTGATGCTATCTTATGTATTAATTATGTTAGTA
ATGATGAGGTTATCTTTAATTTAGTTGTGAAATTGCGAAAAGGTATGATTCAGGC
ATAATGCAAGTTGAATTATATTACAAGAAAGTAGTGTGCCTTAGAACATCTTCGA
CAGAAGAATT






