IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009610453

Gene Model: XP_009610453.1
Description: NtmEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.

Superfanilies PLNOO050

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisional 27-255 1.49e-117
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXPA-25

MAIWTLCIASLLSFLTGANAKVPGVYTSGPWESAHATFYGGADASGTMGGACGYG
NLYSAGYGVNNAALSTALFNNGLSCGACFEIRCTDPKWCTPGNPSIFVTGTNFCPPNY
ALPNDNGGWCNPPRPHFDLAEPMFLKFAQYRAGIVPVTYRRVPCKKSGGIRFTINGF
NYFNMVIVTNVAGAGDIQKVFVKGTNTKWMAMSRNWGQNWQSNAQLVGQALSFK
VKASDHRYVTTYNVAPSNWQFGQTYEAKNFRV

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-25

TCCAACTTCCTCCTTACTCTCCATTGGCGCCTAAAACCCTATTTGCATTTCTCCATT
TCATATCCAGCTCTCTCCATCTCTTTTTCTTCTTCTGTCTGTTCACACAGATATAAC
ATCTTCAGTCTAGAGCAGTGACAGTGAGAAAAAATGGCTATAATTTGGACGCTTT
GCATTGCTAGTCTTCTTTCTTTTTTGACGGGCGCTAACGCAAAGGTCCCCGGTGTT
TATACCAGTGGACCCTGGGAGAGCGCCCACGCCACCTTTTACGGTGGTGCTGATG
CCTCCGGCACAATGGGTGGTGCGTGTGGGTACGGGAATTTGTACAGCGCAGGATA
CGGAGTGAACAATGCAGCATTAAGCACTGCACTTTTCAACAATGGGCTGAGCTGC
GGTGCTTGCTTTGAGATAAGGTGCACCGATCCGAAATGGTGCACCCCTGGGAACC
CGTCCATATTTGTAACGGGTACAAACTTTTGTCCGCCAAACTATGCTTTGCCTAAT
GATAATGGAGGGTGGTGCAACCCACCTCGTCCTCATTTCGATCTTGCCGAGCCTA
TGTTCCTCAAATTCGCTCAGTATCGTGCTGGCATCGTCCCCGTAACCTACCGTCGG
GTTCCATGCAAAAAATCAGGAGGAATCAGATTCACAATCAATGGTTTTAATTACT
TCAACATGGTAATAGTGACCAACGTGGCAGGTGCAGGTGACATTCAGAAAGTTTT
CGTAAAAGGTACAAACACAAAATGGATGGCTATGAGCCGTAATTGGGGCCAAAA
CTGGCAATCCAATGCTCAGCTTGTTGGTCAAGCTCTCTCCTTTAAAGTCAAAGCCA
GTGACCATCGCTATGTTACCACATACAACGTGGCACCATCTAATTGGCAGTTTGG
CCAGACTTATGAGGCCAAAAATTTCCGAGTTTAACTTAAAATATTGAGTTGAATA
CTATCATTACAAAAAAACAAAAAAATAAAAAAATTACTTTTCTTTAGTTTCATAT
ACTAAGTATACCATTTTCTCCACCTTCAGTTTTTCTCTTTTTTAACGGGAAAGATTT
TTGGTATATGGGGAAGTAGTTTCGTTTTACATTTTACTATTTTAGTAATGATGTAT
AAGTGCTGGTAAAAGAAAGTTAAAGCCAGCCAAAAGGGGAAATGGGAAGGTTTA
TATATAGAGGCTGATGCGGCTGCAGAAGGATCGAAATTAGGACAAAAATGTAGC




CCGCAGCTCTATTATATTTGCAATTATTTCTATTGACTTATATGTAATGGAATTAT
ATATTGTCTATGAATATGAATATCACAAATTGTCCTTTTTAATTTTTAGATA

Nucleotide
>NtmEXPA-25

GAATGGAAGAATTGTAAAATGATTATTATTTAAAATTGTACCAAACATATGACAT
ACTGCACGGAATTTGGGCTTGCAAAATACTAAACATATCACATCCAGCAAAAGA
AGGCAGGGAAAAAGACTTATTCATAAATAGTCACTCTCATGGCAAGGCAAGTGG
GGAACCTTGGCGTAATTGGTAAAGTTGTTGTCATGTGATCAGAAGGTCAAAGCTT
CTAGTCGTGGAAACAGCCTCTTGCAGAAATGCAGAGTAAGGCTGCGTACAATAC
ATCCTTGTGGTCTGGCCCTTACCCGGACCCCGCATAGAGGGAACTTAGTACACCG
GAATCCGGACTGCCCTTTTTCACTTCCATGGCCATTCGTTGAATTAGTTTTAGCTA
CTATTTCATATTACTATATACCACTGATTAATAAACCAAACGACTTCAGAAAATT
AACATTATATTCAAAGGCAAACAAATAACTACTCCAGAAATAAATTGAAACATC
ACCAAATGTATCTAAAAATTAAAAAGGACAATTTGTGATATTCATATTCATAGAC
AATATATAATTCCATTACATATAAGTCAATAGAAATAATTGCAAATATAATAGAG
CTGCGGGCTACATTTTTGTCCTAATTTCGATCCTTCTGCAGCCGCATCAGCCTCTA
TATATAAACCTTCCCATTTCCCCTTTTGGCTGGCTTTAACTTTCTTTTACCAGCACT
TATACATCATTACTAAAATAGTAAAATGTAAAACGAAACTACTTCCCCATATACC
AAAAATCTTTCCCGTTAAAAAAGAGAAAAACTGAAGGTGGAGAAAATGGTATAC
TTAGTATATGAAACTAAAGAAAAGTAATTTTTTTATTTTTTTGTTTTTTTGTAATGA
TAGTATTCAACTCAATATTTTAAGTTAAACTCGGAAATTTTTGGCCTCATAAGTCT
GGCCAAACTGCCAATTAGATGGTGCCACGTTGTATGTGGTAACATAGCGATGGTC
ACTGGCTTTGACTTTAAAGGAGAGAGCTTGACCAACAAGCTGAGCATTGGATTGC
CAGTTTTGGCCCCAATTACGGCTCATAGCCATCCATTTTGTGTTTGTACCTTTTAC
GAAAACTTTCTGAATGTCACCTGCACCTGCCACGTTGGTCACTATTACCATGTTGA
AGTAATTAAAACCATTGATTGTGAATCTGATTCCTCCTGATTTTTTGCATGGAACC
CTGTTATTTGACCAAAATAGTTAGGAAAATTGTTAGTGGAGAATTTTAACTACAA
AATGCTCAACTTTTAGGCAACATTAAGAGCAAAAAAATATTATATATTCGAGCTC
GTTGGAGACAACTTAGAGCAATGATAAAGTTATTTCCGTGTGACCTATAGGTCAC
GGGTTCTAGTCGTGGAAACACTACATCACACCTGGTGGGGTGGAGCCCTTCCTCG
TACTTGCGTGACACTTTGTGCACCGAGCTACCCATTGTATTCGAGCTCGATGAATG
CATCATACCATATTAATTTCTCATAGTTAAATGGGGGAGTGAGATAAAATATGTA
GCATGTTATAATTGACTACAACTAATTGAATAAATTTATACAAGAAAAGCGCATC
AGATTAATCGTACCAAAACCGCGTCTATTAATTGGACAAATTTAACTACCTGCAA
GATGTAGCTGTAGCATGTGAATAGGTGACAAAACTATAATGAGATGTGAATTTAA
AATGTTTAAATAATACTATTGTTATTCTATTTAGTGTTTGTTGGTGATAAGTGCCA
ATTAATATTAATATAAATAGAAGAATTTTAATTTAAAAATAGTGAGCGAGTCCCG
ACTCTTAAGTCTAACTTAAGCCAACCCACTACGTAAGAGAACTTGACGCTAAAGT
AGTCATTTCCTCTATAATAGAAAGCTACTACCCGTAAGAGGGAAAATTAGCAGAC
AATGGCGGATCTACATACAGAGTTATGGGTGCTCAAGCATCCATTGTCTTTATTC
GGATTTAGTATATTTACATAGGCAATTAGCAGAAAATTTAGATAAGTAATGAGTG
AGCACCTATAGTTAATCTTTTTATTGTCTTTTTTCGAAACTCTTTTCGACGAGCACT
CATGACTTTAAAATCTTAGATCCGCCAGTAATAGTGTAACTCCAAAACACCATCC
AGTTAGCTATAGTTAGTTAAACGACAGGAAAACCCTTAACATATTACATTACATA
CACGAAAATTCTTGAAAATCGGAGAATTTATCCCGATGATAAAGACACTATTTCT




TATTAAACAGAATGACATCTTTCTAAATTTGAAAAGAATTTAACTTGAACTTCAT
ATTGTACACTCAATACATGCGTTTGTGGCCACACAGTACATACATGCTTAAAACG
ACAAGTTTTTGAAGTTTTATAACCAAACAAATATTATAGTAACATATTTAGGCCG
TAAGTTTGACGGTGCAACTTACCGACGGTAGGTTACGGGGACGATGCCAGCACG
ATACTGAGCGAATTTGAGGAACATAGGCTCGGCAAGATCGAAATGAGGACGAGG
TGGGTTGCACCACCCTCCATTATCATTAGGCAAAGCATAGTTTGGCGGACAAAAG
TTTGTACCCGTTACAAATATGGACGGGTTCCCAGGGGTGCACCATTTCGGATCGG
TGCACCTTATCTCAAAGCAAGCACCGCAGCTCAGCCCATTGTTGAAAAGTGCAGT
GCTTAATGCTGCATTGTTCACTCCGTATCCTGCGCTGTACAAATTCCCGTACCCAC
ACGCACCACCTGTTGGGAAAGAAGAAAAAAATACGGATATGAGTTTAACTTTAT
ACACTGTGTAAATCAGGTTACCTAAAAAATAATTACAGATACGTACCCATTGTGC
CGGAGGCATCAGCACCACCGTAAAAGGTGGCGTGGGCGCTCTCCCAGGGTCCAC
TGGTATAAACACCGGGGACCTTTGCGTTAGCGCCCGTCAAAAAAGAAAGAAGAC
TAGCAATGCAAAGCGTCCAAATTATAGCCATTTTTTCTCACTGTCACTGCTCTAGA
CTGAAGATGTTATATCTGTGTGAACAGACAGAAGAAGAAAAAGAGATGGAGAGA
GCTGGATATGAAATGGAGAAATGCAAATAGGGTTTTAGGCGCCAATGGAGAGTA
AGGAGGAAGTTGGAGGTACTTATTGAGGGAGGGTCTAAGGAATTAGTAGACACA
AGTGCATGGCTTTTAATTAATGCGTTAATTTTTGTAATTAAAGTTAGTATATTAAA
CAATCTTTTTTATGTCAGAAACGTAGAGTAGCAATATTTATCATGACTTACTCCAT
AAGCATAAAGGGCGGGGTATGAGGAGGTGGGGAAAGAAGTTAAGAAAGAAAAT
AGTACTACTATGTGCTACAAGCATACATGTGAGTTGAACGTGGTGGTGAGGATAC
CAAAGCTTATGGCACATGGCAATATTGGTAATGATTTAAGCTTAGGTTTATGGCA
AAGTCCAAAAAATAGAGGAATTTTAGAACATCTTGATTCTATATTTCTATGGTAG
TGTTGGCCCAAATAAAGGATAGTTTTGAAGATTGACAAAAGAACTCAGGGATGA
ACCAGGTCCATCACTGGTAGGCATAGACACGGGCAGATTCAAAGCACGTGAGAT
GCACATGCAGGAGATAAACGAA



