IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009785593

Gene Model: XP_009785593.1
Description: NsEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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[+ PLND3023 super family c 2 Expansin-like B1; Provisional 50-293 9.02e-117
SEQUENCES

Peptide

>NsEXLB-01

MEREMWQQSSTPDPVNLSYRISSLEYPIHNSSNYTSSAFSTSFLROQNDLYQQQYNCIFL
CMVLLLPTLCYSNNYVSRTAYYTTPDGMGIPTGACGYGENGKDVNNGEVCAASKRL
YKNGAACGACYQVRCKDKGLCSDEGTKVVVTDTGEGHGTDFILSYRAYAKLAKQP
NMAQQLFAKGVVEVEYRRVSCKYGNLMLKIHEHSKYPHYLAIVVMNQGGATDILA
VQEETKEWISMRRVYGAVFDLSSPPSGELNVRFLTSAGAETKWVQSDKAVIPAEWK
AGLLYIHSALLDMKIQVLSHISGATW

CDS (coding sequence)
>NsEXLB-01

ATGGAAAGAGAAATGTGGCAGCAATCGTCGACCCCGGACCCTGTAAACCTCAGC
TATAGGATTTCCTCACTCGAATATCCCATTCACAACTCTTCTAACTACACTTCTTC
TGCCTTTTCTACCTCTTTCTTAAGGCAAAATGATCTCTATCAACAACAATATAATT
GCATTTTTCTCTGCATGGTTTTGCTATTGCCTACGCTTTGCTACAGCAATAATTAT
GTTTCCAGAACTGCCTATTACACTACCCCTGATGGCATGGGGATACCAACCGGAG
CGTGTGGCTATGGAGAAAATGGCAAAGATGTCAACAATGGGGAGGTTTGTGCAG
CCTCCAAACGGCTTTACAAAAATGGAGCTGCCTGTGGAGCTTGCTACCAGGTAAG
GTGCAAGGACAAGGGGTTGTGCAGTGACGAGGGAACAAAAGTAGTGGTGACGGA
CACTGGAGAAGGACATGGAACAGACTTCATTCTCAGCTACCGCGCCTATGCTAAA
TTGGCTAAGCAACCTAATATGGCTCAGCAATTGTTTGCTAAAGGCGTAGTTGAAG
TAGAATATCGTAGAGTTTCTTGCAAATATGGAAATCTCATGCTTAAAATCCACGA
ACATAGCAAGTACCCTCACTATCTTGCTATAGTTGTTATGAATCAAGGTGGTGCT
ACTGACATTCTTGCTGTCCAAGAGGAAACAAAAGAATGGATATCAATGAGGAGG
GTTTATGGAGCAGTGTTCGACCTATCGAGCCCACCAAGTGGAGAACTTAACGTGA
GGTTCCTAACAAGTGCTGGTGCTGAAACCAAATGGGTGCAGTCAGACAAGGCTGT
AATTCCTGCTGAATGGAAAGCTGGGCTATTATATATACATTCAGCTCTCTTAGAC
ATGAAAATACAAGTGTTATCACATATTAGTGGCGCTACTTGGTGA

Nucleotide
>NsSEXLB-01

GTGGTCAATTGATCACCCTTATACAAAGGTGACTTCGCCCCTGATTAGGGTTGTG
GGTTGACAGGTAGTCGAAAGTCTCTTCTAGTCGTACTAGTAGTATCGGCCTCTCC



AGATCTCACGTGTGTAATTTCACTGGTTTGTTGTTGTCGTATGAACCTATACACCT
GTACAAATTTTAGAGCACTTCCCTTTTGTTAGACTGAAATGTTTAATAGAATTAAA
ATTAAAATGCAGCATAAATGGGGAAGTGAACACTGACAAATTTGAGATCTTTTCA
ATTGTCTTCAAAACTATTACCAAAGCATGTACTCAGAGTGAATTGTTTAATTAAGT
CTGTTCCTTTTTCTATTTCTTGGTAGAAAATCTGGAGGGAAATGGAGTATGTGGTT
CTTTCCAGGTTTACAGTGTTGAATGATTAAGCAATTAGTGAAATTGTGTGTCATCA
AGTATATTTTAGGACAGAGTTTTCTTTAGTTTCCATCTGTTTTCCACTGTCTATAAT
GGAAAGAGAAATGTGGCAGCAATCGTCGACCCCGGACCCTGTAAACCTCAGCTA
TAGGATTTCCTCACTCGAATATCCCATTCACAACTCTTCTAACTACACTTCTTCTG
CCTTTTCTACCTCTTTCTTAAGGCAAAATGATCTCTATCAACAACAATATAATTGC
ATTTTTCTCTGCATGGTTTTGCTATTGCCTACGCTTTGCTACAGCAATAATTATGTT
TCCAGAACTGCCTATTACACTACCCCTGATGGCATGGGGATACCAAGTATGCCCT
TTTCACCTTAGCTTCCAAAATAATTGTCAATTTTATCATAATTTCCTAATTTTATTA
CTACGTTTTATGGTGATAATTCTCTTCTTGAAACTAAAATTCATTATCTAATTGTG
TAGGTACATAAACATTTTAGTTGACCTCATGTCAAGACTTTATTTCTAAATATTAC
TCCCTCTGTTTTAATTTAAATGACACACTTTTCTTATTAGGAAAATAATTTAACTTT
AAATTTTTTATTTTACCCACTCTATTCTTACTGAGAAACTTTTATAGCCACAAAAA
TATTATGGCCTCACAAAGTTTGTGCCCCTTAAGCTTTCAGGGTCACATATTTCAAA
AGACTTTTTTCTTCCTTAAATTTTGTATCAAGTAAAACTACATCATCTACATTGAA
ATGGAAGGAGTGAAGTACTTATCAAATTAATGTCAATTTTTTGACAAACAATGAT
TAATTTGACTTTCAAAATGAGATGAAAATGTAACTAAATTTAAGAGCTCCCTATA
CTACTTCGTAGGATCATCATCTAATTATAAATACATAATCTTAATCCCTCCCACTA
ACACACACAAAAATAATCAAGTAAACTTGTGCATGCACTAGCTATTTTAAACATT
TAATTGTTGTACGTACATTTTGATCAGCCGGAGCGTGTGGCTATGGAGAAAATGG
CAAAGATGTCAACAATGGGGAGGTTTGTGCAGCCTCCAAACGGCTTTACAAAAAT
GGAGCTGCCTGTGGAGCTTGCTACCAGGTACTGTAATTATTAATCTCTACGTTTTT
TACATTATCAGGTCAGTTAAAATATTAACTATAAGTAATCATTGATAAACAAAAA
GAAGTTGGATTATTCAATAGCATTGATAACAAAGAAAATTTATAGGTAAGGTGCA
AGGACAAGGGGTTGTGCAGTGACGAGGGAACAAAAGTAGTGGTGACGGACACTG
GAGAAGGACATGGAACAGACTTCATTCTCAGCTACCGCGCCTATGCTAAATTGGC
TAAGCAACCTAATATGGCTCAGCAATTGTTTGCTAAAGGCGTAGTTGAAGTAGAA
TATCGTAGAGTTTCTTGCAAATATGGAAATCTCATGCTTAAAATCCACGAACATA
GCAAGTACCCTCACTATCTTGCTATAGTTGTTATGAATCAAGGTGGTGCTACTGAC
ATTCTTGCTGTCCAAGTCTCATTTTATCATATTAACAAAGTCTTTTTTAGGCTATCA
ACTTTTTGGTTTTTCCAATAGACAGGTGTATGCACCTTGTTGCATGTGGTGTCATG
TGACACAATTTCGTCGATTTTTTTATTAGATATATAAGAAAAATAAAAATATTTAA
TAGTGATTTATTCATTACTCCACTCCTTCAAATTGTAATACCGTTTATGAAATATC
TTGCGTACGGCACTGGTCTCATAGACAAATAAAGGATGTCAATATTGGACGAGTT
TACAACCTTTCATGTTAATGTGAGCCTACCTTGGCATATATTTAATTATTATTATA
TATGTTGATGCAGGAGGAAACAAAAGAATGGATATCAATGAGGAGGGTTTATGG
AGCAGTGTTCGACCTATCGAGCCCACCAAGTGGAGAACTTAACGTGAGGTTCCTA
ACAAGTGCTGGTGCTGAAACCAAATGGGTGCAGTCAGACAAGGCTGTAATTCCTG
CTGAATGGAAAGCTGGGCTATTATATATACATTCAGCTCTCTTAGACATGAAAAT
ACAAGTGTTATCACATATTAGTGGCGCTACTTGGTGATGTCTCAGCTGTCAGAATT
TACAGAATAAAATTATATATAGATTAGTTGCGTATTAGGGATCACCCTCCGTGAA
CAAGGTGCTTTTAATTAAATATAGTCTCGAGTTATCGTGGCTTAAGTCATTGTACT
TCGTTCACGAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
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