
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011084266 

Gene Model: XP_011084266.1 

Description: SinEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPB-07 

MFARVFQPLTLSIVAVVLLLQTNNCVSTYPSTFSDAVATWYGSPTGYGSGGGCGFEN

DVGNAPYNGMIAAGNNNIFKSGKGCGACYQVKCTDHSLCSGSPITITITDECPGACNN

EAFHFDLSGKAFGSLAKPGHADALRKAGKVNIKYKRVQCNYNGGMTFKIDAGSNPN

YLAFAIEHVHGDGDIAAVEILASNSKEWMAMQPSWGATWKVGLPVEVKGPFSVRVT

TIQSGRKVVAHQAIPANWSPGQHYLSHTK 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPB-07 

TACACTTCTCTTTTCTTTTCTTGTCTTATCACAACTTTTCGTTTGTTGCAATAGTTG

AGCAAGATGTTTGCTCGCGTTTTTCAGCCTTTAACTTTATCAATTGTTGCAGTTGT

TTTGTTGCTCCAAACTAATAATTGTGTGAGTACGTATCCAAGTACTTTTTCAGATG

CGGTGGCGACATGGTATGGGAGCCCCACGGGGTATGGAAGCGGGGGTGGTTGTG

GATTTGAAAATGATGTGGGGAATGCTCCGTACAATGGGATGATAGCAGCAGGAA

ATAATAATATATTCAAATCAGGAAAGGGTTGCGGAGCTTGTTATCAGGTGAAATG

CACAGATCATTCATTGTGCTCAGGCTCTCCAATTACTATAACAATCACAGATGAG

TGTCCTGGCGCCTGCAACAATGAAGCTTTTCACTTCGACTTAAGTGGAAAAGCTT

TTGGATCTTTAGCCAAGCCTGGCCATGCTGACGCGTTGCGTAAAGCTGGGAAAGT

AAATATAAAATATAAAAGGGTACAATGCAACTACAACGGAGGCATGACGTTCAA

GATCGACGCAGGTTCCAACCCCAACTACCTAGCTTTTGCAATTGAGCATGTACAT

GGAGATGGCGACATTGCTGCAGTTGAAATATTGGCCTCAAACTCAAAGGAGTGG

ATGGCCATGCAACCCTCTTGGGGTGCGACATGGAAAGTAGGGCTGCCCGTTGAGG

TAAAAGGCCCTTTTTCTGTGAGGGTAACTACTATTCAGTCAGGAAGAAAGGTTGT

CGCACATCAAGCAATTCCGGCTAATTGGTCGCCTGGACAACACTATCTTTCACAC

ACTAAATAAGAGTTTATTTGTCGGAGTCTTTGAAAAATACTTGTCGACTTTTGGGT

GTTTGAATCAAAGCTATGTCATGATTTTCAGCTATTTTACCTTTTTGTATATAATA

ATGATTTTTGTACATAAAGTTTAAAGTATCATTTGTT 

Nucleotide 

>SinEXPB-07 



AGATGTAACGCTAAAAGATAAAAATGTATTTGCAACTCATATTCCATCTGTTACA

CGCACCAAAATATATAAAAAAAATTTCCTGAAACATATGCAACATTAATATCATA

TGTGGTTTTAATTAAGTAAGAGATAAAATGCCATTTTATAATAAAAGTTTCAAAT

TGGTACAATCATTTACTTTGCATTTGCAAATCCAATTACTTTAAGATTTTATGAAC

CATTTTACTTGTAAAATGTTCATATGGGACCAAACTATATGAATCAAATATAGTC

CATTAATATAATTTATAATAATTTTTCTTAAGAAAATTATATCATATTTATCCTAA

AGAAGCTACTATAATAAAACCTCAACTTTATTAACTATTTTCAGTAAAAATTCTCA

TCATTTATTTAACTAGCTAGGCATCAATTACGGTGCATTGTACGGTTACAAGCTAA

CTAATCAAATATATATAAGTTTAACGATGCATCGAGCATCAAATACCACAATCAC

GTACACTTCTCTTTTCTTTTCTTGTCTTATCACAACTTTTCGTTTGTTGCAATAGTT

GAGCAAGATGTTTGCTCGCGTTTTTCAGCCTTTAACTTTATCAATTGTTGCAGTTG

TTTTGTTGCTCCAAACTAATAATTGTGTGAGTACGTATCCAAGTACTTTTTCAGAT

GCGGTGGCGACATGGTATGGGAGCCCCACGGGGTATGGAAGCGGTAATAAGAGT

TTTTCCTGTTTTTTTTTTTTTATATTTTGAAAAAATATTAAATTGAGCATATTGTAT

AACTTAATGAATGAAACAATAGTTGTATATGTACTTTTCAGGGGGTGGTTGTGGA

TTTGAAAATGATGTGGGGAATGCTCCGTACAATGGGATGATAGCAGCAGGAAAT

AATAATATATTCAAATCAGGAAAGGGTTGCGGAGCTTGTTATCAGGTGTTGTTTT

CTATCCTTCTCCCCTAAAGAAAAAGGAAAGAAAAGTGATAGTTTCTATATAATAC

ACATGTCGACAAGCTTTAAAATAAATATACGAAAATAATTCTTTTCATTTTTTTTT

TCTTTCTATCAAATTGAATATTGAAACTAATATATAAACATATTGTATATTATGAT

GGGCAGCGTAGTTTTCAGACCAATATATATATAATTATATATATGTATTATCACAT

AAAAGTTTAAAATTGTATTTTAATTTAATTTAATTATTATATGAGTCGAGCTAGAC

TGGATTTTAATGTAATCAAGCATGAATCAGACTTGACTTGCTTGATTTTCTACACA

TACCTTTATCGAATTGAACTTTTTGCAGGTGAAATGCACAGATCATTCATTGTGCT

CAGGCTCTCCAATTACTATAACAATCACAGATGAGTGTCCTGGCGCCTGCAACAA

TGAAGCTTTTCACTTCGACTTAAGTGGAAAAGCTTTTGGATCTTTAGCCAAGCCTG

GCCATGCTGACGCGTTGCGTAAAGCTGGGAAAGTAAATATAAAATATAAAAGGT

ATGAAATTTTTCAGTCATCTTAATTCATACAAAATTAATAAGTTTGGTTTAGATAT

TTCAGAAAATAGAAAATACTTCTTAAAGAATTATATTTCCAAACAATTCTTTATA

ATTCAGTGATTTAAATATATTTTTTTGAGGTGAAATTACACTTTTAATCCTATAAG

ATAGGGAGTTCAATTCTTTTAGTCATCAATTTTATGAAAATTTTAAAATGGTCCCT

AAAATTGGGAAAAACTCAACGCATTTAAGTCTTATGCTTTAAAGGATTGAGAATA

TTTAGTCCCATAAATCCCGTAAAGCAAATGACTAAATATTTTAGCTATCCTCGTAA

AAATCACAGCCAACAGCGGTGGCGTGACCGTGTTGCTTTTATAGGGTACAATGCA

ACTACAACGGAGGCATGACGTTCAAGATCGACGCAGGTTCCAACCCCAACTACCT

AGCTTTTGCAATTGAGCATGTACATGGAGATGGCGACATTGCTGCAGTTGAAATA

TTGGCCTCAAACTCAAAGGAGTGGATGGCCATGCAACCCTCTTGGGGTGCGACAT

GGAAAGTAGGGCTGCCCGTTGAGGTAAAAGGCCCTTTTTCTGTGAGGGTAACTAC

TATTCAGTCAGGAAGAAAGGTTGTCGCACATCAAGCAATTCCGGCTAATTGGTCG

CCTGGACAACACTATCTTTCACACACTAAATAAGAGTTTATTTGTCGGAGTCTTTG

AAAAATACTTGTCGACTTTTGGGTGTTTGAATCAAAGCTATGTCATGATTTTCAGC

TATTTTACCTTTTTGTATATAATAATGATTTTTGTACATAAAGTTTAAAGTATCATT

TGTTGATTAAACTCCACGAAAAGTCCTTCTTTCCAAACAATGGTGAAGTCAGAAA

ATTAATTTAGTCCTAATGAAATTTAATTAATTAATTTGATAATTAAAGTAATAAAT

TCACAAAAAAAAAAAAATTGATTGTAAGTTTTAATATTTTGTAATAATTATTACTT

CTCAAAAAGCAAAAGCTCATGCAAATATTCCCCATTCTTGCCCAAATTTAGTTCG

ACCGAACTAATCCAATCACATAGTACATTTGCTCTGTGATGGGTCATTTTTTCTAA



ACTATACACCAACCACATGGCAAGTGTATTGCACTTGCCATGTGATTGGTTCATG

TTTGGGCGAATCGAGTCCAGACAAAAATTTCCCACAAGACTAGTGGTCAGTTTGC

TGCTGATCTTGGCATTATATAATTGAAAATCGAGAGTACTTGCGTATACAGATAT

CATGAAATTTTCTATTATTTTGTAAGAAAAATTTATAATTAGGAATCCACATGCTG

CTATA 


