
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana tomentosiformis 

Locus: XP_009622932 

Gene Model: XP_009622932.1 

Description: NtmEXPA-27 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NtmEXPA-27 

MAVPATFSTHYSLFFFCLSFCFHGTFADYGGWKNAHATFYGGGDASGTMGGACGY

GNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYELTCSNDAQWCLQGTITVTATNFCPPN

PSLPNDNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLQLAQYRAGIVPVSFRRVPCKKKGGIRFTINGH

SYFNLVLVTNVGGAGDVNSVSIKGSGSGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNSQSLSFQV

TTSDGRTITSYNVAPHNWQFGQTFEGVQF 

CDS (coding sequence) 

>NtmEXPA-27 

CAGGACCTGAGCACGGCTAGCTTGTCACTATCTACGTATATACTTACATTTGCCTA

CCCGATCTTAAGCCCGAATTTCTGCCTCCAGTTTACTACATAAATAAAAAAATAG

CGTCTCCATACCCCTTCAACTGGTAGTAAGTCACTTAGTACTCTCTCCCCCTCTCC

TAATCCTTAATTGACTTACCAACTTCTTCATCAATGGCTGTTCCTGCAACATTCTC

CACACATTATTCTCTCTTTTTCTTTTGTTTAAGCTTTTGCTTCCATGGAACTTTTGC

TGATTATGGAGGCTGGAAAAATGCTCATGCCACCTTCTATGGAGGGGGTGATGCA

TCAGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGGTTATGGGAATTTGTACAGCCAAGGATATG

GAACCAACACTGCAGCACTAAGCACAGCACTATTCAACAACGGATTGAGCTGTG

GGGCTTGCTACGAGCTCACTTGCAGCAATGACGCTCAATGGTGCCTACAAGGGAC

TATTACTGTCACTGCCACAAATTTCTGTCCTCCGAATCCATCCCTACCTAATGACA

ATGGCGGCTGGTGCAATCCTCCTCTCCAGCACTTCGATTTGGCTGAGCCTGCCTTC

TTGCAATTAGCTCAATACAGAGCAGGAATTGTCCCTGTATCTTTCCGAAGGGTGC

CTTGCAAGAAGAAAGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGACACTCTTACTTCA

ACTTGGTTTTGGTGACAAACGTTGGGGGTGCTGGGGATGTTAATTCAGTCTCCATT

AAGGGATCTGGTTCTGGATGGCAAACAATGTCCAGAAATTGGGGCCAAAACTGG

CAGAGCAATTCCTATCTCAATAGTCAGAGTCTTTCATTTCAAGTTACTACAAGTGA

TGGAAGGACTATCACAAGCTATAACGTTGCACCACATAACTGGCAATTTGGACAA

ACTTTTGAAGGGGTTCAATTTTAATTCTAGCAACAAACTTAGTAGATAAAAAAAA

AATAAACAAAGGGGCTTTCAACAGTCAAATTCCAATTTCTGTATGGCTCTATTGTT

GTGGTGTTAGCACCCGCTTAGGCCTAAAGTAGATATTTGGTAAACTAGTTAATAC

TGCATTTCGAGTCTTTCCCAGTGCATATTTATATCCTTTCCAATGATATACAATTG

GTCACATTTATCAAATAGCGGGTCACTTTTTTTTGTT 

Nucleotide 



>NtmEXPA-27 

GCGCACTTTCGTCCCAAATCGCATCCGAATGATTCCTGCACATAGAAATACCACA

AATTAGCACAAATCATTATATTATACATCCGAAATTACGGCACATGAGCATAATG

TGAGGCAATATACATCAAAATATGCATACATTAAGCCGAATATCAATCTTGAAGC

AACTATATATGTTATTTTTCACCCCTAACCGACTAGCTCAATTTTAGGAGAATCAG

AGAATATAAATAAAATTTGTCATGATGTAGAAAATGGCAATATTGCAGAAAATG

AAGCGAAAGAAATTAAAGAGAGGATTGGGAAATGCATGTGCTGCGGGTCTATAA

TTTTGATAGTTCATGTGGGGAGCCTTGGCCCCGTCACCGGTTCTGGTAGAAAGGT

AAGATAATACTGTCTATATAAGATCCAATGTAACCAATTTGTAATACGTATATAA

TTACATAAGTAGTATACACAGAAAACTAGTTGAAGGAGAAAACGTTATTTTCACC

AGCTTTCAGGACCTGAGCACGGCTAGCTTGTCACTATCTACGTATATACTTACATT

TGCCTACCCGATCTTAAGCCCGAATTTCTGCCTCCAGTTTACTACATAAATAAAAA

AATAGCGTCTCCATACCCCTTCAACTGGTAGTAAGTCACTTAGTACTCTCTCCCCC

TCTCCTAATCCTTAATTGACTTACCAACTTCTTCATCAATGGCTGTTCCTGCAACA

TTCTCCACACATTATTCTCTCTTTTTCTTTTGTTTAAGCTTTTGCTTCCATGGAACTT

TTGCTGATTATGGAGGCTGGAAAAATGCTCATGCCACCTTCTATGGAGGGGGTGA

TGCATCAGGCACAATGGGTACGTGCGTTTAGAGGCGGATTCAAAATTTAATCTTT

ATGGTTCAAGATTTTGAGCTGTTTTAAAATATGAGTTCAAATCAATTTATACCGTA

ACTGAAAAAGGAACTTATAAATACACCGACAGTGTCAGTATATATCAACCTATTA

TAGCAAGTAATCTGTCATATTTATCTTTTAAGTGGCATGATAATATAAAATTCTGA

AGAAACATGCCGTATTTGGAACATGCAGGTGGTGCTTGTGGTTATGGGAATTTGT

ACAGCCAAGGATATGGAACCAACACTGCAGCACTAAGCACAGCACTATTCAACA

ACGGATTGAGCTGTGGGGCTTGCTACGAGCTCACTTGCAGCAATGACGCTCAATG

GTGCCTACAAGGGACTATTACTGTCACTGCCACAAATTTCTGTCCTCCGAATCCAT

CCCTACCTAATGACAATGGCGGCTGGTGCAATCCTCCTCTCCAGCACTTCGATTTG

GCTGAGCCTGCCTTCTTGCAATTAGCTCAATACAGAGCAGGAATTGTCCCTGTAT

CTTTCCGAAGGTAAAGTTTGATCTTTAAGTCACATTATAACAAAATTCTTACAAA

ATCGGTGTAGTAACATGTGATACTTTATAAAAAAAAATACATTTTTATTTTTACTT

GTCCATTTTAGCAAATCAAGGGAAAGACAAATATTTTTTCCTGCTTTACCCTTACC

ATTAACTACTCATTCCCCAAATTATTCTTGGAATCATTGTTAGGGGTATTATAGTA

AAATATGTACTTCATTTATTATTTCTTAAAGGGAGTGCAAAATCTATTAATGTGGA

CAAGTAAAAGTGAACGGATGTAGTATTATTTTTATCATGTTACTAATTACTAATGT

TTATTAAGGAGATTTAATTTTAATTACTCATATCTTTTAATTAACCTAAATATGTA

GTGCACATAACTTAAACTCCTTTGATTTTCTTGGAATGTTAAGTTTAATTTTTTTAA

CACTGGACAATGTGCACGTTTGTTAACACTAAGGTAACTACCCATAATAAGAGGA

ATATACTAAAAAAGCAAGACTTTTTGTTGTAAGTTAAATTGCATTGACAATGTAA

TACTTGCATTGTGTTGTCTGAATATAAGTTAAATCTGAATAAATTTTGTTTAGGCA

AGAATTTAGTATCTTATAGGTAGTGTCGCCGGCTGACATGGAGTTTGTACTGGTC

AATGACAGGGTGCCTTGCAAGAAGAAAGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGA

CACTCTTACTTCAACTTGGTTTTGGTGACAAACGTTGGGGGTGCTGGGGATGTTA

ATTCAGTCTCCATTAAGGGATCTGGTTCTGGATGGCAAACAATGTCCAGAAATTG

GGGCCAAAACTGGCAGAGCAATTCCTATCTCAATAGTCAGAGTCTTTCATTTCAA

GTTACTACAAGTGATGGAAGGACTATCACAAGCTATAACGTTGCACCACATAACT

GGCAATTTGGACAAACTTTTGAAGGGGTTCAATTTTAATTCTAGCAACAAACTTA

GTAGATAAAAAAAAAATAAACAAAGGGGCTTTCAACAGTCAAATTCCAATTTCT

GTATGGCTCTATTGTTGTGGTGTTAGCACCCGCTTAGGCCTAAAGTAGATATTTGG



TAAACTAGTTAATACTGCATTTCGAGTCTTTCCCAGTGCATATTTATATCCTTTCC

AATGATATACAATTGGTCACATTTATCAAATAGCGGGTCACTTTTTTTTGTTACCC

CTCCTCGGGAGCTCCCTATCCGAATTTACAATCTTAAGGTTGGAGGTGGAGAATA

CTTATTATAACTTGAGCAATCATCACTTATCAATAGTCAATTGAATATCATATCGA

TTTATTTGTTTAAACCCTAATTCTGACAAAAGCTGAGTTGGGGCAACTTATTGTCA

CATACATTATTATTTTCTGTATTCACTTTATACGTTGATTCCTTGAATATTTTTATT

CTAAAGGAACTTCTTGGAAAAAACAGGAATACACATAAAATTAGTTAATCGAAA

GAATGGTAATATTAGAAAAGGCAAATAGGTTAGATTGTTGTAATTATTTTGCATC

AATAATAAAAATAGTATTAAACAATTGTTACAGTGAAATTAAAACAAGTGTAATA

CTGCAAATCATAAAAAATGTTAATGTTACGAACTCAAATCGAGAGGGAGTTATCT

GAAAATCATCCCCAATTAAAATAGGTACTGGATCACATTTCAGTCCATACATA 


