IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016207540

Gene Model: XP_016207540.1
Description: AipEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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s Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0193 super family 3423 expansin-A. Provisional 25-252 218e-122

SEQUENCES
Peptide
>AIpEXPA-16

MKTFFFLLLCLVLFIAQHRVECAPWQKAHATFYGGADASGTMGGACGYGNLYTDG
YGTKTTALSTVLFNDGKACGGCYQIVCDASQVPQWCLRGTFITVTATNFCPPNYALP
NDNGGWCNPPRPHFDMSQPSFLTIAKYKAGIVPILYRKVWCRRSGGIRFSIKGRDYFE
LVTISNVGGVGEIGQMWVKGSKKNVWEAMSRNWGVNWQSLSYLNGQSLSFMVQL
TNGRTVIAYNVAPSNWKFGQSFISNVQFN

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-16

ATGATTTTGCCATAAAATAATCAAGTACGTTACATTTCCTTAGCTTGATTAGACAA
ATTAAACGGAGATATATATAGAGAGAATGAAAACATTCTTCTTTTTATTATTGTGT
TTAGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTGAATGTGCACCGTGGCAGAAAGCTC
ATGCAACTTTCTATGGTGGAGCCGATGCCTCAGGAACAATGGGTGGTGCATGTGG
CTATGGGAATCTGTACACAGATGGTTACGGTACGAAGACGACGGCTCTGAGTACC
GTTCTGTTTAACGACGGGAAGGCATGCGGCGGTTGCTATCAGATAGTTTGTGATG
CAAGCCAAGTGCCGCAATGGTGTCTTAGGGGCACTTTCATCACAGTTACTGCCAC
AAACTTTTGTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGCGGTTGGTGTAATC
CTCCAAGACCACACTTCGACATGTCTCAACCTTCCTTTCTAACTATTGCCAAATAC
AAGGCCGGCATCGTACCCATACTGTACAGAAAAGTTTGGTGTAGAAGGAGTGGA
GGGATAAGATTTAGCATCAAAGGAAGGGATTATTTCGAATTAGTGACGATAAGC
AATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGGCAAATGTGGGTAAAAGGGTCAAAGAAG
AATGTGTGGGAAGCAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACTGGCAAAGTTTAAGC
TATCTCAATGGACAGAGCTTGTCCTTCATGGTTCAACTCACCAATGGAAGAACCG
TCATTGCTTATAATGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGCCAATCTTTCATCTCT
AATGTTCAGTTCAACTAATTAATCACTGTGTGTTTGGATTTGGATTGTGGTTTGTA
AAACTCAAATTTAAATAAAAATAATTTTATAAAATTGATTTTGGGTAGAA

Nucleotide
>AIpEXPA-16

CTGCACACAATGTTTGAATTGTTGAGCCTATTTGAATGGATACAAGTGGATATGT
ATAGGAGGTGTTTTTGAAGAGAAAGAAATACTTACAACTTTTTGAAAGTTTTCAT
TTTTGGTTTGGCTAATTTTCTTTTCTATAAAAACACAAGTAATTTTATTCACAAAA



CCAAGTTTACAAGAAATAATAATTTTTAATTTCTCTATTGCATTAACGGACTTTTA

ATCACTATATTCAATATTTATTTTTTTTACCAATTTTATCTTTTATACATGTTATTG
CATTATTTATAAAATTTTTATTATTTCTCTTTATATGATTTTTTTATTATTTATTATT
TATTTTTTTATTAATTTTTTATTTGAAATTATATATTTTTATAGTTATGATAATTAT

CAATCTAAAAGTGATTTTAACTAATATTATCTAAATAATATTTATTTTATCAAAAT
CAATTTTAATATAAAGTTACCAAACATAAATCATGTTGACACAAACTTACTTCTA
CCCAAAATCAATTTTATAAAATTATTTTTATTTAAATTTGAGTTTTACAAACCACA
ATCCAAATCCAAACACACAGTGATTAATTAGTTGAACTGAACATTAGAGATGAAA
GATTGGCCAAATTTCCAATTGGAGGGTGCTACATTATAAGCAATGACGGTTCTTC
CATTGGTGAGTTGAACCATGAAGGACAAGCTCTGTCCATTGAGATAGCTTAAACT
TTGCCAGTTAACACCCCAGTTCCTGCTCATTGCTTCCCACACATTCTTCTTTGACC
CTTTTACCCACATTTGCCCTATCTCCCCAACTCCACCTACATTGCTTATCGTCACTA
ATTCGAAATAATCCCTTCCTTTGATGCTAAATCTTATCCCTCCACTCCTTCTACAC
CAAACTCTGCATAATTAAATATATATGTTAGGATTGGATTTTTTTTTTTAAATATA
TTTGACTAAATTATCGTATATGTTATACGAATAACGACATACTTTCTGTACAGTAT
GGGTACGATGCCGGCCTTGTATTTGGCAATAGTTAGAAAGGAAGGTTGAGACATG
TCGAAGTGTGGTCTTGGAGGATTACACCAACCGCCATTGTCATTAGGGAGTGCAT
AGTTTGGAGGACAAAAGTTTGTGGCAGTAACTGTGATGAAAGTGCCCCTAAGAC
ACCATTGCGGCACTTGGCTTGCATCACAAACTATCTGATAGCAACCGCCGCATGC
CTTCCCGTCGTTAAACAGAACGGTACTCAGAGCCGTCGTCTTCGTACCGTAACCA
TCTGTGTACAGATTCCCATAGCCACATGCACCACCTACAACAAGAACTCACAATG
ATAAGTTAATGAATCCGAACAAAAAATATATCAAGATGAATAATCTTGATTATAC
AAGTTAGGTACCCATTGTTCCTGAGGCATCGGCTCCACCATAGAAAGTTGCATGA
GCTTTCTGCCACGGTGCACATTCAACTCTATGTTGTGCAATGAATAACACTAAAC
ACAATAATAAAAAGAAGAATGTTTTCATTCTCTCTATATATATCTCCGTTTAATTT
GTCTAATCAAGCTAAGGAAATGTAACGTACTTGATTATTTTATGGCAAAATCATA
TGGTAATTTATAGAAGCTCACGATGCTTGTTGTCATTGTTTTTATTTTCATTTTAAA
ATAATCAGGATGACATAAAATTATCGAAACTAATTCAAGATGAGATAATTGTATG
TTACAGAAATGAAAAGACAAAAGAAATGATATATGCATGATGAATGTAACAACT
TTCTTTTATTATAGCATAAATGCATAACAGTGGATATTAAATTACTATAGGATTAA
TATTTCTCCCACTCATCCATTAATATCCATTATTCCGTTTGTTCTGTTCACTGTCAA
TTAATGTTATTTTTTATTAGTATTTGTTTTTGTTTTAATTATTCATTATATTTTTATA
ATTTTATTAAATTTGTAATTAAATTTTTATATATTTTTTAATTAAATTTTTATATTA
TTTTTAATTTTGTAGTTCGATCTTTTTGTATTAAAAATATTAAAATTAATAAAATA
TTTCTCTCAAAAGATAAGTGATCAAAAATTTAATTAGATTTTTAATTGT






