
IDENTIFICATION 

Species: Arabidopsis thaliana 

Locus: AT1G26770 

Gene Model: AT1G26770.1 

Description: AtEXPA-04 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

TAIR: https://www.arabidopsis.org/  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T00041  

 

https://www.arabidopsis.org/
https://www.genome.jp/entry/T00041


EXTERNAL RESOURCES 

https://www.gabipd.org/database/cgibin/GreenCards.pl.cgi?Mode=Show&QueryKey=197c0e

f939ecd1d29302d8a4a92c1bc3&x.Overview=1&Start=1  

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AtEXPA-04 

MGHLGFLVMIMVGVMASSVSGYGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYS

QGYGTSTAALSTALFNNGLSCGSCFEIRCENDGKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALAN

NNGGWCNPPLEHFDLAQPVFQRIAQYRAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNL

VLITNVGGAGDVHSAAIKGSRTVWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQALSFKVTTSDG

RTVVSFNAAPAGWSYGQTFAGGQFR 

CDS (coding sequence) 

>AtEXPA-04 

ATGGGTCATCTTGGGTTCTTAGTTATGATTATGGTAGGAGTCATGGCTTCTTCTGT

GAGCGGCTACGGTGGCGGTTGGATCAACGCTCACGCCACTTTTTACGGTGGTGGT

GATGCTTCCGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGGATATGGTAATCTATATAGCCAAG

GCTACGGGACGAGCACGGCGGCTCTAAGCACAGCTCTCTTCAACAATGGACTTAG

CTGTGGTTCTTGCTTTGAGATAAGATGTGAAAACGATGGTAAATGGTGTTTACCT

GGCTCAATCGTTGTAACCGCTACAAACTTCTGCCCGCCAAATAACGCGTTAGCGA

ACAATAATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCTCTTGAACACTTTGACCTTGCTCAGCCT

GTTTTTCAACGCATTGCTCAGTACAGAGCTGGAATCGTCCCTGTTTCCTACAGAAG

GGTTCCTTGCAGGAGAAGAGGAGGAATAAGATTCACGATAAACGGCCACTCATA

CTTCAACCTTGTGCTGATCACAAACGTCGGTGGTGCCGGAGACGTTCACTCGGCG

GCGATCAAGGGTTCAAGAACAGTGTGGCAAGCTATGTCAAGGAACTGGGGGCAA

AATTGGCAAAGCAACTCTTACCTCAACGGTCAAGCACTTTCCTTTAAGGTCACCA

CCAGCGACGGCCGCACAGTTGTCTCCTTCAACGCCGCTCCTGCCGGCTGGTCTTAT

GGCCAGACTTTTGCCGGTGGACAGTTCCGTTAA 
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Nucleotide 

>AtEXPA-04 

GTTGAAAAAAAAAAAGTTTTTATTTATCTTGACCTTATTTCTTTGAAGAAAATAAA

GCTTGGTTATTAAAGAAGTCCAAGTTAGTTGCCACCATCAGTGGCATAACGGTAA

ATTAAAGCCAACTTCCTCTAACTAAAGTTTTCTATAAATTCAACCACTCACCTCCC

ACTCTAAAACCCAACAACATAATTTCACATATCTCTCTTTCTTTCTCTTGAAGGAA

AGACGAAGATCTCCAAGTCCCAAGTACGTAACTACTTTCTCCATCTACATTCAATT

GTTTCTCCTTAATTTCTCTAGTACATATTTACTTGTGCTATAAGTAATTGATTTTAT

ATCACCCATGTGCAGGTTGTTAACACAAGACGTAAACATGGGTCATCTTGGGTTC

TTAGTTATGATTATGGTAGGAGTCATGGCTTCTTCTGTGAGCGGCTACGGTGGCG

GTTGGATCAACGCTCACGCCACTTTTTACGGTGGTGGTGATGCTTCCGGCACAAT

GGGTAAAAACCGTTATTTACATAACTCATTCCTTACAAATTATCATATTTACTAAT

CTTCAATGTTACTTCTTTGTAGGTGGTGCTTGTGGATATGGTAATCTATATAGCCA

AGGCTACGGGACGAGCACGGCGGCTCTAAGCACAGCTCTCTTCAACAATGGACTT

AGCTGTGGTTCTTGCTTTGAGATAAGATGTGAAAACGATGGTAAATGGTGTTTAC

CTGGCTCAATCGTTGTAACCGCTACAAACTTCTGCCCGCCAAATAACGCGTTAGC

GAACAATAATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCTCTTGAACACTTTGACCTTGCTCAGC

CTGTTTTTCAACGCATTGCTCAGTACAGAGCTGGAATCGTCCCTGTTTCCTACAGA

AGGTAACATTTTATTCAGCTTCTCTGTTTCAAAACAGAGGATATCAAATTTCTCTA

GATGCTCTGTTTTTTTCTTAAAACAGAGTATATGCTAAGTTTAATAACAGAGTTCT

TGAAGAAAAAAGATCCAAAATATAAACTTTTCGATACTTTGGTGTTTTGTAGGGT

TCCTTGCAGGAGAAGAGGAGGAATAAGATTCACGATAAACGGCCACTCATACTT

CAACCTTGTGCTGATCACAAACGTCGGTGGTGCCGGAGACGTTCACTCGGCGGCG

ATCAAGGGTTCAAGAACAGTGTGGCAAGCTATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAAT

TGGCAAAGCAACTCTTACCTCAACGGTCAAGCACTTTCCTTTAAGGTCACCACCA

GCGACGGCCGCACAGTTGTCTCCTTCAACGCCGCTCCTGCCGGCTGGTCTTATGG

CCAGACTTTTGCCGGTGGACAGTTCCGTTAAAAAGGGCAAGTTGGTTAATCTCTC

TTCCATTTATCTAAAGTAAACTCATTTGTGTGGTTATATTGGTCTCTTGAAAAAAC

TCGGTTATTGAGAGAGTGATGCGTCGAGGGCTCGGTTTTGCAGAAGGCCTTGATG

ACGTCTAATCTTTTTTTGGACCTCTTTATTTTTCTTTCTTGAAACTAGTTTTTGTTA

AGAAAGAAAAAACAAGTTATAGTAGTTAATGTATTACTGATGCAGAGGTGGAGT

TTTAACTACCACCCGCTAGTAGTAGTTATGAGTTTTTTATTTTAAGGTGTGAGAGA

GAGATGGATTATCAAGATTTGTCAATTTTATTATGTTTGTTTGTAATAATACAATT

CTTTACTCCAGTTAATGAAAATTGGGGGATTGATCACTTTTTTTTGCATTTTTTTTC

ACTTTTCATATCAACATACCAAATTTTACAACCATTATAGACTATTTTGGGAACTT

TATCTTTCGTTTCAAATTTTTACAAACATTATTGAATGCTCATTTAGCTT 

 


