IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009613842

Gene Model: XP_009613842.1
Description: NtmEXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq,

Specific hits

Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 422275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansing 45-168 2.86e-73
[+ Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P1, PIl and Plil from Lolium perenne. 176-253 3.52e-23

>NtmEXPB-05

MSYPPIPQYSFYLFIILAMFSLSLKTCSSVPSKLVNISMAETDPFLPAVATWYGDPDGA
GSDGGACGYGNDVRNPPFSAMVSAGNSNLFKGGKGCGACYQVICKEKVDCSEIPITV
TITDECPATCGDGAPFHFDLSGTAFGALAKPGQADLFRGAGILNITYKRVACNYPQTT
VTFKIDLGSNPSYFSCVIEFENGDGDLDIVELQTSGSDQWLPMKQLWGANWNIDLVP
PQATAPFSIRLTTLDSKKTLVAENVIPVDWAPGKSYRSIVNF

CDS (coding sequence)
>NtmEXPB-05

ACTTGTTTTTGTGCAATCAAGTAAATAACCACATTGCTTTATTGTGAACAAAAAA
CACAATGTCATACCCTCCTATTCCTCAATATTCCTTTTATCTATTTATCATTCTTGC
TATGTTTAGTTTATCATTGAAAACCTGTTCTAGTGTGCCTTCTAAGTTAGTAAACA
TCTCCATGGCTGAAACAGATCCATTCTTACCCGCCGTCGCAACGTGGTACGGCGA
TCCTGACGGAGCTGGCAGTGATGGTGGAGCCTGTGGATATGGAAACGACGTAAG
GAATCCTCCATTTTCTGCAATGGTATCAGCTGGAAATAGCAATCTTTTTAAAGGG
GGAAAAGGTTGTGGAGCTTGCTATCAGGTAATATGCAAAGAGAAAGTAGATTGT
TCTGAGATTCCAATTACAGTGACAATCACAGATGAGTGCCCAGCCACTTGCGGCG
ACGGTGCTCCTTTTCATTTTGATTTAAGTGGAACTGCTTTTGGTGCCTTAGCTAAG
CCTGGCCAAGCTGATTTATTTCGTGGAGCTGGAATTCTCAATATTACATATAAAA
GAGTTGCCTGCAATTATCCACAAACAACAGTGACATTCAAGATCGACCTTGGCTC
TAATCCTAGCTATTTTAGCTGTGTGATTGAGTTTGAAAATGGAGACGGAGATCTT
GATATAGTAGAGCTTCAAACATCTGGCTCAGATCAATGGCTTCCAATGAAACAAT
TGTGGGGAGCAAATTGGAATATTGACTTGGTACCCCCACAAGCAACTGCTCCATT
TTCCATTAGGTTGACTACTTTGGATTCCAAGAAGACTCTGGTTGCAGAAAATGTG
ATTCCAGTGGATTGGGCCCCTGGCAAATCCTATCGTTCAATCGTCAACTTTTAACA
AAATCACTACCAAAGCCTATAGTTTAGTAGTATTGGTGAACGTTTATTACGTATA
CAATAAGTGCTGGTACAAGTCTTACTCTCTTTTCCATTCCCTGCCCCAATGTAACT
TAAAATTAAAAAGAGACAAACTCTTTTTTCATTTTTATTTATGTACAGTATTTATG
AATAAAAGCTTCAAATTTGTCAGTGAACAAACAATTTTAA

Nucleotide



>NtmEXPB-05

TTTGTAATTCAACACTTATTAAGGATTTGGTTTTACCAAACTTGATTCACATGCTA
TATCTTTTTTCTACTCCAAAGTCAAGGAGTGGGCTTGAAAACTTAACCTTAAAGA
GTGTTAATTTAGGAATTTACTGTCAAGACTTTCCATGTGCAATTTTTTAAAATTAA
TGCGTGAAGACTAATTGAACTGTTCATGAATTCAATGGGAAGACTACTTTTATAC
TAAGATATATTCATTACATGTTCAAAAAAATGGAATGTTTCCAAGAATTTACAAT
GAGAATTTCACAAACCATGCATGAAGACAATTTGAACTGTTCTTGAATTCAATTG
GAAGACTAATTTTATACTAAGATTCATTACATGTTCAAAGAAATGGAATGATTCC
AAGAATTTACAATGAAAAATTCACTAACCCTAGAGCGATTTCAATGAGCTTGTGT
TGGTGTTATATGGGGTAAACATCATAGGTTCTGTTGCATATAAGACCAGCAATAT
TTTACTTGTTTTTGTGCAATCAAGTAAATAACCACATTGCTTTATTGTGAACAAAA
AACACAATGTCATACCCTCCTATTCCTCAATATTCCTTTTATCTATTTATCATTCTT
GCTATGTTTAGTTTATCATTGAAAACCTGTTCTAGTGTGCCTTCTAAGTTAGTAAA
CATCTCCATGGCTGAAACAGATCCATTCTTACCCGCCGTCGCAACGTGGTACGGC
GATCCTGACGGAGCTGGCAGTGGTAATATGCACACCCATGCATGAAGATTCATGA
AAATTAAGAATATATGAAAATAACGTGCATCATTGCATATAGATGTATAATATAT
TTTGACTGATTTTATGCGATATAATTACTATTTTAAGATTCAAATAAATTTTTTATC
ATGGAATTTGTTATTACTTCCTTCATTATTTCTAACTTAAATTTTCTTATTTAATAC
TCATTACTTTTATTTTGTCTAACACAATTTATGTGACAACATGTAGCTGTTCCCAA
ACTCATATAGAGAAAAAGGTCGATATTTAGTGCTTCAGGAGCAAAGTAGCTGAA
GCATGATAGATCCTCTAAATAATATGAACTTAAATAGAGCGAAATGAATTTAAAG
AATTTATCCGATTCCAACTAATTGAGAGTAACGTGTATTCGTTTATTATTGATTGA
TTGAATAGTTTTATACGGTCGATATGATAATTATACATTCTCACGAAAAAATGAA
TAATATAAGAATTCAAGCCAAATGTAACCCGTAAGTTTGGCCCTTGCTGATTGGT
CGCTAAATTACTCTGACCCCTTTACAATATTATTCCTCCATCCTAGCCCCTTTTTTT
ATTTTTTACATTTACTGAATGTTTTTTTTATTACATGGAAAAGGAAAAAGAGAGG
GGAAGGGGTAATGAGAGTGTGGAAGAATCCTAGTATCCTACCATTATATTTTAAG
TTTTGGTGGTTCCATCCTAACCTCAATCTGGACTTTAGGATTAATTAAAATTTCTT
TTTCCTTAACTTCTTAGTGGCCATATTTAATATATTATCGCTCACCAAAAAAAGAT
TACTTATAAAGAATAACCTAATCTTTATGTAGATGGTGGAGCCTGTGGATATGGA
AACGACGTAAGGAATCCTCCATTTTCTGCAATGGTATCAGCTGGAAATAGCAATC
TTTTTAAAGGGGGAAAAGGTTGTGGAGCTTGCTATCAGGTATATATTCTTTGTATT
TGATATTTACATTTGAGTTTTAACTTCTACAAGAAATTTTACACAATCAGATCACT
TAAAAATATAACTACAAGAAACTGCCCATTATAAGTGGAGTTAAATATCTGAATA
ACATGAAAATCAACATGCTACAACATGAGGTTAAAATTTAAATACACGGATTCGT
AAAACTTATTTATATCGTGTATACAAGTTAAATCATTCACATTTTCCACGCACGGA
AGAAAAAAGAACGACCAACTAGTTCTCCATGTACTGAACAATTCATGCATGGCTG
TTATATGAAAGAATTCTCTTTTTCCTTTTGTAGGTAATATGCAAAGAGAAAGTAG
ATTGTTCTGAGATTCCAATTACAGTGACAATCACAGATGAGTGCCCAGCCACTTG
CGGCGACGGTGCTCCTTTTCATTTTGATTTAAGTGGAACTGCTTTTGGTGCCTTAG
CTAAGCCTGGCCAAGCTGATTTATTTCGTGGAGCTGGAATTCTCAATATTACATAT
AAAAGGTGAAGCTTTCATTCTTAAACACTTTTTTAATATATGAATTGTGTCTTCTC
TTCCTCTCCAGGTGTTATGGTATTGTAGGCTAAAAACCTATAATATAAAATTATCA
AATCTTATGTCATCCAAATAAAATTGTAGTACACAAAGAATCTGTATTTTAGCTAT
GGAGTAATATGCCTATCGTATACTACATACTTTTTTATTCAAGGATTTAAGTTATT
TACACTTGACATTAAATATTGTAAAGATTTTTTATATGATCATTGGAAATGTATTA




CAGGAGGTTAGTTATCACTTTTAAGTAGTATAATTTTCACGCGAAAAATTTTAACT
GAAAAATATTTTAACATCTTGTCGTGTTTATAATGAATCACTTACAGAGTTGCCTG
CAATTATCCACAAACAACAGTGACATTCAAGATCGACCTTGGCTCTAATCCTAGC
TATTTTAGCTGTGTGATTGAGTTTGAAAATGGAGACGGAGATCTTGATATAGTAG
AGCTTCAAACATCTGGCTCAGATCAATGGCTTCCAATGAAACAATTGTGGGGAGC
AAATTGGAATATTGACTTGGTACCCCCACAAGCAACTGCTCCATTTTCCATTAGGT
TGACTACTTTGGATTCCAAGAAGACTCTGGTTGCAGAAAATGTGATTCCAGTGGA
TTGGGCCCCTGGCAAATCCTATCGTTCAATCGTCAACTTTTAACAAAATCACTACC
AAAGCCTATAGTTTAGTAGTATTGGTGAACGTTTATTACGTATACAATAAGTGCT
GGTACAAGTCTTACTCTCTTTTCCATTCCCTGCCCCAATGTAACTTAAAATTAAAA
AGAGACAAACTCTTTTTTCATTTTTATTTATGTACAGTATTTATGAATAAAAGCTT
CAAATTTGTCAGTGAACAAACAATTTTAACATGTATTTGTATATATGTAATTTTAA
TATGCTATAAATAATTTAACATGCAGTTGAGACCCACTCATAGTTATTTGCAATTA
TCAAAGATATAATTAAGTTGATAAATAATTCACTACTAAAAAATCTGGTTTTAGC
GATGGACAAATTCTGTAGCTAAACAAAAAAATCCGTCGCTAATCTCATTTAGCTA
CGGATTAGCGACAGATTATCAAGAAATTCTGCTAGTTACGGACAATTTAGCGACA
GATTAGCGACGACAGTTGTAGCTAATTCTAATTTTTTTTAGTGATTGTACATTCTC
TAGCACTTAATTAAATTAATTTAAATGATCATCATAAAATTCACTATGGTATTATA
GCAGACATAGGTCCCGCGTTGAAGACTCATCACTCAACGAATTTCCAAGTACATG
TGCTTCCATACTAAAATGACCAGGTCCGTATTTAAGGGGCCATATTGAAATATAT
TTCTCTCACAAATTAAATTTTTAGATGAGA




