
IDENTIFICATION 

Species: Carica papaya 

Locus: evm.model.supercontig_178.23 

Gene Model: evm.model.supercontig_178.23 

Description: CpEXPA-15 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cpapaya_ASGPBv0_4  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05151 

EXTERNAL RESOURCES 

http://asgpb.mhpcc.hawaii.edu/papaya/  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cpapaya_ASGPBv0_4
https://www.genome.jp/entry/T05151
http://asgpb.mhpcc.hawaii.edu/papaya/


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CpEXPA-15 

MAAPLFFLLHSTLLFTLIFVLLLPQVTSHYLSSSSSASSPSAYSQQLSEWRSARATYYA

ASDPRDAVGGACGYGDLVKAGYGMATVGLSESLFERGQICGACFELRCVDDLRWCI

PGTSIIVTATNFCAPNYGFDADGGGHCNPPNKHFVLPIEAFEKIAVWKAGNMPVQYR

RIKCRKEGGIRFAIDGGGIFISVLISNVAGAGDIASVKIKGSRTGWLSMGRNWGQNWH

INADLKNQPLSFEVTSSDGSRILSYNVAPKDWNFGQTFEGKQFES* 

CDS (coding sequence) 

>CpEXPA-15 

ATGGCAGCGCCATTATTCTTCCTACTCCACTCTACCCTTCTGTTCACACTAATCTTC

GTACTTCTCCTGCCACAAGTTACTTCTCACTACTTATCTTCCTCTTCTTCAGCCTCC

TCTCCTTCCGCCTACTCCCAGCAGCTGTCGGAGTGGCGGTCCGCGCGCGCTACCT

ACTACGCGGCCTCGGATCCACGGGATGCAGTGGGCGGCGCGTGCGGGTACGGTG

ACCTGGTCAAGGCCGGGTATGGAATGGCGACGGTGGGTTTGAGTGAGTCTCTGTT

CGAGCGCGGGCAGATCTGCGGCGCGTGTTTCGAGCTCCGGTGCGTGGACGACTTG

CGGTGGTGCATTCCCGGAACTTCCATTATCGTCACTGCTACTAATTTCTGTGCGCC

TAATTACGGTTTTGATGCCGACGGTGGAGGGCACTGCAATCCTCCGAACAAACAC

TTTGTTCTCCCAATCGAGGCATTTGAGAAGATCGCTGTCTGGAAAGCTGGTAACA

TGCCGGTCCAGTATCGCCGGTACTTTCTCCCGCCAATATTCTCAGTTCTTCATTTC

CTTATTTATTATTGAAATCTCGGTATAGTTGGTTGTATTTTCGTTAATTAGTACATT

ATTCTCGCTAAACAGATCTGACATTAGTGTTGATGCCTGATTTTACAATAATGACC

TCTGGAATCCAATTTATTTACTAAATCAGAGCAACAAAGAGAAGAATAAGCAGG

GTATGAAATTGCTCCAAGCGTAAACCACCTTTTTTATAGATTACGCAGGAGAGAC

TAGAGAGGACCATAATTTAGTTAAATTAGAAATTTTGCTAATATGATGTACTAAT

ATGGTATTGTCATAAAGAAATGAGGCAACTTTGCTGTTGTGCTTATGTTTTAGGA

AGGTTTCAGTTTATTTGTCATTTGCTAGCTTTTGATGGTTTGTTTGATTGGAAAAG

TAATTTGGTAGGGAAAAAACTATGGGATATAAGAAAAGGAATGATGAATCAAGG

AATAAGACAAATGTGCCTATGAGATTGTCTGTTTTCTCCGTCCATATTCCTTTTGG

AGGTATAGCTCTATCAAATGATATAGGAGAGTTTGTTTTGTGTTAGTAAAGTCTCT

GTATTTTTTAACTTATGAAACATATTTATGCCCTTGAAGAAACCAGAATTTGTGTA

AGTAAAAAACTTGAGTCTAACTAAGAACTTAAAGAACGTGAATAGTTTTTAATAA



CTATATATGCATTTTATTTTTACATGCATCACGCAGTGTGGCAAGCAAATTAGATA

ATGAACACAACCCTGCCATTTAGCAAATTCTATCCTTTTGCGCTGGTAACTTATTT

TTTCTACTTCCAGCATAAAATTACTTCCTTCTCAATAAACCCGAAAAACAAATCA

ATATAATAAATATGTTTTTATTATTTTAAGAAACAACTTATTTTCACAATAAGCGC

TTTATGCAAAAACGTAATTACTTATTTTTTACATCAGAACTTATTTATTTTAAGTC

AATGACCTTGAAATCTGGTAAAAAAAAAATTCTCAAGAAAAAGAAGTCTGGACA

CAAGAATGATTATACAACTCTGATTTGTCTGATTCATCAGGAAACATTTCAAACTT

GTGCAATTGGAGTCAGTTTAAGTCCCTGTCAAATATTTAAGAGTGTTGCTTAATG

ATAAATTGTTGCATGCTTACACATCGTGTGTGGTATATTTGTTTTCATCCAACTTA

TAAGATTACCTTTCAATATAACAGTTTTGAGATCCTTGAGGATGCCCTCGAATTTA

ATGAAACGAGAAGATTTGACACTTAGAGAGATGAGGTTTAGTTGGTGCTAGGGG

CTGTGGCAACATTGTGGTTTTTGGTCTAAGCAACAAGTTGGTTTTATTCATTCATC

TTAGTTTTGTCGAATGTTTCTGATGTTTCTCCTTTATTGAGTTGCCAGGTTGCCCAA

TCTTTCAAACGAGTTGGTGTTTTATGCCCATACAATAATAGCAGAAACAAAGATA

TGAAAGAGATTCCTGACAAATGCTGTTAAGCTACCTTGATAACCATCATTTTGAA

TTTATAGATAAATGTTTTTTTTACTTCGATAAATATTTTCCTCTGGTACAGGTTTTT

GGGAATCCGGGGTTGTGACTGTTTTATGTTTTCTCATCTTGAAAAAATTTTCTTAT

CCTCACAAATTTTGTTTAACTTGTTTCAAAACAGGATAAAGTGCAGAAAGGAGGG

AGGCATCAGGTTTGCAATCGATGGTGGAGGTATTTTCATTTCAGTGTTAATCAGC

AACGTAGCTGGGGCTGGAGATATAGCTTCGGTGAAGATCAAGGGATCGAGAACT

GGATGGCTTTCAATGGGTCGGAACTGGGGTCAAAACTGGCATATAAATGCTGACT

TGAAAAACCAACCCCTCTCATTTGAAGTCACTAGTAGTGATGGGAGTAGAATCTT

GTCTTACAATGTGGCTCCCAAAGACTGGAACTTTGGACAGACCTTTGAAGGCAAG

CAATTCGAGTCATGA 

Nucleotide 

>CpEXPA-15 

ATGGCAGCGCCATTATTCTTCCTACTCCACTCTACCCTTCTGTTCACACTAATCTTC

GTACTTCTCCTGCCACAAGTTACTTCTCACTACTTATCTTCCTCTTCTTCAGCCTCC

TCTCCTTCCGCCTACTCCCAGCAGCTGTCGGAGTGGCGGTCCGCGCGCGCTACCT

ACTACGCGGCCTCGGATCCACGGGATGCAGTGGGCGGCGCGTGCGGGTACGGTG

ACCTGGTCAAGGCCGGGTATGGAATGGCGACGGTGGGTTTGAGTGAGTCTCTGTT

CGAGCGCGGGCAGATCTGCGGCGCGTGTTTCGAGCTCCGGTGCGTGGACGACTTG

CGGTGGTGCATTCCCGGAACTTCCATTATCGTCACTGCTACTAATTTCTGTGCGCC

TAATTACGGTTTTGATGCCGACGGTGGAGGGCACTGCAATCCTCCGAACAAACAC

TTTGTTCTCCCAATCGAGGCATTTGAGAAGATCGCTGTCTGGAAAGCTGGTAACA

TGCCGGTCCAGTATCGCCGGTACTTTCTCCCGCCAATATTCTCAGTTCTTCATTTC

CTTATTTATTATTGAAATCTCGGTATAGTTGGTTGTATTTTCGTTAATTAGTACATT

ATTCTCGCTAAACAGATCTGACATTAGTGTTGATGCCTGATTTTACAATAATGACC

TCTGGAATCCAATTTATTTACTAAATCAGAGCAACAAAGAGAAGAATAAGCAGG

GTATGAAATTGCTCCAAGCGTAAACCACCTTTTTTATAGATTACGCAGGAGAGAC

TAGAGAGGACCATAATTTAGTTAAATTAGAAATTTTGCTAATATGATGTACTAAT

ATGGTATTGTCATAAAGAAATGAGGCAACTTTGCTGTTGTGCTTATGTTTTAGGA

AGGTTTCAGTTTATTTGTCATTTGCTAGCTTTTGATGGTTTGTTTGATTGGAAAAG

TAATTTGGTAGGGAAAAAACTATGGGATATAAGAAAAGGAATGATGAATCAAGG

AATAAGACAAATGTGCCTATGAGATTGTCTGTTTTCTCCGTCCATATTCCTTTTGG



AGGTATAGCTCTATCAAATGATATAGGAGAGTTTGTTTTGTGTTAGTAAAGTCTCT

GTATTTTTTAACTTATGAAACATATTTATGCCCTTGAAGAAACCAGAATTTGTGTA

AGTAAAAAACTTGAGTCTAACTAAGAACTTAAAGAACGTGAATAGTTTTTAATAA

CTATATATGCATTTTATTTTTACATGCATCACGCAGTGTGGCAAGCAAATTAGATA

ATGAACACAACCCTGCCATTTAGCAAATTCTATCCTTTTGCGCTGGTAACTTATTT

TTTCTACTTCCAGCATAAAATTACTTCCTTCTCAATAAACCCGAAAAACAAATCA

ATATAATAAATATGTTTTTATTATTTTAAGAAACAACTTATTTTCACAATAAGCGC

TTTATGCAAAAACGTAATTACTTATTTTTTACATCAGAACTTATTTATTTTAAGTC

AATGACCTTGAAATCTGGTAAAAAAAAAATTCTCAAGAAAAAGAAGTCTGGACA

CAAGAATGATTATACAACTCTGATTTGTCTGATTCATCAGGAAACATTTCAAACTT

GTGCAATTGGAGTCAGTTTAAGTCCCTGTCAAATATTTAAGAGTGTTGCTTAATG

ATAAATTGTTGCATGCTTACACATCGTGTGTGGTATATTTGTTTTCATCCAACTTA

TAAGATTACCTTTCAATATAACAGTTTTGAGATCCTTGAGGATGCCCTCGAATTTA

ATGAAACGAGAAGATTTGACACTTAGAGAGATGAGGTTTAGTTGGTGCTAGGGG

CTGTGGCAACATTGTGGTTTTTGGTCTAAGCAACAAGTTGGTTTTATTCATTCATC

TTAGTTTTGTCGAATGTTTCTGATGTTTCTCCTTTATTGAGTTGCCAGGTTGCCCAA

TCTTTCAAACGAGTTGGTGTTTTATGCCCATACAATAATAGCAGAAACAAAGATA

TGAAAGAGATTCCTGACAAATGCTGTTAAGCTACCTTGATAACCATCATTTTGAA

TTTATAGATAAATGTTTTTTTTACTTCGATAAATATTTTCCTCTGGTACAGGTTTTT

GGGAATCCGGGGTTGTGACTGTTTTATGTTTTCTCATCTTGAAAAAATTTTCTTAT

CCTCACAAATTTTGTTTAACTTGTTTCAAAACAGGATAAAGTGCAGAAAGGAGGG

AGGCATCAGGTTTGCAATCGATGGTGGAGGTATTTTCATTTCAGTGTTAATCAGC

AACGTAGCTGGGGCTGGAGATATAGCTTCGGTGAAGATCAAGGGATCGAGAACT

GGATGGCTTTCAATGGGTCGGAACTGGGGTCAAAACTGGCATATAAATGCTGACT

TGAAAAACCAACCCCTCTCATTTGAAGTCACTAGTAGTGATGGGAGTAGAATCTT

GTCTTACAATGTGGCTCCCAAAGACTGGAACTTTGGACAGACCTTTGAAGGCAAG

CAATTCGAGTCATGA 


