
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015931805 

Gene Model XP_015931805.1 

Description: AdEXPA-21 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-21 

MALSTTTLLVALFVLLIGINLQGAIADYGGGWQGAHATFYGGGDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYEMRCDDDPRWCKPGSIIVTATNFCPPNF

ALANNNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAEYRAGIVPVAFRRVPCMKKGGIRFTINGH

SYFNLVLITNVAGAGDIHAVSIKGSRTAWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVT

ASDGRTVTSFNVAPANWQFGQTFQGVQF 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-21 

GACAAAAATGTTGGCTATAAATAGAGGTCCCCCCAATTGCATTGAAGCTCACAAC

ATAGCAAACAGAACTTGCAACTTCCTCTGCTTTTTACACTCTGTTCTCTCTTATCA

GAAAGGAGTAAGAAAATTGGAATGGCACTTTCTACTACTACACTTCTAGTTGCTC

TCTTTGTTTTACTTATTGGTATCAATCTTCAAGGTGCCATTGCTGACTATGGTGGT

GGTTGGCAGGGTGCACATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACAA

TGGGAGGAGCATGTGGTTATGGAAATTTGTATAGCCAAGGATATGGAACGAACA

CTGCAGCACTAAGCACAGCATTGTTCAACAATGGATTGAGCTGTGGTGCTTGCTA

TGAGATGAGGTGTGATGATGATCCAAGATGGTGCAAGCCTGGCTCCATTATTGTC

ACTGCTACAAACTTTTGTCCCCCAAATTTTGCTTTGGCTAACAACAATGGTGGATG

GTGCAACCCTCCCCTTCAACACTTTGACATGGCTGAACCTGCATTCCTTCAAATTG

CTGAGTATAGAGCTGGAATTGTGCCTGTTGCATTTAGAAGAGTGCCTTGTATGAA

AAAGGGAGGAATAAGGTTCACCATCAATGGCCATTCATACTTCAACCTAGTTTTG

ATCACAAACGTCGCGGGTGCGGGGGACATCCATGCAGTCTCAATCAAAGGGTCA

AGAACTGCCTGGCAAACAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAAC

TCATACCTTAACGGACAGAGCCTCTCTTTTCAAGTCACCGCCAGTGACGGTAGAA

CCGTCACAAGCTTCAACGTGGCACCAGCTAACTGGCAGTTTGGTCAAACTTTCCA

AGGTGTTCAGTTTTAATTAAATAAAAAATAAACTTAGTTAAGGTAAATTGTACAC

TCACAATTTTTTGTTAACATGAACTAGTCATATGATTAGTTTGTGTTAACAAAATT

CATTCATCTCGGAAAGTGAAAAAAAAAATGAATTAAAGAAGTGTGTGTATGTTTT

TGGTTTATTATTATTATTGGTGGAAGGAATTAAAGAAGTGTTATTAGGTATTGTTG

ATTGTTGTTGTAAGTTGTAGGTGTGTGATTTAAGAAGGGCCAGAGTGTTTTTATTG

GTCTGGTAAGGATAGCTGAGGTGATTTAATATAACACCCGCTAGGGACTTCTTCA



CATATGTAATGTATTCTGCTATTATTGGATTCTTAATTTTATGAAATTAACTTTCA

GTAA 

Nucleotide 

>AdEXPA-21 

AGAAATTATGAATAGAAAAAGTATAAGTAGATAATGAAAATATTAAATAATGTG

AATAATTGATATATCAAATGTTTAATTTAATAGGTATGTGTGGATGATTATTCTAA

TATTAAAATTTAGATGAGTAATTTGGAGTGTAGTGTGTTTTGTTTGAATTGAGCCA

ATTTTAAAATTCATTATTCATATTGTTAAAAAAAATTATTGATTACCTAGCATAAT

CCTTCTGAATATTATTGCAGAATATTTTCAAATTGAGATGGAGATAGAAAATTTT

ATTTCAATCTCTTATCTTTATTATTTTTTTTTTGAAAGAATAAAAAAAGTTTTTTTT

TGTATTTACCTCAGTTATTAAATAGAATTTTATGTTATTATTTCTGAATTTGTATTT

CAAATACAGCTTTACAATACTACCAAAGAGAGTTTTTTGAGTTATTTATTTTTTAT

TTACAATATTTAAAAATTATATATAAAAATATGCATGTTATATTAACAATTATGAC

AAAAATGTTGGCTATAAATAGAGGTCCCCCCAATTGCATTGAAGCTCACAACATA

GCAAACAGAACTTGCAACTTCCTCTGCTTTTTACACTCTGTTCTCTCTTATCAGAA

AGGAGTAAGAAAATTGGAATGGCACTTTCTACTACTACACTTCTAGTTGCTCTCTT

TGTTTTACTTATTGGTATCAATCTTCAAGGTGCCATTGCTGACTATGGTGGTGGTT

GGCAGGGTGCACATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCTGGCACAATGGG

TCAGTTTATTAGAACTATTTTTTATGCATGTGTTAATTATATTAACATGATAATAA

CATAAAGTGTTAGTGTTGTGCATTTTGTTTAGACTTAGTCATTGGTTTTATATGCA

CTTTCAGAGTTAAAATATTTTTGCATAGATATGTAATGATACATTACCATAGCAGT

TACTTACTTAAAATGTTAAAAGTTTTACAAATATAAATGTATAATTAAATACGAT

ATAACAAATATTTCTATCACACGTAAATAATTTTTTTAAGAATAAAACTAGTTTTA

TGCTCCATGAACATACTCTAGTGTATTCCCCCTCAAATGGTGGATTATAAACTCAC

TCTTTTGGAATTGGTGCATGATTATGCAGGAGGAGCATGTGGTTATGGAAATTTG

TATAGCCAAGGATATGGAACGAACACTGCAGCACTAAGCACAGCATTGTTCAAC

AATGGATTGAGCTGTGGTGCTTGCTATGAGATGAGGTGTGATGATGATCCAAGAT

GGTGCAAGCCTGGCTCCATTATTGTCACTGCTACAAACTTTTGTCCCCCAAATTTT

GCTTTGGCTAACAACAATGGTGGATGGTGCAACCCTCCCCTTCAACACTTTGACA

TGGCTGAACCTGCATTCCTTCAAATTGCTGAGTATAGAGCTGGAATTGTGCCTGTT

GCATTTAGAAGGTATCACACACGCCTCCATTAATTCCTTTATAGCTAGTAACAAA

ATCATACGTTAAACAATTAATGTATATTACTCTTTTTAAAGGCACAAATTTAGTAA

ATGGAACATTTGTTTTGTAATAATTGTAGTACCTAACCTAATCGAGTCGCTAAATC

ATTGGAGTACTTTATTGATATTCAAGTAGATGTTATAATATATACCTAAAAATGAT

ATCTCCATGCTAAAAATGAACCACTAAATTAAGTATCATATATTTATATATAAAT

ATATATTATTTAATTTATTTTTTATGTATATTTTATATTTTAACATATATTTTATNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTG

TACTTTCTCTATTTAAAATGATAAAATTTCATCTAAGTTAGATTGAATTAATACAT

AATAAATTTTTTACACCTACAATGAGTAAACATTAAACTTAAAAAAAAAATATAT

CTAGCCTGATTGCATTAGTTTATGATGAGGATTAAATGTATCAAACTTGTTCTAAA

TTTGTTCAAAATTGGACGTGGCAGAGTGCCTTGTATGAAAAAGGGAGGAATAAG

GTTCACCATCAATGGCCATTCATACTTCAACCTAGTTTTGATCACAAACGTCGCGG

GTGCGGGGGACATCCATGCAGTCTCAATCAAAGGGTCAAGAACTGCCTGGCAAA

CAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCATACCTTAACGGAC

AGAGCCTCTCTTTTCAAGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCGTCACAAGCTTCAA



CGTGGCACCAGCTAACTGGCAGTTTGGTCAAACTTTCCAAGGTGTTCAGTTTTAAT

TAAATAAAAAATAAACTTAGTTAAGGTAAATTGTACACTCACAATTTTTTGTTAA

CATGAACTAGTCATATGATTAGTTTGTGTTAACAAAATTCATTCATCTCGGAAAGT

GAAAAAAAAAATGAATTAAAGAAGTGTGTGTATGTTTTTGGTTTATTATTATTATT

GGTGGAAGGAATTAAAGAAGTGTTATTAGGTATTGTTGATTGTTGTTGTAAGTTG

TAGGTGTGTGATTTAAGAAGGGCCAGAGTGTTTTTATTGGTCTGGTAAGGATAGC

TGAGGTGATTTAATATAACACCCGCTAGGGACTTCTTCACATATGTAATGTATTCT

GCTATTATTGGATTCTTAATTTTATGAAATTAACTTTCAGTAATCCTTGGGGTTCA

TCATTATCTTTTAAGAAAATAATGCTGTCTATTTATTTTTATTTTATTAAATATAAT

CAAATATTTTAAGTTTGTGTACTCGCTATGATTAGTCCAAAACAAAGATGAACCA

CTGTATAACCCACAGAGATTCTGGACTAGCTACTCTCACCCATGCATGTGTCCTTA

GTTATCCTAAAGTTCCTTTTTCTTAGGTCCAAATAAAAAACACACTCTCTTACCAA

AATAAAATATTTCTTTTCTTCAGGCTGAAGCAAGCAAATATTTTTTTTCTAAAATA

AAAAAAGAATTAAAAAACAATATAAAATTTAAAATATACCAAGAATCATAATAT

GGAATAAACGCCAAATTTATACTTAGAGAAGGGAATATTGAAATAAATAAATAA

TAAAATAAGATGAACAACATAACTAGGCCGAAAATGTGTAAACCATTATATATA

ATTCTGATAACTGTGTTTTTTTAACAATCAATATATATTTTTGTT 




