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Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016167185

Gene Model. XP_016167185.1
Description: AipEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Peptide

>AIpEXPA-20

MLLTTLSTLALTITTLFTLSPLATSHYSSSQQPPSSPSSSTSLSEWRSAHATYYAAADPR
DAVGGACGYGDLVKAGYGMATVGLSEALFERGQICGACFEVKCVDDLKWCIPGTSI

IVTATNFCAPNYGFDNEGGGHCNPPNKHFVLPIEAFEKIAIWKAGNMPVQYRRIQCRR
EGGIRFTVTGSGIFLSVLISNVAGHGDIVAVKVKGSRTGWLPMGRNWGQNWHINALL
QNQPLSFEVTGSDGKTVISYNVAPKDWSFGQTFEGKQFEP

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-20

TACACCACTGACCACATTCGTCTGATGCAAATAAAGTAACCATTTGAAAAAGAAA
AAAAAATTCACTGTCTATCTCTTTACTCTTTGTTCCCTTCTTCAATCTTCTATTCTT
CTTCCTCTTCTTCCACTTCACTCTGAAAACCACCCCCCAAACCTAGAAAGTAGAAC
AACTAAACCAAACAATGTTACTCACCACACTCTCCACACTCGCACTAACCATTAC
TACTCTCTTCACACTCTCTCCACTTGCCACGTCACACTACTCTTCTTCCCAACAAC
CACCTTCCTCTCCCTCTTCTTCAACTTCCCTCTCCGAGTGGCGATCCGCGCATGCC
ACCTACTACGCCGCCGCCGACCCTCGCGACGCTGTTGGCGGCGCGTGCGGCTACG
GCGACCTCGTGAAAGCCGGCTACGGCATGGCAACCGTCGGTCTCAGCGAGGCAC
TCTTTGAACGCGGCCAGATCTGCGGTGCGTGCTTCGAGGTGAAGTGTGTGGATGA
TCTCAAGTGGTGTATACCTGGAACTTCCATTATTGTAACCGCCACGAACTTCTGCG
CGCCCAATTATGGGTTTGATAATGAAGGCGGTGGACACTGTAACCCTCCAAATAA
GCATTTTGTGCTTCCGATTGAGGCCTTTGAGAAGATCGCTATTTGGAAGGCTGGC
AACATGCCGGTCCAGTATAGAAGGATACAATGCAGAAGGGAAGGAGGAATCCGG
TTTACAGTAACTGGCTCTGGTATCTTCCTTTCAGTGCTTATCAGCAATGTTGCTGG
TCATGGAGACATAGTCGCCGTGAAGGTTAAGGGCTCCAGAACAGGTTGGCTCCCA
ATGGGTCGGAATTGGGGCCAGAACTGGCACATAAATGCGTTACTACAAAACCAA
CCTCTTTCCTTTGAGGTTACCGGTAGCGATGGAAAAACAGTTATATCCTACAATGT
TGCCCCCAAGGATTGGAGCTTTGGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGCCC
TAAGAAAATGCATCAATGAAGAAGAAAACATCTTTCGAGGGACCACTCTCATTCC
CAATTTTTTACCAATATTTTAGGGATAAGGTAGTTTTGTTTTACAGTTTAATTTTTT
TTGTTTTAAAGACGACTGTAGATAGCAAAATGATTTGGTGGTTTTGTGAGATTGTC
AATGTGGCGTTGTACCTCTCTATTTATCATGTCTTAGGAGGTTTAGTAGGGAAATA
TGACTTCTTGGTCAAACAACAAAGGCTTAAGCATGTAAGTGCTGAGGCTCTTATT




GAGATGTATCATCCTACCAACCTATTTTACAAGGTGTCTTCAATTTTACTTCTTCC
TCTAA

Nucleotide
>AipEXPA-20

GATGGACGACATTTTAAAGGAGGCAGCAATGAGAGGCTGCAATGAAAATAGAAT
TTAGAGTTTGGTATGAGTAAAAACAAATAATAAAAAAAGTGAGTAAAATTAGAT
CGGAGTATTTTTTTTATATTTATTAAACTTGAGAGAACAATTCGTTATTCACATTG
TTGACCCACTCTTTATCTATTTAACAGAGTTGAAGATTAAAACACCAAAAAAAAT
ACTCATTTCTATTTTTTTTAAAGAAAAATATAAGAAAAAAAAGAGATATTCTTAC
AATAAGTGAACAATCATTAAATTAGTTAGTTAATTTAATAATTTAAAATATTAATT
TTTTATTTTTTATGTTATTAATATGTATAAAATTTAAAATAATTAAATTTTATATTI
ATTTTAAAAAAATTTGATATTTCTACCCTACTCATTGTGAGCCTGGTCTGAACTGT
GAAATTGAGTGTGAAACGGAACAACGGTAAAGAAAAGCCTGAGCTGAAAAAAG
AACGTACACCACTGACCACATTCGTCTGATGCAAATAAAGTAACCATTTGAAAAA
GAAAAAAAAATTCACTGTCTATCTCTTTACTCTTTGTTCCCTTCTTCAATCTTCTAT
TCTTCTTCCTCTTCTTCCACTTCACTCTGAAAACCACCCCCCAAACCTAGAAAGTA
GAACAACTAAACCAAACAATGTTACTCACCACACTCTCCACACTCGCACTAACCA
TTACTACTCTCTTCACACTCTCTCCACTTGCCACGTCACACTACTCTTCTTCCCAAC
AACCACCTTCCTCTCCCTCTTCTTCAACTTCCCTCTCCGAGTGGCGATCCGCGCAT
GCCACCTACTACGCCGCCGCCGACCCTCGCGACGCTGTTGGCGGLCGCGTGCGGLT
ACGGCGACCTCGTGAAAGCCGGCTACGGCATGGCAACCGTCGGTCTCAGCGAGG
CACTCTTTGAACGCGGCCAGATCTGCGGTGCGTGCTTCGAGGTGAAGTGTGTGGA
TGATCTCAAGTGGTGTATACCTGGAACTTCCATTATTGTAACCGCCACGAACTTCT
GCGCGCCCAATTATGGGTTTGATAATGAAGGCGGTGGACACTGTAACCCTCCAAA
TAAGCATTTTGTGCTTCCGATTGAGGCCTTTGAGAAGATCGCTATTTGGAAGGCT
GGCAACATGCCGGTCCAGTATAGAAGGTACACCCTAACCGTAGTGTAGCATTTCC
CTTGCTTTCGCTTCATTTTTTCCCCCCTTCATTTTAGGGATTTAGTTTTTGGATTAA
TTAGTGATATTTAGACAATGGATACCTGCTGCTGTGATATTTGAGTTAGTTACGTA
AATCTTTGGAACTCTAAACAGAAAGTGGATATGAATGATTGCATGATAGTTGTGT
CGGTAGGTTTGATTGCATTGAACAATGACTTCTTTTCACTTGGCTGAAATTCAGAG
CTATCTCTATTTGATGAAATCGTAATCTGCATTTTTGTGTTATCACTTAACAGCTTT
CAAGGTGCAGGCTTGGGTTCTTGAATGCTAATTAGATGATTAATGAGATACATTG
GGGGTGGTTAACCCTGTTCCTTTATTTTGCGTGGTTTATTTGTTGTCATTGGCCTCT
TCAAGAGCAAGGTTATTGAAGTGTCCAGTTAACTCATATGAGATTAGGTCTCCAA
ATCAAGTTTACTGGATGAATTTTATCAGAAAAAGCTTGCTCAGGAGCTTAATTGA
GAAAAATCTTTATAAAAAGCGCTTGCCTGTTTAATCCTAATGAAATTTAAATTAG
TAAAAGGGATCATGAGTTTATTCATGAAAAATTAGAATGGTAATTAGTAATATTT
TGTATCATCATGCTACACTTAACACAAATTATTGGAATATAGAGTGAAATTAGTA
GTTAGCCATGTCTAATTGTCTATATGCAACCTTGTTGCTACAAGGTTTCTATGGCA
AATTTTTTTTAGATATATCCAAGGGAATGATATATGGTTTTCTTGTAAATTCAGGA
GGTAAATGGATCCATAAGTGCCATAGATATACTTAAAAATATATTTCTGAATGTA
AAGGGTGAGCAATGTTGCAGGATGTATTTTGATGTTCTGTTCTGTTATGGTGCAG
GATACAATGCAGAAGGGAAGGAGGAATCCGGTTTACAGTAACTGGCTCTGGTAT
CTTCCTTTCAGTGCTTATCAGCAATGTTGCTGGTCATGGAGACATAGTCGCCGTGA
AGGTTAAGGGCTCCAGAACAGGTTGGCTCCCAATGGGTCGGAATTGGGGCCAGA




ACTGGCACATAAATGCGTTACTACAAAACCAACCTCTTTCCTTTGAGGTTACCGG
TAGCGATGGAAAAACAGTTATATCCTACAATGTTGCCCCCAAGGATTGGAGCTTT
GGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGCCCTAAGAAAATGCATCAATGAAG
AAGAAAACATCTTTCGAGGGACCACTCTCATTCCCAATTTTTTACCAATATTTTAG
GGATAAGGTAGTTTTGTTTTACAGTTTAATTTTTTTTGTTTTAAAGACGACTGTAG
ATAGCAAAATGATTTGGTGGTTTTGTGAGATTGTCAATGTGGCGTTGTACCTCTCT
ATTTATCATGTCTTAGGAGGTTTAGTAGGGAAATATGACTTCTTGGTCAAACAAC
AAAGGCTTAAGCATGTAAGTGCTGAGGCTCTTATTGAGATGTATCATCCTACCAA
CCTATTTTACAAGGTGTCTTCAATTTTACTTCTTCCTCTAACCAATAACTGTTATGG
ATAGACCATGACAAAAATGTTTCTTGAACACATTTCCCATCATTTTTGGGTTGATT
TACCATCTGACTTATCATATATTATACCTATTTAATAGCGCACGAACAATTAAAA
AAAAAAAAAGATTGTTACACTAAAATCAGCTAGTAGTATAAAATATATGTTAGA
ATAAAAATACATATTAAAAATAAGTTAAACTACACATATATTTATACACAAATAT
ATTGACAAATATATTGATAACTGATTTCCTGTACAAATAGCATTTTCGGAAAAAA
AAAAGAAGAAAAAAGTGCACGAACAATATGTGATCACAGTATAATGTATAGTAT
AGTGTGATAGCTATATTCAAATGGCATTAATGTTTCACAAAATTTTGGTTTTAAGT
TTTGAATGACTTTTGTTATGTCTATTTTTGGTCGTCAGTTACTAATTTTTCTGTTTTI
TCACTGAACGCAAGAAACATGGTTCTTGAATCAACAACAAA






