IDENTIFICATION

Species: Citrus clementina
Locus: Ciclev10002456

Gene Model: Ciclev10002456m
Description: CclEXLB-06
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cclementina_vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02982

EXTERNAL RESOURCES
https://www.citrusgenomedb.org/organism/Citrus/clementina



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cclementina_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02982
https://www.citrusgenomedb.org/organism/Citrus/clementina
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Superfanilies PLN03023

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 30-208  1.05e-111
SEQUENCES

Peptide

>CclEXLB-06

MGNPSHNLLLFLFLLRIANKDFHILOQMGLYQYYLLSVMLLLPALCYSHYTSTYSRAT
YYGSPDSLGTPTGACGFGEYGRTVNDANVAGVSRLWKNGTGCGACYQVRCKVPQL
CTDYGVYVVVTDYGEGDKTDFILSPRAYGRMALPDKSAELYSYGVVNVEFRRVPCW
YKGYNLQFKVHENSRYPHYLAIAILYVAGQNDVLAVEIWQVITYK*

CDS (coding sequence)
>CclEXLB-06

ATGGGCAACCCATCTCATAACTTGTTATTATTCCTCTTCCTCCTTCGTATTGCTAAC
AAAGATTTCCATATTTTGCAAATGGGGTTATATCAATACTACCTTCTTTCCGTCAT
GCTGCTTTTGCCTGCATTGTGTTACTCTCATTACACATCCACATATTCTAGAGCTA
CATACTATGGTAGCCCTGATAGTTTAGGGACACCAACTGGTGCTTGCGGGTTTGG
TGAATATGGAAGAACTGTAAATGATGCTAACGTGGCCGGTGTGTCGAGGCTTTGG
AAAAATGGAACTGGTTGTGGAGCTTGCTATCAAGTCAGGTGCAAGGTACCACAA
CTTTGCACAGATTATGGGGTGTACGTGGTGGTGACTGACTACGGTGAAGGAGACA
AAACAGACTTCATCCTCAGCCCGCGCGCATATGGAAGAATGGCACTTCCAGATAA
GTCAGCAGAGCTCTATTCTTATGGTGTGGTCAACGTTGAATTCCGGAGAGTCCCTT
GCTGGTACAAAGGCTACAACCTTCAGTTCAAGGTCCATGAAAACAGCAGGTACCC
ACATTACTTGGCCATAGCCATTCTGTACGTAGCTGGCCAAAATGATGTCCTAGCA
GTTGAAATATGGCAGGTAATTACTTACAAATAA

Nucleotide
>CclEXLB-06

ATGGGGTCTACATTTACACATCATCAATCTAATCCAACTCTCTAGTCCCAAAAGG
AAGAAAAGAGGTGGCAATTTCCCCTTAGCAGCAGCCCTCAAGGCCTCTACTATAA
ATATGGCCATTAACATTTGTTAGCAACCCATCTCATAACTTGTTATTATTCCTCTT
CCTCCTTCGTATTGCTAACAAAGATTTCCATATTTTGCAAATGGGGTTATATCAAT
ACTACCTTCTTTCCGTCATGCTGCTTTTGCCTGCATTGTGTTACTCTCATTACACAT
CCACATATTCTAGAGCTACATACTATGGTAGCCCTGATAGTTTAGGGACACCAAG
TACGTAAAAATCTCACCTTTAGAAAGCTCTGTACATTAAACTCGCGCGCAAGTTT
ACGCGAACTATTAGTTCATGTCATTATGACTTAGAGAATTTTTGTTTTTGTATATG




TTTATATTTTAGATTAACTAATGATCCTGTTGATGATTCATCAGCTGGTGCTTGCG
GGTTTGGTGAATATGGAAGAACTGTAAATGATGCTAACGTGGCCGGTGTGTCGAG
GCTTTGGAAAAATGGAACTGGTTGTGGAGCTTGCTATCAAGTAATGATTATTAAA
TTTCAACCCACTTAATCATTTCAGTTTATTATAAAGTTACATAACAAGTGTAAAGT
GGACAAATATTGCTAAGAGTGCTAAGGCTGTGCGTGAATGGAAATTGAAAACTT
GATTTACTACAACATTAACGTTTATATATAAAAAGCTAGTTGCATGCATAGTCTCC
ATAAACCTGCTTAAATCGTTTGAAATTCAACATTTTCAACAATTTTATTGCCACTA
GTAATAAACAACTAATTCTTTTGGTTTTGTAGCACCAACTAATAATTATTAGTTGA
TTAATTAACTTCAGGTCAGGTGCAAGGTACCACAACTTTGCACAGATTATGGGGT
GTACGTGGTGGTGACTGACTACGGTGAAGGAGACAAAACAGACTTCATCCTCAG
CCCGCGCGCATATGGAAGAATGGCACTTCCAGATAAGTCAGCAGAGCTCTATTCT
TATGGTGTGGTCAACGTTGAATTCCGGAGAGTCCCTTGCTGGTACAAAGGCTACA
ACCTTCAGTTCAAGGTCCATGAAAACAGCAGGTACCCACATTACTTGGCCATAGC
CATTCTGTACGTAGCTGGCCAAAATGATGTCCTAGCAGTTGAAATATGGCAGGTA
ATTACTTACAAATAAAGTATCAAATTAACTTCTAAACAACTGATTTTTGGCCCGTC
CATCGCATGTAATGCTTTTGTTGGTGCAGGAGGATTATCAAGAATGGGTGGCAAT
GAGAAGGGCTTTCGGTGCAGTATTTGACATCTCTAGTCCACCAGAAGGAGCAATT
AGTTTGAGGTTTCAAGTGAGTGGCAGCGCGGGGCTCACATGGGTTGTGGCAAACA
ATGCTATTCCTAGCGATTGGAAGGCTGGCGTTGCTTATGAGTCAGAAATTCAGCT
TAAATAAATTTGAGATATCCCAAGCTTTATTATTATATGACATATCATGGAATAG
AAGAATATATATATATATATATATAGGAACAACTTCTCCATTACTGGTTCCTGGTT
ATCAGCTTCTTAATGTCGTTTAGATATTCTAGTATTTTGTTGCCCAGCATCAGCAA
GTGCTGTTACTTTATCTTTTTTTTTTTTTTTAGTGTGTTGCTTAGCATGTATTGTGTA
CCCCTGCCTCCTTAATACTTAACTAGTTGCTAAATAAATAGTGGGATTGTGTACTT
TAATTAGATCTTTTGATCTAATTAACGAAGGAATAAATGAATAAAATTCCGCTTT
CTTTAAGATAA




