IDENTIFICATION
Species: Ananas comosus
Locus: Aco010392

Gene Model: Aco010392.1
Description: AncEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3

EXTERNAL RESOURCES

http://pineapple.angiosperms.orag/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pinea
pple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes..
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Superfanilies PLN00193

List of domain hits hd
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O193 super family ci33423 expansin-A; Provisional 1-257 1.14e-159
SEQUENCES
Peptide

>AncEXPA-03

MGISTFFVAFVMCLMCLSGTRVDGFASSGWNRATATFYGGSDASGTMGGGYGNLY
STGYGTDTAALSTALFNDGASCGQCYMITCDYQSDSQWCLKGASVMITATNFCPPN
YALPNDDGGWCNPPRQHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVLYQRVPCAKQGGVRFTIN
GLNYFELVLISNVGGSGAIQSVSIKGSNTGWMTMSRNWGVNWQSNAYLNGQSISFSV
TTDDGQTLEFPDIAPSDWSFGQTFTSSLQFS*

CDS (coding sequence)
>AncEXPA-03

ATGGGGATTAGCATTTTTTGTAGCATTTGTCATGTGTTTAATGTGCTTAAGTGGTC
AGAGTCGATGGTTTCGCGTCTTCGGGTTGGAAGAGCTACCGCAGTTCTATGGCGG
GAGCGGCCTCCGGATATGGGTGGAGCTTGTGGCTGGTATTGTTCGCGGGTGGGCG
TGCGGCTCTAAGCGGCTCTGTTTAATGGGGGCGTCGTGCGGGCAGTGCTATGATC
GTGCGTCAATCAGTCCCAGTGGTGCTTAAAGGGGGCGTCGGTGATGATCCGCAGA
TTTTGCCCGCCGATGCCCTCCCAAATGGGGCGGTTGGTGCACCGCCTCGCCAGCT
TTGATGGCTCAGCCTGCATGGGAAAAGATCGGCATCTCGCGGGGGTATCGTCTGT
GTTGTATCAAAGGGTTCCATGTGCGAAGCAAGGGGGAGTGAGATTCAATCAATG
GGCTAATTTTGAGCTCGTGCTCATATCGAGTCGGCGGAAGTGGAGCGATCCAATC
GGTGTCCATCAAGGGCTCGATGGATGGATGGATGTCGCGAATGGGGAGTCATGG
CAATCCAATGCGTCTGAGGTCAATCCATCTCCTTCAGTGTGCTGGGGCCAACCTA
GAGTTCCCGGATAGCCCCGTCGGATTGGAGCTTTGGGCAACTTTAAGCTCTTTGC
AGTTCTCCTAG
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Nucleotide
>AncEXPA-03

AATTAGCTTCTATTCATCTTTCTCTCTCTCTCTCTCTTTGTCTCTCTATTGAGATGG
GGATTAGCATTTTTTGTAGCATTTGTCATGTGTTTAATGTGCTTAAGTGGTCAGAG
TCGATGGTTTCGCGTCTTCGGGTTGGAAGAGCTCGCAGTTCTATGGCGGGAGCGG
CCTCCGGATATGGGTAGCCGCTGATCGATCTTAATGTTGTGGTTATGAGTGTTTTG
AGTAAGGAGCTGAGTTTCAGCGGATCGTTTTCATATATATTTTGTAGGTGGAGCTT
GTGGCTGGTATTGTTCGCGGGTGGGCGTGCGGCTCTAAGCGGCTCTGTTTAATGG
GGGCGTCGTGCGGGCAGTGCTATGATCGTGCGTCAATCAGTCCCAGTGGTGCTTA
AAGGGGGCGTCGGTGATGATCCGCAGATTTTGCCCGCCGATGCCCTCCCAAATGG
GGCGGTTGGTGCACCGCCTCGCCAGCTTTGATGGCTCAGCCTGCATGGGAAAAGA
TCGGCATCTCGCGGGGGTATCGTCTGTGTTGTATCAAAGGTGAAGTTCTTATTTTC
CTCTCTCAATTTTTCTAGTAGTTTTTTTATAAGCTATTTTTTGGGTAAAGATGCATT
GAGGAGCATAATAGTTGTTTAGATTAATTGTGTGATTATTTTCTAATTAAGTAAGC
TGAGGTTATCGTTATTTTTAAGCCGATTGCGGGTTAAATCGAAATTCTATTGATCG
ATTCTATTTGTGTCCTTGTAATCCCATCAGAAAATATTCAAAATTTTTATAAAAGC
AAATGAAATGTTTTTTTTTTTAAAAAAATAGATAGTATGCTCCTTTGCTTATTTCTT
TCAGAAATAATTAGCTGAAAATGTGAATCAATTATGATTCAAATTTGAGATCTCA
GATTACATCAAGCTGTTTATCTTGCCAGCGGGTCAGTAAGCAAGAAATGTTAGTT
CCTTTTAGGTGGCTTATTTATTAATATTGTTAAGAAAGATCTAATCGGGTTGAAGC
AGGGTTCCATGTGCGAAGCAAGGGGGAGTGAGATTCAATCAATGGGCTAATTTTG
AGCTCGTGCTCATATCGAGTCGGCGGAAGTGGAGCGATCCAATCGGTGTCCATCA
AGGGCTCGATGGATGGATGGATGTCGCGAATGGGGAGTCATGGCAATCCAATGC
GTCTGAGGTCAATCCATCTCCTTCAGTGTGCTGGGGCCAACCTAGAGTTCCCGGA
TAGCCCCGTCGGATTGGAGCTTTGGGCAACTTTAAGCTCTTTGCAGTTCTCCTAGT
AAAGAAAAAGTCTCCAGAGTTAGAATAGTGCTATTAATGGAGTCAAATTTATTAT
TTAGATAGATTCATTCGTAGATTCAATGAATCTAATCCAAGCATAGTAAAGTTAT
TTTATAATAATTAGCGTGAAAGTTGGGCTAAGTTTCCAGAATTTAGGATGGCTGA
GGCGTGCTTTCGCTTTTTTTGGCTAAAGTTGCCCGCCAATCTATTTATGAACCATT
TTAGCAGGTGATAGATTTATATTTATGAAAAAAGATTTTCCTGAGTTATAAATTTA
AATTCAGGAAAGTTGCTGGTGTTGTCAATTTCATCTTCATCTCAGATTATGTAATA
TTTTTCCTATATGTATCGCCGGTTTCGATCTTCATGTAATGAGTCATTGGTATGAG
TAATAATATGATTTTGTTGGGTTATTTCTTTTTTTTGGATTCATAGA




