IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62030622

Gene Model: AUR62030622
Description: CQEXPA-44
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNGOOSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0050 super family 31535 expansin A; Provisiona 8-227 243e-125
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-44

MNHMEDLGHATFYGGEDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTSTAALSTALFNSGLSCG
SCYELTCNGDPKWCLPGSIIVTATNFCPPNYALSNDNGGWCNPPLQHFDLAEPSFLKI
AQYRAGIVPVSFRRVPCVRTGGIRFTINGHSYFNLVLITNVAGAGDVHAVSIKGSKTG
WQPMSRNWGQNWQSNGYLDGQSLSFQVTASDGRTITSYDVAPANWQFGTSYEGGQ
F*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-44

ATGAATCATATGGAAGACTTAGGTCATGCTACTTTTTATGGCGGAGAGGACGCAT
CCGGCACAATGGGGGGAGCTTGTGGATATGGAAACTTGTACAGCCAAGGGTACG
GGACTAGCACGGCTGCCCTAAGTACCGCGCTATTCAACAGTGGATTGAGTTGTGG
CTCGTGCTACGAACTTACATGTAACGGAGACCCGAAATGGTGTCTTCCAGGGAGC
ATTATTGTGACAGCTACCAATTTTTGCCCCCCAAATTATGCCTTATCTAATGATAA
TGGTGGATGGTGCAATCCCCCTCTTCAACACTTTGATTTGGCTGAACCATCTTTCT
TGAAAATTGCCCAATATCGCGCTGGAATTGTTCCCGTTTCTTTCCGAAGGGTACCT
TGCGTGAGAACAGGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACATTCCTACTTCAACT
TGGTCCTAATCACCAATGTAGCCGGAGCCGGTGACGTGCATGCGGTTTCAATCAA
GGGTTCAAAGACCGGGTGGCAACCCATGTCTAGGAATTGGGGTCAAAATTGGCA
AAGCAATGGTTATCTCGACGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTTACGGCTAGTGAC
GGGAGAACAATCACTAGCTACGATGTTGCTCCTGCTAATTGGCAATTTGGCACGT
CTTATGAGGGTGGTCAATTCTAA

Nucleotide
>CgEXPA-44

ATGAATCATATGGAAGGTATGTTAGACTATGAAATTCACCTCATTAAGGGTTTTTT
[TTTTTTTTGGTTTGATCTTCTCTAAATTGTTAAGTTTATAATTTTTCCGAGAGTTT
GGTTTACTATGATCTGAATAATATTTTGGATTTGGTTAGATTTAAATTTATATTGT
TCTCAATCGTTTTCGGTATAATTTTGTCTGAATTAATTTTCTAGATTTGTATACTGG
CCTAATTAAATTATTCTACTCTAATATGATATGGCTTGATTAAGTAATAATACTAT
AAAGTGGAGAAAACAAAGCCTAATTGAATTTGATCTTCAAAAATCTTTGTATAAT
TGTATAAAACCAATTGGTAATAACATGTGGGGTAATCCATGTTATTTATTTTTTTC




ATCAGTTGTTCATTTTCCCTATTCTTCTATATTAATTGAAAATTCTCCAGTTACATA
CTCCCTTCGTCCTTTTTTGTTCTACATACTCACTTACATTTTATGAGGTCTTCAACA
TGTATGTTTGATCAACTATATCTTTAATTACGTACTAAGGTAACTTATAAAAACTT
GATATTTGGATACACATTGAAACAATCCTAATAAGGTCACAAATGATAGTTTTAG
ATTTGCACTTAAGTAGCAATTTACCGCCTATTCAAAGTGTTTTTTTTTTTTTTTTTI
TTTTGACCCAATGAATAGTAGGTGAGTAGGGAAAAAAAAAAGTAGTATAAAATT
CTTAACAGTCCTCTATTAGACCTTAGTTTAATCCTAATTGAAAAAAGAAAATATTT
TTATTGAAACAAATAGATAATCTATGACACCAATAATAATAATAATAATAATAAT
AATAATAATTATTATTATTATTATTATTATTGTAAAATTGTAAGGATAATAAAATA
ACCAATTAAACACAAAACATAATACCTTGATCATCAACCATGATTTAGAAGTGCA
TGTGGAGATGGGACCAATTTACTTAAGCAATTGAGAAGTCCTACCATGTGCATTC
ATTAAGTACTCAAATACGTGATATTGGCCTACCTAAATCAAATATTATGTCATTG
AATTTAATTTAATTAGTCATATTGAGGCATTGCAAGCTAAGATAGTCATTATCATT
TATAGACAACTTTAATTTGCTCATACTATACATAACCCTACCTAATGCCTATATAA
ATCATACCTTACTCGATAATGTACTACCAATCATCACTTAATTCATCCCCTACTTT
GTTTCTAATCCCTAGCTAGTCTACCATTAAAGCTAATTTTGTCATTAACAACGACA
TAATGACAATCCCGTCAACATTATCTGCTACTTTACTTTCCTTCATTTTGATTAATC
TATTATCGCTTTATGGCGTTTTCGCAGACTTAGGTCATGCTACTTTTTATGGCGGA
GAGGACGCATCCGGCACAATGGGTAAGCCTAATATTATCTAATTAGAATGCTACA
TTTTACCTAATTAATACTTAGTACATACTGGTGGTTTAATTTTCAGTCAATTAGTC
CATTATCCATCGTTAGTTTTATTGGTCATTACTCTACATCCACTACAATACCAAAA
AAAGGTTATATATATAGAAAGTGAAACAAAAAACTTAAAGAAAGAAATATAATT
AGGGCTCTTTACGAACAAATTGATTCCATCGCCATTTATCATGAGTTAAGTTAGTT
GAAAGTTAACTTATTGGTTGTTGTCTTCAATTTTTAGATTTTAATAGTTTTCGAATT
TCTATTAACTCAAAACTGCCTAAGAAACACGCCGTATGTTTTGTATAAAATTGCA
AAATAGGAACAGTACACACCATATGTTTTGAAGACTAACGTGTCATTTTTTTACT
AGTTCATTATTTTATTCATTATATTGGAATATGTAGGGGGAGCTTGTGGATATGGA
AACTTGTACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACGGCTGCCCTAAGTACCGCGCTAT
TCAACAGTGGATTGAGTTGTGGCTCGTGCTACGAACTTACATGTAACGGAGACCC
GAAATGGTGTCTTCCAGGGAGCATTATTGTGACAGCTACCAATTTTTGCCCCCCA
AATTATGCCTTATCTAATGATAATGGTGGATGGTGCAATCCCCCTCTTCAACACTT
TGATTTGGCTGAACCATCTTTCTTGAAAATTGCCCAATATCGCGCTGGAATTGTTC
CCGTTTCTTTCCGAAGGTAATTTTATGACCAACTATTACACAAGTAATTTATTATA
CAAAGTAACTAAATACTTCGTATATATCATATTTAACTAACGTTTTCATAGGAATT
TCCTCGTATTATATATAGAGGTTTTTATACATAGACCATTAGTGCATGATTACAAA
TTATAGTTTCCTGTACTACATGTTGGCTAATTTTTGATAATTTTGCTAATTATTGTA
ATTCTTTGTTAAAATGTCTTGTTAAGAATACGTTCATGTGAAATTGTCTTATTTCA
TTTGACAAAGAAAATCTGAGAAATACGAAGTAATGAAATAATTGAAGTGAAAAA
GACAACAAGATAATACAAGAGTACGTTTTTGAAAAGTCGCACGTGAACACTTCAT
TTCCGGCCCTACGCTCTTAATCAAAGTTGGTTGTAATTACAACAATTGTTCGGTAA
GACGGTTATTAGCTTAATTATTAGAAGATGCTTGTACGAAATCTTTTGTGATTTTC
GGGTGTACACTAATTTTATTGTGATATCACGTATTATGTTAAGGTTTAAGTATCAG
TTTAATTGTTAACGTGTTTTGACTAATCTTTGTAAATTTAACATTTTTACCGTAATT
TTACAAATTACACTCATCTTATATTAATTACTGTACAACTGCCTTAATTAAGAGTT
TGTGATGCTTTTAAAAGTATAAGATAACCAATTTAGTAAATTAGTTTAATTATAAC
ATTAAATAAAAATAAATAAATAAATAAGGGTAAGAACTTATGGCCTACCTTTGAA
TTTGTGTTGCTTACCCTCTAACTAAACACTTTGACAGGGTACCTTGCGTGAGAACA




GGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACATTCCTACTTCAACTTGGTCCTAATCA
CCAATGTAGCCGGAGCCGGTGACGTGCATGCGGTTTCAATCAAGGGTTCAAAGAC
CGGGTGGCAACCCATGTCTAGGAATTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAATGGTTAT
CTCGACGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTTACGGCTAGTGACGGGAGAACAATCA
CTAGCTACGATGTTGCTCCTGCTAATTGGCAATTTGGCACGTCTTATGAGGGTGGT
CAATTCTAAAAAAATAAAATCAATTTAATTAACAATTGATAACAAGGAATCGATA
ATATTTAAAAGGAGAACTCGAGTTGATTTTATCTACGTCCAAATTAAGTTGCCAG
ACTTGCCTCATAAGTATTTCATGCTAAATTACGAATGTCACAATTAAACACGGAC
GGATACAATAGCTTATAATTGCCGTGGTGTATATTGCCTCCCGCAAAAATTCTTGT
CAACTTACTCCTTGAACATTAGATAGATGCTTAGGCAAGCTAAGGTGTTCTTTTTC
TTGTTTTATTTTCAAAAAGCTTATTTTGCCTGATAGAAACTGAATTAATTGGCATT
AACAGCCAAGATTTTCAATCAGTTTCAATATATATACACGATTAAAGCCTTGTAA
CTATGATTATCATGAATGAATTTGATTGAGCTTGATATTTTTGGAGTTCAAAT



