IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015069324

Gene Model: XP_015069324.1
Description: SpnEXPA-10
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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[+ PLND0050 super family 31535 expansin A; Provisional 12-251 3.00e-78
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-10

MAKHQSFFILFITFYILLVEAYESKEGNLQAHGWKLARATFYGDMSGGETMQGACG
YGDLFKQGYGLETAALSTALFNNGATCGACFQIMCVNDRKECHPGRIITITATNFCPP
NYTKTQDIWCNPPQHHFDLSLPAFLQIAEYKAGVVPVVYRRVPCQKKGGLKFEIKGN
PNWIVVLVENVGGVGDVVNVKIKGSKTGWVPMRRNWGQRWDISEPLLGQSLSFQV
QTSDGKWVQSDNVAPSDWQFGQIFDANHNFR

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-10

ATGGCTAAACACCAAAGTTTCTTCATCTTGTTCATCACATTTTATATTATACTTTTA
GTTGAAGCATATGAATCTAAAGAAGGAAATTTGCAAGCCCATGGATGGAAACTT
GCACGCGCTACATTTTATGGTGACATGAGTGGTGGTGAAACCATGCAAGGAGCTT
GTGGTTACGGAGACTTATTCAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTCA
GCACGGCGCTGTTTAACAATGGAGCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAATGTG
TGTGAATGATCGTAAAGAATGCCATCCAGGCCGAATCATAACTATAACAGCCACC
AATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTCAAGACATTTGGTGCAATCCTCCAC
AACATCACTTTGATCTGTCATTGCCTGCGTTCTTACAAATTGCAGAGTACAAAGC
AGGGGTTGTACCAGTCGTTTACAGAAGGGTCCCTTGCCAGAAAAAAGGAGGTTTA
AAGTTCGAGATCAAAGGGAATCCTAACTGGATTGTTGTTCTTGTTTTCAATGTGG
GTGGTGTTGGAGATGTTGTTAATGTCAAAATCAAAGGATCTAAGACGGGATGGGT
GCCGATGAGGCGGAATTGGGGACAAAGATGGGATATTTCTGAGCCTTTGTTAGGA
CAAAGCTTGTCTTTCCAAGTACAAACTAGTGATGGCAAATGGGTTCAATCTGATA
ATGTTGCTCCTAGTGATTGGCAATTTGGACAGATATTCGATGCAAACCATAATTTT
CGGTGATTTTGGAAAATTTTTTATTTAAAGAAATGTTTTGTTTTCGAATAAA

Nucleotide
>SpnEXPA-10

ATTCAACCAAAAAAAAGTATTTAGAGTTAAATAATGTTGAATGAAATTTTAATAT
GGATAAAAACATAGGTATTTGGATAAAAACTCAAAAAAAAAACGGTGATAAAGA
TTTATTAGCTTTGCTCCATATGTTTTAAGGTTTTTTAAAAGGAAATATTGACTTTG
AAATTATTTGTTATGATATCAAATTTTATAGATAACATCTTATATTCTTATTCCTCT
TTTACCCCTGTACTATTTAATGTGTTACGTTGAGACGTTATTGTTTATAATTATATA



ATAAATATGTCATGTGGACACATATAAAAGTTCATTTCCAAAGTTCAGTATTGTT
AAATCAATATATATTTCATTTTTTCTCTTTATAAATGCTAGATTATGTTCTTTTAAG
TTCATTATCATCTTTCTACTCACACAATCAACTGTAGTATATTATAAGGGGGGAAA
AATACAGAAACAAAATGATCATAATTTTCAATGTTCCTCAAAGATAACAAAATTT
TATTCGAAAACAAAACATTTCTTTAAATAAAAAATTTTCCAAAATCACCGAAAAT
TATGGTTTGCATCGAATATCTGTCCAAATTGCCAATCACTAGGAGCAACATTATC
AGATTGAACCCATTTGCCATCACTAGTTTGTACTTGGAAAGACAAGCTTTGTCCTA
ACAAAGGCTCAGAAATATCCCATCTTTGTCCCCAATTCCGCCTCATCGGCACCCA
TCCCGTCTTAGATCCTTTGATTTTGACATTAACAACATCTCCAACACCACCCACAT
TGAAAACAAGAACAACAATCCAGTTAGGATTCCCTTTGATCTCGAACTTTAAACC
TCCTTTTTTCTGGCAAGGGACCCTTCTGTAAACGACTGGTACAACCCCTGCTTTGT
ACTCTGCAATTTGTAAGAACGCAGGCAATGACAGATCAAAGTGATGTTGTGGAG
GATTGCACCAAATGTCTTGAGTTTTTGTGTAATTTGGAGGGCAGAAATTGGTGGC
TGTTATAGTTATGATTCGGCCTGGATGGCATTCTTTACGATCATTCACACACATTA
TTTGAAAGCAAGCTCCACAGGTAGCTCCATTGTTAAACAGCGCCGTGCTGAGTGC
CGCTGTTTCCAGGCCATACCCTTGCTTGAATAAGTCTCCGTAACCACAAGCTCCTT
CTGCAATACAGTATTCAAATTAATATCATGATTAAATAACTATGTCAAATAGGCG
GGTTAGATTAAAATTGGAGATATTGAAATAGAAAACAGGTTGGGTTCTGACCTGC
CCTATTTTACTTCGGGCTCAAATGGGCTAGAAATGGGTTGAGTCTTGACCCATCC
AATTTGACCTGATTAATCTCTATAATTTAACATATTGATATTTAATTTTTATAATC
ATAATTTGAATTTTCGTTCAAGAATTTTTGTATAAAAGTAACAAATGGATAAATA
AATTCTAAAAGATGTTAAACAGATAATAATTCATCACTTAATATAGGAAGATATC
TTAATAAAAAAATTTTAAAATGGGTTGAAGTTGGAGATTGAATTAGGCTCATGAG
TTATGCTTGAATCCAATTCAAATTATCTTGAGCTCAACCCGTAAAATTCTGAACAG
GTTACCTATGTTTGAGTTCATTTTTAACACCCTAATATGCAATATCAAATATTTTTT
CAAAAAAGTAAAATTTCTAGCTTGATCACTGTTTCAATCCTATGTTAAGTGTCTGA
CAAAAAATTAAAGGATAATTATAACTTACGCATGGTTTCACCACCACTCATGTCA
CCATAAAATGTAGCGCGTGCAAGTTTCCATCCATGGGCTTGCAAATTTCCTTCTTT
AGATTCATATGCTTCAACTAAAAGTATAATATAAAATGTGATGAACAAGATGAAG
AAACTTTGGTGTTTAGCCATTTTTTAGCTAAAACTATTTTTCTCTAAATTTTGGTTT
AATTTGAATAATAGCTTTGTTGTGGATATACAATTTATAGCCATAATATTCAGCTA
AAATTGAGTAATTACATTTAATGAGAATGGATAATATTGTGATTGGATATAATGG
AGTTACCATTTGGAAAATTAAGTTACATGATATTTTTCTATTTATTTAACTCATTTT
TTCAAGTTAAATTAACAAATTATACAAAAAAAAATTATAATTACAATTATTCTCA
TCGTCAACAATATATGATGGAAAAAATACATTTAAAAATTTACATAATTTAACTC
AAAAAGCAAATAATAAAACATAAATTTGAATTGAAAAGTACCATATAGTACCAA
TGTTGCGAAGTATTATTTTTGAAATTTAATACACGCTAATACTCATATTCTTATTA
GTATGAAAACGTATACATATTTCATCAATTAGAATAAAGTAAAAAATAGAAATA
GAAAACCAAAATACAACGAAA




