IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_020978738

Gene Model: XP_020978738.1
Description: AipEXPA-13
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Query seq.
Superfanilies PLN#D193
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SEQUENCES

Peptide

>AIpEXPA-13

MASVLQCRGCFLIAFTCIFATFMGESKVAMATFRPSSWALAHATFYGDETASATMGG
ACGYGNLFQSGYGTDTAALSSMLFNNGYACGTCYQIKCYQSSACYNNVAFTTVTAT
NLCPPNWSEPSDDGGWCNPPRAHFDLSKPVFMKIAQWKAGIVPILYRRVPCQRKGGL
RFSFQGNGYWLLVYVMNVGGGGDIASMWVRGSRTGWIKMSHNWGASYQAFATLA
GQSLSFRVTSYTTKETHAWNVAPSNWNYGLTYSSAANFR

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-13

AAACAACCCAACGGAACCTGCCCGCACGTTATCTTCTCATAAGAAAATCAGGTTG
TAATATAATATATATTCCTCTTTTTTTAATATAACTATGAATTCTGGAAGAGTCAT
CCTTGCTAACAAAATCGTATAGTTCACTTACTAAATATCAATTAATTCCTAAGGTC
AATATTGTGGCGGCGGGAAACAATAGAAGAACGACAATATATTGTGGTGTTGAC
TTTCGGAAGATTAGAGGCACCATGTTCGTGGAGATCACGAAGTAATATCTGGCAC
AATTCCAACCTATAATCATGGCCTCCGTTCTTCAATGTCGTGGCTGCTTTCTAATT
GCTTTTACATGCATCTTCGCAACATTCATGGGGGAGTCAAAAGTAGCAATGGCAA
CATTTCGACCAAGTAGCTGGGCTCTTGCACATGCTACCTTTTACGGTGATGAAAC
AGCTTCTGCCACCATGGGAGGAGCATGTGGGTACGGGAATTTGTTTCAAAGCGGT
TACGGGACGGACACGGCAGCATTGAGCTCAATGTTGTTCAACAACGGGTATGCGT
GCGGGACATGTTACCAGATAAAGTGCTACCAATCAAGTGCATGCTATAACAACGT
GGCCTTCACAACAGTCACCGCCACCAATCTTTGCCCTCCAAATTGGTCCGAGCCC
TCCGATGACGGTGGTTGGTGCAACCCTCCGCGAGCCCATTTTGACCTGTCCAAGC
CGGTCTTCATGAAAATTGCCCAGTGGAAGGCCGGCATAGTCCCCATTCTATACCG
CAGAGTGCCATGCCAAAGAAAGGGAGGGCTTCGATTTAGTTTCCAAGGGAATGG
ATACTGGCTATTGGTGTATGTGATGAACGTGGGAGGCGGAGGAGACATTGCGAG
CATGTGGGTGAGAGGAAGCAGAACGGGATGGATTAAGATGAGCCACAACTGGGG
GGCTTCGTACCAAGCGTTTGCGACTCTGGCTGGGCAGTCTCTGTCTTTCAGGGTTA
CTTCTTACACTACTAAAGAGACTATTATTGCATGGAATGTTGCTCCTTCTAATTGG
AACTATGGACTCACTTACTCCTCCGCTGCCAATTTCAGATAAATGTATGTAATGTG
ACTAAATAAGTCTGAATCTGTCGCCACAAGCGCATCGGTTCCCTTGTTTATTAGAT
GATTTTATGTGAAGATCATATTTAAAAATTCTTAGATGAGATAAGATGTTTGATTG
ATAATTTTCAAATTTTATCATGATACAGCTGCTTTTTGTTA




Nucleotide
>AIpEXPA-13

ACCTGGTCCCTGACAATTACTTCGAAAGGATAACGAGGTCTCTGTGTCAAAAAAA
ATCAATGTTATTTTTTTTAGCACAGGTCATTCCCAAAAAAAATTATCAGGGACCG
GATTAGGCCTCGTTGTCCTTTCGAGATAATTGTCAGGGGTAGGATGGGATATTCA
CTCTTTCTTTTTTGATGTATTCTTTTGGCATTTACATTTTTTATTGTTGTTGTCTAAA
TTAGACCATTTATTTCTTTTTTTAGAAATTAATAAAAAAAGTTTGCCTTTAACACA
AAATAAAAAATAGCCATCTATTTTGATTTTTAAGATATATAATATAATTAACAAG
CCTTGATGTAAAATAGTGCATATGTATTTCTTTGAGAGGAAGATAAAGAAGTCAC
AAGTCGCAACAACTGCACTTTTTTGTTTCAGTAGTCTTACTTCCAGCATGTCACCC
AATCACTTATGGAAAAGACGACATTGCTCACTGATTACGTCTGAGAAGGGCAAA
GTAACAAAAAGCAGCTGTATCATGATAAAATTTGAAAATTATCAATCAAACATCT
TATCTCATCTAAGAATTTTTAAATATGATCTTCACATAAAATCATCTAATAAACAA
GGGAACCGATGCGCTTGTGGCGACAGATTCAGACTTATTTAGTCACATTACATAC
ATTTATCTGAAATTGGCAGCGGAGGAGTAAGTGAGTCCATAGTTCCAATTAGAAG
GAGCAACATTCCATGCAATAATAGTCTCTTTAGTAGTGTAAGAAGTAACCCTGAA
AGACAGAGACTGCCCAGCCAGAGTCGCAAACGCTTGGTACGAAGCCCCCCAGTT
GTGGCTCATCTTAATCCATCCCGTTCTGCTTCCTCTCACCCACATGCTCGCAATGT
CTCCTCCGCCTCCCACGTTCATCACATACACCAATAGCCAGTATCCATTCCCTTGG
AAACTAAATCGAAGCCCTCCCTTTCTTTGGCATGGCACTCTAATAGTTAACCAAT
AAGTTAAGAGAAATATTTTACGTGGTAAAAATTCATGTGCAGTTATATTCATGTA
AAGTTAATAATTAAGTCGACAATTTGGTCAAATTTATCAAATCATAAGCTTATTAT
TATACCTGCGGTATAGAATGGGGACTATGCCGGCCTTCCACTGGGCAATTTTCAT
GAAGACCGGCTTGGACAGGTCAAAATGGGCTCGCGGAGGGTTGCACCAACCACC
GTCATCGGAGGGCTCGGACCAATTTGGAGGGCAAAGATTGGTGGCGGTGACTGTT
GTGAAGGCCACGTTGTTATAGCATGCACTTGATTGGTAGCACTTTATCTGGTAAC
ATGTCCCGCACGCATACCCGTTGTTGAACAACATTGAGCTCAATGCTGCCGTGTC
CGTCCCGTAACCGCTTTGAAACAAATTCCCGTACCCACATGCTCCTCCTTCGAAGC
CATAGTGAAATTAATTAAGATAAGCAACGGTAATTAAGGAATAATTAATTAAGAT
AAGATATATACCCATGGTGGCAGAAGCTGTTTCATCACCGTAAAAGGTAGCATGT
GCAAGAGCCCAGCTACTTGGTCGAAATGTTGCCATTGCTACTTTTGACTCCCCCAT
GAATGTTGCGAAGATGCATGTAAAAGCAATTAGAAAGCAGCCACGACATTGAAG
AACGGAGGCCATGATTATAGGTTGGAATTGTGCCAGATATTACTGTTCCTTAGAA
AAGGAATGCAATGCGACCATGGTCACGGACAAGTACATCAATTCCTTATATATAT
AAAGTTCCAAATTCTTTGGACACGTATGTAGTAACTAAGAACTTGCCTTCGTGAT
CTCCACGAACATGGTGCCTCTAATCTTCCGAAAGTCAACACCACAATATATTGTC
GTTCTTCTATTGTTTCCCGCCGCCACAATATTGACCTTAGGAATTAATTGATATTT
AGTAAGTGAACTATACGATTTTGTTAGCAAGGATGACTCTTCCAGAATTCATAGT
TATATTAAAAAAAGAGGAATATATATTATATTACAACCTGATTTTCTTATGAGAA
GATAACGTGCGGGCAGGTTCCGTTGGGTTGTTTGGTGTATTTCATCCACCGGGTA
GAGATTAGAAAATTAATTCTCATTAGTCAATGTAATAATTCTTTTAAGGGTTGTTT
GGCACAATTCTTATACAGGGGAAGGGGAATTTGGAGTTGAACTTGATCGGCGACC
GTCTTAATTAAGGAATAAGGATCCTGATTGCACTATCTCATCCAGTGGTGTATGA
ACAATTCTTGGTAATATATGCTACACAAAGCTCATATAATTAAAGCTTTCAAGTA
TGATAGTGGTGGCACATATTACAATAGTGATTTATCACCACTGTTTTCTGACTTGA
TAAAATTAGTCACTACCCATTTGTGTGTCTTATATATATCTTCACGTACTCCACTT




AGGAACTGCTTCCTTCTGGTAATGTAATCAATCTTGTAGTTGAATCATACACCAAT
GCGGTACCACAGCTGAGCATAATGTTAATTTCGATTGTCAGACTAATTATCTATC
ATAAACAAATATTATTATATAAAATGAGTAAGTG





