IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400017571

Gene Model: PGSC0003DMP400017571
Description: StEXPA-08

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A, Provisional 6-257 4.60e-162
SEQUENCES

Peptide

>StEXPA-08

MAKIGILTLGFIFVFCNILVSTANAFSASGWMSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSTGYGTNTAALSTALFNDGASCGQCYKIMCDYNQDSKWCIKGTSITITATNFCPPNF
ALPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWEHIGIYRGGIVPVMYQRIPCVKKGGVRFTINGR
DYFELLMISNVGGAGSIQSVQIKGSRTNWMAMARNWGANWQSNAFLNGQSLSFKV

TTSDGVTKTFLNVASSNWQFGQTYSSSINF*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-08

ATGGCCAAAATTGGCATTTTAACATTAGGTTTCATATTTGTTTTTTGTAACATTTT
GGTTAGTACTGCAAATGCCTTCTCTGCTTCTGGATGGATGAGTGCTCATGCTACTT
TTTATGGAGGATCTGATGCTTCTGGCACAATGGGGGGTGCTTGTGGCTATGGGAA
CTTGTACTCAACAGGTTATGGTACAAACACTGCTGCATTAAGTACTGCGTTGTTCA
ATGATGGGGCATCATGTGGTCAATGTTACAAAATTATGTGTGATTATAATCAAGA
TTCTAAATGGTGCATAAAGGGAACATCTATTACAATTACAGCCACTAATTTTTGTC
CACCAAATTTTGCACTTCCTAGCAATAATGGTGGATGGTGCAATCCACCAAGGCC
ACATTTTGACATGGCTCAACCTGCTTGGGAACACATTGGTATCTACAGAGGTGGC
ATTGTTCCTGTCATGTACCAAAGGATTCCTTGTGTGAAAAAAGGTGGAGTTAGAT
TTACAATAAATGGAAGGGACTATTTTGAGCTATTAATGATAAGCAATGTAGGAGG
GGCTGGATCAATTCAATCAGTACAAATTAAAGGTTCAAGAACCAATTGGATGGCA
ATGGCTAGAAATTGGGGGGCCAATTGGCAATCAAATGCATTTCTTAATGGACAAT
CTTTGTCATTTAAGGTCACAACATCAGATGGTGTCACTAAAACATTCTTAAATGTT
GCTTCATCCAATTGGCAATTTGGGCAAACATATTCAAGCTCTATTAACTTCTAA

Nucleotide
>StEXPA-08

ATGGCCAAAATTGGCATTTTAACATTAGGTTTCATATTTGTTTTTTGTAACATTTT
GGTTAGTACTGCAAATGCCTTCTCTGCTTCTGGATGGATGAGTGCTCATGCTACTT
TTTATGGAGGATCTGATGCTTCTGGCACAATGGGTTAGTTTTGCAAAATTTTGTAT
ATGAAGAATTACACTTGGTTTGCTCTGTTTTATACGACACTCTTTTCTTTTTAATCT
GTTATATAAATAACTATATAATTTTCTCTCTAATCATGACATGCTACTCTTATAGC
TATAGAAATGTCGCGTGTCATATTTAAAACCATAATTTTTAGGTATACTTTTGATA




TATCATGAAACTTTTTATATTGTTTTAAATTTCATGTTCCTTCAAATATTTTATGAA
ATCAGAATTTAAAACTTGTGAATTTGTAGTTTTGGTCTTTTTGAGTCACTAGATTC
TAAATTGATAGTAGTATATATAAATTTCTTGAGTCAAATATAAAAGTATTAGTCA
AATTAGTGAATTTTGTCAAACTTGATTCTTACCCTTTAGCTCTGTCCATCCCTCTGT
AAAATGAGAGAGTAGTGAAAAAGATATGGATATTTTTTAATAGATCCAAAAAAA
AAAAAATACGAAAATTTTGTGCTCAATCAAATACCGTGCTACGAAATAAGATAG
AAGGATAATAATGATGACATGAATCTTGATAATTAACAAATGATTGTGTATGGAA
CAGGGGGTGCTTGTGGCTATGGGAACTTGTACTCAACAGGTTATGGTACAAACAC
TGCTGCATTAAGTACTGCGTTGTTCAATGATGGGGCATCATGTGGTCAATGTTAC
AAAATTATGTGTGATTATAATCAAGATTCTAAATGGTGCATAAAGGGAACATCTA
TTACAATTACAGCCACTAATTTTTGTCCACCAAATTTTGCACTTCCTAGCAATAAT
GGTGGATGGTGCAATCCACCAAGGCCACATTTTGACATGGCTCAACCTGCTTGGG
AACACATTGGTATCTACAGAGGTGGCATTGTTCCTGTCATGTACCAAAGGTACCC
TTTTCTTACTGTTCCATCCGTTTTAATTTCTTTGTCTGGTTTTAATTTGACATGAAG
TTTAAGAACGTAAAAAAGATTTCTGAATGTAGTGGGCTTAAGTTAAAGATATATA
GAATAGATTACAATGTTTTTTAATATTGTGGTCAGTTTTAAACATGTCATATAAAA
TTCAGAATTAAAGAATTGTCAAAAAAGAAAAAGTGACATTTGTTTTGAAATGGAA
AAGTAATAAACAAATCGAAATGAAAAGAATATGATTTAAGGTTGTCTGGTTTATC
CCAAAAAAATATGATTTGTCGAATTTGTTTAAGCTTGAACGAATTGATATATCCA
TGGGTCCCAAGTTGGATGGGCTAGATTATAAATGTAACATTTGCATAAATAACCA
CATTTTGCGGCTATTTAAAATTTGTCCTCTTAATAGCCTAGTGGGCAAGATTTTGT
CTACAAAAAGGAGAACTCGTGCAACTACTTTTAAAGACAATTTATTTCACTTAAC
TAACACTGAGTGAATTTAAAGAGTAGCCTCAAAAATAGGCTATAAAATTAAAGA
GGTATAAATACTTTCATTATTTAGCCCAACTTGGCCTGTTTATCTTGATTCAAAAA
TATTCTGGATGGATTATGCCTCAACCATTTTAACGCGTTCAAATTTAGGTCAACCA
CATATTTTGACACAATGTTTATTTATAATAATATATCTAGTGAAATTAGGCTAATA
GTGTAAGAGTTTTATACACTATTCATATATATACATTTCAATAGACAATATATACC
ATCAAATCTCTTTATAATATCATTTACCCCGATATATTGACCACTACCACCATATA
ATATAACATAGCACGAAATACCAAATTCAGATAAAATATAACTATTATAGTGAAA
TGTTATTACATACGATAACTGTTATATAGAGGTCTGACTGTAACGTGATATTTGTA
TGTTTACAGGATTCCTTGTGTGAAAAAAGGTGGAGTTAGATTTACAATAAATGGA
AGGGACTATTTTGAGCTATTAATGATAAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCAATTC
AATCAGTACAAATTAAAGGTTCAAGAACCAATTGGATGGCAATGGCTAGAAATT
GGGGGGCCAATTGGCAATCAAATGCATTTCTTAATGGACAATCTTTGTCATTTAA
GGTCACAACATCAGATGGTGTCACTAAAACATTCTTAAATGTTGCTTCATCCAATT
GGCAATTTGGGCAAACATATTCAAGCTCTATTAACTTCTAA






