
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_027771444 

Gene Model: XP_027771444.1 

Description: SpnEXPA-09 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-09 

MNKIFKGQRCAVFHNVCVKILTFVTNLFECYIAEGACGYGDLFKQGYGLETAALSTA

LFNNGATCGACFQIKCVNAPKACHPDQIITINVPISALQITQKLQMFGVINPPQQHFDL

SLQMFLKIAEYKAGVVYRRVPCQKKGGLKFEIKGNPNWILVLVFNVGGVGDVVNVK

IKGSKTEWLPMSRNWGQNWQTSVQLGGQSLSFQVQTSDGKMVQSDNVVPDNWQF

GQTFEAKNNF 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-09 

ATGAATAAAATTTTCAAAGGCCAAAGATGTGCTGTTTTTCATAATGTGTGCGTCA

AGATATTAACTTTTGTAACAAATTTATTTGAATGCTATATTGCAGAAGGAGCTTGT

GGTTATGGAGACTTGTTCAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTAAGC

ACAGCGCTGTTTAACAATGGAGCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAAGTGTG

TCAATGCTCCTAAAGCATGCCATCCAGACCAAATCATAACTATAAATGTACCAAT

TTCTGCCCTCCAAATTACTCAAAAACTACAGATGTTTGGTGTAATCAATCCTCCAC

AACAACACTTTGATCTGTCATTGCAGATGTTCTTAAAGATTGCCGAGTACAAAGC

AGGGGTTGTTTATAGAAGAGTCCCTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCTAAAGTTTGA

GATCAAAGGGAATCCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAATGTGGGAGGTGTTG

GAGATGTTGTTAATGTCAAGATCAAAGGATCTAAGACTGAATGGCTACCAATGTC

GCGGAATTGGGGACAAAATTGGCAGACTTCTGTGCAGTTGGGAGGACAAAGCTT

GTCTTTCCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAAATGGTTCAATCTGATAATGTTGTT

CCTGATAACTGGCAATTTGGTCAGACATTTGAAGCCAAGAATAATTTTTAGTGAT

TATGCATTTTGGAATATGAGTAGCTTTTAATTTCTAATCAATATAATTTATGATCT

TTTATAAAATTGTTTTGTCTCCGAATAAATTCTCTATTTCTGAGTGACATTGAGCA

AGGAAGGAACAAAAAAAAGAAGCCAAAAGTGTAGTTTAGCAGTAAAATGAAGC

AAGAGAACTATAAGGTCTCGTGT 

Nucleotide 

>SpnEXPA-09 

ATGGCTGCTGGAATTTGTGCTCTGATGGTTATTCTTGCCAAAAGTCATGCTCAAGC

ATTTGGCAATAAGAGGTGAAGTTTATCTCTAATTCCTACTAAAAAGGGTCTGTGA

TGATTCTTTTTGTGTTTTGCCGCTTGTTTTTGCCTTAGTTCTAAAGAATTTGCAGTA



TTACGAAACAACAAACAGATAGAAATTTAGGAGCTTGTATTACTGAATGACTAAG

GTTATATGAAGATCCATAGATGGTATAGTAATTAAGACAGGAAAGTAGTTTTCCT

ATATCTCTGTGATACCAAGATGATGTGAATTTGTTTTCTTGTGCTTCATTTACCGC

TAGACCACACCTTTGGCTTCTTTTTTTGTTCCAGATATGTGTCCCTAGTTACTATTT

GTGTATTTGTTATCGGTGACCTTTTCAGTTCCTTAATTTTTTAAACATGTCCAGGCC

AGCTCTTGCAACTGCTACCTCCACCAGTTCAAGTACTGATTGCTTAATTTGAACAC

GAGACCTTATAGTTCTCTTGCTTCATTTTACTGCTAAACTACACTTTTGGCTTCTTT

TTTTTGTTCCTTCCTTGCTCAATGTCACTCAGAAATAGAGAATTTATTCGGAGACA

AAACAATTTTATAAAAGATCATAAATTATATTGATTAGAAATTAAAAGCTACTCA

TATTCCAAAATGCATAATCACTAAAAATTATTCTTGGCTTCAAATGTCTGACCAA

ATTGCCAGTTATCAGGAACAACATTATCAGATTGAACCATTTTGCCATCGCTAGTT

TGTACTTGGAAAGACAAGCTTTGTCCTCCCAACTGCACAGAAGTCTGCCAATTTT

GTCCCCAATTCCGCGACATTGGTAGCCATTCAGTCTTAGATCCTTTGATCTTGACA

TTAACAACATCTCCAACACCTCCCACATTGAAAACAAGAACAAGAATCCAATTAG

GATTCCCTTTGATCTCAAACTTTAGACCTCCTTTTTTCTGGCAAGGGACTCTTCTAT

AAACAACCCCTGCTTTGTACTCGGCAATCTTTAAGAACATCTGCAATGACAGATC

AAAGTGTTGTTGTGGAGGATTGATTACACCAAACATCTGTAGTTTTTGAGTAATTT

GGAGGGCAGAAATTGGTACATTTATAGTTATGATTTGGTCTGGATGGCATGCTTT

AGGAGCATTGACACACTTTATTTGAAAGCAAGCTCCACAGGTAGCTCCATTGTTA

AACAGCGCTGTGCTTAGTGCCGCTGTTTCCAGGCCATACCCTTGCTTGAACAAGT

CTCCATAACCACAAGCTCCTTCTGCAATATAGCATTCAAATAAATTTGTTACAAA

AGTTAATATCTATGTTACGGAAAAACCACAAGCTAGGTTCCGAGAGGGTACTGTT

ATGCATACCTTACCCTTATCTCGTGAAGGTAGAGAAATTGTTCTCAAAGGACCTT

GACGCACACATTATGAAAAACAGCACATCTTTGGCCTTTGAAAATTTTATTCATTT

GGACCAATAAAAGAAGTGCTAGAAATTTATTTATATTAGAATTTAGTGTGTATAC

AAAAGAAAAAGTAAAAATAAATGAAAATCAAATAATTTTCTTTTGTTAGTGTAGC

TTGCTTAGATTGTTCATCCTAAACTGGATAGAGGAACCCCGGTATGCGAAACGTG

ATGGAAAAATCATTTTTGGTCTATATGCTGCAAAATATCTCGACATCTCGTTGTAA

CATATCTTAACACCATGTTCTTGAACATAGAATGAAAAAGGTAGTTGATTGAACA

AATTTAATCGAATATATATATATATATATAAATTCTCAAATATTTTTTAAAAAATA

AAATTTCTATTTTCGTCACTGATCTCGATATCAAGATAACTGTCTCACCAACATAT

ATAATGAATTAAGGTACAAGTATTACTTATGCATGTTTCATTACCCCATGTAATTG

TAATTGGATTACTATTCTTCCCAATTAATTAGTATTTGCCTTTGTGATTAGGTA 


