IDENTIFICATION

Species: Phalaenopsis equestris
Locus: XP_020596892

Gene Model: XP_020596892.1
Description: PeqeEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05601

EXTERNAL RESOURCES
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis 2019.aspx



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
https://www.genome.jp/entry/T05601
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx
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Specific hits Y Pollen_allerg 1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E.value

[+ DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins ... 45-168 1.64e-65

[+ Polien_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P1, Pll and Plil from Lolium perenne. 176-248 7.36e-23

>PeqEXPB-01

MAPNIPSLPSFVCVVSSLVLLSTFPSTSFSNPIKHSSPFSPAADWQPAGATWY GSRNGS
GSDGGACGYGDLVGKPPFSSMVTAGNPNLFLSGKGCGACYRVKCTNNSMCSGKSV
VVTITDECPGGPCLKETIHFDLSGSAFGSLAVPGKADQLMGVGVLAVDYTRAACNYN
GYTIAFHVDSGSTAYYFAVVVEYEGGDGDLSSVDLRQGGGGGGLPPQWSSMQQSW
GAMWKLNSNYELKPPFSLRLTSLRSHAILVADDVIPVGWRPGMTYWSSLRASGL

CDS (coding sequence)
>PeqEXPB-01

ATGGCTCCAAATATTCCATCCTTACCTTCCTTCGTCTGCGTTGTCAGCTCCCTTGTT
CTTCTCTCCACCTTTCCTTCCACCTCTTTCTCTAATCCAATAAAACATTCGTCGCCT
TTCTCGCCGGCGGCAGATTGGCAGCCAGCCGGAGCAACGTGGTATGGCAGTCGC
AATGGCTCCGGCAGTGATGGTGGTGCTTGTGGCTATGGTGATCTGGTGGGCAAGC
CACCCTTTTCCTCCATGGTGACTGCAGGAAACCCTAATCTGTTTTTATCAGGCAAA
GGATGCGGTGCATGTTATCGGGTTAAATGTACAAATAACTCTATGTGTTCTGGGA
AGTCAGTGGTGGTGACCATCACTGATGAATGCCCCGGTGGACCGTGTTTAAAGGA
GACGATTCATTTCGACCTAAGTGGGTCGGCATTTGGGTCCCTTGCCGTGCCGGGC
AAAGCTGATCAGCTCATGGGAGTTGGTGTGCTCGCTGTTGATTATACTCGGGCTG
CATGCAACTACAACGGCTACACCATCGCATTCCACGTGGATAGTGGATCCACCGC
CTACTACTTCGCAGTTGTTGTGGAGTACGAAGGCGGCGACGGCGATCTCTCCAGC
GTAGATCTCCGGCAAGGAGGAGGAGGAGGAGGCTTGCCGCCGCAGTGGTCGTCG
ATGCAGCAGTCATGGGGAGCAATGTGGAAGCTCAACTCCAATTATGAACTGAAG
CCTCCTTTCTCTCTCCGGCTTACATCATTGAGATCTCATGCCATCCTCGTCGCTGAT
GATGTCATTCCAGTTGGATGGCGGCCGGGGATGACTTACTGGTCTTCGCTCCGTG
CTTCTGGTTTATGA

Nucleotide
>PeqEXPB-01

TTATTATTTTAGTATTAAATACCATAATGACCTCAAAATTTAGTGATCTTAAGGTT
GGATTTCACTCTGGGCTGCTTGATTCTGCCATCAGCATATCAGCTCGTTGGATTCC



ACTCTGGGCTGCTTGATTCTGCCATCAGCATATCAAATTTAAATATCATTCAACCC
TCCAGTTAATGTTTTGAAGCTTTTAATCATTTTTTAAATGCTTGATTCGGGCTCATT
TGAACTCGGATCGAATCTCTTTAGTGTCGTTTGGTTCACACTATCCTGATGTTCAA
TGTAATTATAAACTCATTAATGTTCTTTAATCTGATTCTTAAACTTTTCTTATCCAA
TATATATTGAGATTTGCATATTAGGAAGTGAATTTTCTAGCGACATATCAATATCA
TTAGTCATGTTCTTTCATGTAATTAGAGTTTTCAGTTAAAAAACGTTCAATCTATT
ATATATATATGAAGTTTGTGAAGGTGGAAGCCACTGCTGTTCTGTTCTTCTCATAA
ACCAGAAGCACGGAGCGAAGACCAGTAAGTCATCCCCGGCCGCCATCCAACTGG
AATGACATCATCAGCGACGAGGATGGCATGAGATCTCAATGATGTAAGCCGGAG
AGAGAAAGGAGGCTTCAGTTCATAATTGGAGTTGAGCTTCCACATTGCTCCCCAT
GACTGCTGCATCGACGACCACTGCGGCGGCAAGCCTCCTCCTCCTCCTCCTTGCC
GGAGATCTACGCTGGAGAGATCGCCGTCGCCGCCTTCGTACTCCACAACAACTGC
GAAGTAGTAGGCGGTGGATCCACTATCCACGTGGAATGCGATGGTGTAGCCGTTG
TAGTTGCATGCAGCCCTGTTCGGTAGAAAAAAAAAAGGGAAATTTATGTACATAC
CACACAAATTGCATATCCAACGGCCAAACTTTGATAATTACACTTGTAACATTTC
GGTGTCTAAGGGTCTATTTGGGGCAGCTTGTGCATTTCAGGACAAGCTGTTTATCC
TGAAACGCGGCCTGCGGGCCGGCTGCAGGGGTCGACCCGCGGCCCGCGTTTAGT
GTAAAAACCCAAACGCAGTTTCGGATAAGCTAGCAAGATAGTGAAGTATTATTTT
TGATGCGATATTAAGGAATTGAGTGATATGCATGTAAATATGCATGTTTTGGTGT
TATTATTTAAATATATAATAATTATGTGGTTGTATGTAAATGACCAAAAAAGAGT
TTTTTGCTAACTATATATTTATAAATTCAAATTTTGTTATAAAACATTTAGTGGTTT
TTCATCAGTTTGAATTAATTGTAAACTAAGATAAGGAATCAAATCTTATGTTGTA
AATATACTTCATCAAGCTTGAGCTAACTTGAAGAAATTATATTGTTGTTAATATTA
TGCTTGTGGATGGGTTTTTTAATTGCATTAATATCTCAACTCTTTACAAAGTCTTT
GCGTCAAAATTGATGTCATGAAGGCCTTTGACAAAGTTAATCGTTCGTTCATCAA
TAAAAAGAGAAGGTCTATGGGTTTCCTCACAAAATTCATTACATAGGTTTATGGT
TGCACTGTGCAAGCCCCTTTCCCTATCATTATTAATAATGTGCTTCATGGTTATCA
CAATTCATCCTCTGGGTTATGGCGGGGTTATCCACTTTCACCTTATCTCTTTACAC
TTGTTATGGACCACTTTTCGAGAGACTTAGATTTCCATTTTAATAGCTATGGTTTG
ACCTATGGTAACAAAAATATCAGTTATCTCATGTATATTGATGACTTATTATTATT
TGGTAAATCATCATGCTCGATTGTTGCTTGTCTCTCATCTATTCTTTGAACCTTAAT
ATCTATTTTTTTATGATCATGGAGACTTAATCTATTCAGTTTATTTGTAGTACTCCT
AATTATTTTAATTCTCCTCTCTTCCTTGGGGACTTCCTTGGGGGACCTCTTGGTGTT
AACCATCTACTCTAGCAAGTTCAAAACTATAGATAGGCCCAAAATCATGGCTAAA
ATCCAACATTAGCTTACTGGATGGAAACAAAAGTCCCTAACTTTCATTGCTAGGA
TGCAACTCATCAAAGTCACTATTTGAAGCTACTTATATTATAAGCTTAGGTCTTCT
ATCATCTCTAAGGGATTAAGAAAGATGGTCTCCTCCACTCTAGACAGCTTTCTTCA
CATTTTTGATCAGGACAAAAATCTTAATACAATTGCATTGGACACTACCACTAAA
CCCAATATGATGGTCTTGGTATTCCCAACCTTAACTGGATTAAATGAAAATATTAT
TTATAAAACCACTTATTCATTTCCAAAACCCTAAATTCTATTCAAATGACAAAAA
AACATTTTTTATTTTAATAAAAATTACTGTAAATTAATAATAAATTCAAAACAAAT
TATTAGATTTACAAATTTATAATTTTAAACATGGATGAAAACAAAATTACTCCTCT
CTCTCAATCATATACTATTTCTTATAAAAAAATTTGGTGGATTTACATACGAAGCA
CCCAAATTCTTATTAATTTCATATCTAACACTTGAGAAACTTTAATGTTACATACA
TACCACCCAATTCTCCTCGTTTCCCAAATCTACCACTTCATGATCTATTCTATAAT
CATCATAAATCTCACAAGTGATGGATATGAGAAATTGAGAATAATTCAGCGGCAT
GTATGTATGTAATATTAAAATTTTAAGTGTTGGGCATGAAAATTAATAACAATTG




GGTGTAGGGGTGTAAACGAGCCCAGGCTCAGCTCGTGTTCGGCTTGTTTATATTT
CGAGCTCAAAAAGTGTGTTCGTGTTCGACTCATTTGCTTAGCGAGCCGAATAGGA
GTTGTTCACGTACAAAGAGCCATTTTGACAACTCTAATCACGTAGCCATAAGATG
TTAAGGGTTGGGGCAAGATTTAAAAATTATTGTTTATATTAAAACATCATTTGAA
TCTAATTTATTATTTTTTATTCTATTTTCTTAATTAATAATTTTAATCGATTATAAA
TCTTTATAGCCTTCAATTATACCTTTTTTAAATACTACCCTATATATATATATTTAG
CGAACGAGCCGAACATGAGCTGTTCGCGAACAACAAGCCATTTTGACACGCTAAT
TGGGTGGTATGTATGATGAAACTTACCGAGTATAATCAACAGCGAGCACACCAAC
TCCCATGAGCTGATCAGCTTTGCCCGGCACGGCAAGGGACCCAAATGCCGACCCA
CTTAGGTCGAAATGAATCGTCTCCTTTAAACACGGTCCACCGGGGCATTCATCAG
TGATGGTCACCACCACTGACTTCCCAGAACACATAGAGTTATTTGTACATTTAAC
CTAATTAATTTATGATCGTTAATTACTGCTATCTAATTATAATTATTGAAATGCTT
TATAATCATTTACATGTTTGATTATATAAATAGTGAATGAATGTTCCTTACCCGAT
AACATGCACCGCATCCTTTGCCTGATAAAAACAGATTAGGGTTTCCTGCAGTCAC
CATGGAGGAAAAGGGTGGCTTGCCCACCAGATCACCATAGCCACAAGCACCACC
TGTGTACAACATGTCAATTTTTTTGTTTTCTAAAATAATGAACGAATATATATATA
TATATATATCTATTTGGTCGACAATATTTGCAGTGCATTGCATTCCTAATGCACGA
GTTTCGAAAAAACAACTGTTTATTTGGGAGAAATTCCAATAACACAGGTTAATGT
AAAGTGTCATTGGACATCATAGTCGCTAACTCGTCCATCATCGTCGGTCGCCTCA
GATGCCCACCACTCGTCACTGCTTGCCAGTGTCACAACCCATTGGTCGCGGTTTAC
CACTCTCCGCCACCACCGCACACTACACCATATCATGCTGTCGCTACCGCTATCTA
CTACCATCAATCAAAACATTACTTTTCAAGCATATTTAAGTACATTATTTTTATTT
TAGTTCATAAAAAAAAATAAGTATTATATTTACGTTATACCAAAACAAAATTTAA
GGGAACTTTATAATGCGTTTTTAAAACATGTCACCCTTTTAAAATCAATGGAAAT
GACATTGAATTTTATCTTCTCATGCTGATTAAACTGCTAATAAAATTTGATTGATC
AGAAAAACTTAGTATTATTTTAATAAAACAGGTTTGTACGTACGATTATTACATG
AGCATGCAAAGTACGTAAGATACTTGATTGATTAAGAGAAGATTAGGGAGACAT
CACCATCACTGCCGGAGCCATTGCGACTGCCATACCACGTTGCTCCGGCTGGCTG
CCAATCTGCCGCCGGCGAGAAAGGCGACGAATGTTTTATTGGATTAGAGAAAGA
GGTGGAAGGAAAGGTGGAGAGAAGAACAAGGGAGCTGACAACGCAGACGAAGG
AAGGTAAGGATGGAATATTTGGAGCCATTATAAGAATCCAAGTTGTCGGACAAT
AAATAAATAAACAGTTTGGAGAGTTATAGAAGGTAAATTTTTTGTTATTTATAGA
AAGGGAGAAGAACAGGAAGCAAGTTTTTTTTTTCTTTTAGTTTTTTCATAATTTTT
TTTTAATGCCTTGCAATTTGAATGAAGATTAATGGAGCATCATTGATGCAAATCT
AGAAGGAATTGATATAGTTCCGATAGGAATTGATGCAAATCCGGAAGGGTGCTA
ACTTAATTCCATAATTCATGCAATCATAGAGGAGTTTTTGGGAAGTTCATGTTTTT
AGAAGCTATTTACTTAGATTTTGTATTTTATTATGAGGGGTTATTGCTTTCGTAAT
TTGAGTTTCAAATTATTGCTTTCCAAGTTTGATGGGAAAGTAATATTTATTTCTTI
CAATTTAAATTTCTAGTTATTGCTTTCCCAGTTAGGATGGGAACTAGTAATGTAAT
TTGGTTGCCAAGTCCATTGTTTTCTCCCAA






