IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009780854

Gene Model: XP_009780854.1
Description: NsSEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq.

Superfanilies PLNOOOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family 31535 expansin A; Provisional 30-253 1.68e-118
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-04

MANLATFSIISLLFFFFSFCFHATFADY GGWQNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCNNDGQSCLQGSIIVTATNFCPPNPSLP
NNNGGWCNPPLQHFDLAQPAFLQIAKYRAGIVPVSFRRVPCRRKGGVRFTINGHSFF
NLVLVTNVGGAGDVQSVSIKGSNTGWQTMSRNWGQNWQNNANLNGQSLSFQVTTS
DGRTLTSNNAAPANWQFGQTFEGAQF

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-04

ATAACCCTCAGCTCATATATCCTACCACTCTCTCATTCTCTTCTTACCTATATCAA
AGGTTCCTCATTAATGGCTAATCTAGCAACATTCTCCATTATCTCACTTCTCTTCTT
CTTTTTTAGCTTTTGCTTTCATGCAACTTTTGCTGATTATGGTGGCTGGCAAAATG
CTCATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCCTCTGGCACTATGGGGGGTGCTTGT
GGATATGGAAATTTATATAGCCAAGGGTATGGAACCAACACTGCAGCACTAAGT
ACAGCACTATTCAACAATGGTTTAACATGTGGGGCTTGTTACGAGCTGACTTGCA
ACAACGATGGTCAATCGTGCCTCCAAGGGAGCATTATTGTGACTGCAACTAACTT
CTGCCCTCCAAATCCATCCCTCCCTAACAACAATGGTGGTTGGTGCAATCCCCCTC
TCCAACACTTCGATTTAGCTCAGCCTGCTTTCTTGCAAATTGCCAAATACAGAGCT
GGAATCGTTCCTGTTTCTTTCCGAAGGGTGCCCTGCAGGAGAAAGGGGGGAGTAA
GGTTTACAATAAATGGACACTCATTCTTCAACTTGGTTTTGGTGACAAATGTTGGG
GGTGCCGGTGATGTTCAATCAGTTTCAATTAAAGGGTCTAATACTGGATGGCAAA
CAATGTCCAGAAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAACAATGCTAATCTCAATGGCC
AGAGTCTTTCATTTCAAGTCACCACTAGTGATGGAAGGACTCTCACTAGCAACAA
TGCTGCACCAGCAAATTGGCAATTTGGCCAAACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAA
TTAAGTAGTTTTTACTACTATAAACAAACTTAAGAAAAAAAGCAAAAGGAAAAT
AGAGGTTTTTTCAACTTCTAATTTGTATATGGCATTGAAAGGGTGAGTAGGTTTCG
AAGAGGCTGGGGGAGTTTGGCGGTAAAACATCCGAAATTTTTTACCGAGTTTGGC
TTTATTGCTGTGGTGGCTGGTTAGCACCCGCTTAGGCCTATAGTAGATATGATTGG
ATCTTGAGTTGAAATTTTTACAACTTATGTATTTTTATCCTTTTTTAGAGATATTAT
TAGTGGCCATTTATGGATTTGTAGGCCACTTAAATATCGCTAGATTTATCTGGGCC
ATTTTTATCTGTTAGTCCCTAATTCATTGTGTAAGCAGAATTGGGGCGACTTAATG
TCACGTTATCCTTTTGTATAA




Nucleotide
>NSEXPA-04

TTACAAAAATGTTGTATCCAAGTTTGCTATTGTTAACAATTGAGAATCGTTGTAAC
ATTAGTATTATTACTTTTTAGGAAAAAAGTGCTTAAAACTAACAGGTTGGAGAGA
AAGTGAGATCATTGGAATGGTATGAAAAACCTAACTTTGGCCATACACAATAAAT
TAACCGAAAAAGTTGGTTGATATAAATTTCTTAGGAATAGGCAAACATAACCATT
GACATCCCTAGACAACATATTGGGAAATTTCATCACTGAAGTTGTAAATTCAGTA
GCATCATTAATTTTATCGCCGTAAACTATGTTTTAATATAAAGACATTTTGGTAGT
TTCATAGATTATAAGAAAGGCGTCAAGCAATCTTGTTGAAATAGAGACGGATTAG
TGTAACATCGTCTTTCCTTAATCGTATTGGTCATTTGCCTAATGCCAAGCAAATTA
TTCAGTTGGAAGGCAAATATAAAAGAAAATGTAGCAGAAGAAGAGTTGCTAATG
CGATTATACAAAAGGATAACGTGACATTAAGTCGCCCCAATTCTGCTTACACAAT
GAATTAGGGACTAACAGATAAAAATGGCCCAGATAAATCTAGCGATATTTAAGT
GGCCTACAAATCCATAAATGGCCACTAATAATATCTCTAAAAAAGGATAAAAAT
ACATAAGTTGTAAAAATTTCAACTCAAGATCCAATCATATCTACTATAGGCCTAA
GCGGGTGCTAACCAGCCACCACAGCAATAAAGCCAAACTCGGTAAAAAATTTCG
GATGTTTTACCGCCAAACTCCCCCAGCCTCTTCGAAACCTACTCACCCTTTCAATG
CCATATACAAATTAGAAGTTGAAAAAACCTCTATTTTCCTTTTGCTTTTTTTCTTA
AGTTTGTTTATAGTAGTAAAAACTACTTAATTAAAATTGAGCCCCTTCAAAAGTTT
GGCCAAATTGCCAATTTGCTGGTGCAGCATTGTTGCTAGTGAGAGTCCTTCCATC
ACTAGTGGTGACTTGAAATGAAAGACTCTGGCCATTGAGATTAGCATTGTTCTGC
CAGTTTTGGCCCCAATTTCTGGACATTGTTTGCCATCCAGTATTAGACCCTTTAAT
TGAAACTGATTGAACATCACCGGCACCCCCAACATTTGTCACCAAAACCAAGTTG
AAGAATGAGTGTCCATTTATTGTAAACCTTACTCCCCCCTTTCTCCTGCAGGGCAC
CCTGCAATAGACCAAAAACAAAGTATCTTATATCAGCAAATAACTTCTATTCACT
TGAGTTTAACAATTAGGTCACCTAAAATATAAGGCATCTTTACATAAATAGCCAA
TTTTATTAACTGTTTATTTTTTCTAGCAAGTATGGATTAGATACGGTTAATGGTTA
TATATACTATATGTGGATTATACATATATTATACATTTGCCAACTATTTTTAGTTT
AAACGGTTGGGTGAACGACGATATAGGTTAATTCTTCAAAATTGGGTTGTAACTA
CATATAACTGTCCATAAAAAAAGAGATTAGTAATCTTGAAAATAAGGCAAGTTTT
CTACTATAACACGTACCTTCGGAAAGAAACAGGAACGATTCCAGCTCTGTATTTG
GCAATTTGCAAGAAAGCAGGCTGAGCTAAATCGAAGTGTTGGAGAGGGGGATTG
CACCAACCACCATTGTTGTTAGGGAGGGATGGATTTGGAGGGCAGAAGTTAGTTG
CAGTCACAATAATGCTCCCTTGGAGGCACGATTGACCATCGTTGTTGCAAGTCAG
CTCGTAACAAGCCCCACATGTTAAACCATTGTTGAATAGTGCTGTACTTAGTGCT
GCAGTGTTGGTTCCATACCCTTGGCTATATAAATTTCCATATCCACAAGCACCCCC
TGCATTTGGCCAATCATAAATACTTTTAGTTACTAATTAGTAGTATATAAATTAAT
CAACTTCTATACTGACAGTGCAAAACAAGTTTTACACTATCAAGTCACATAAAAT
ATACTCTCTCCGTCAATTTGGATATGTAGTTTGACTTGACACAAAGTTTAAGAAAT
AAAAAAAATAATTTAAAATATGTGGTCCTAAAAACTTAAGGGGCAAAATTTTTGT
GGAGCCATGACATTTGTGTGGCTATAATAGCTTCTCATTATGGATAAAGTGAGTA
AAAAAAAAAGTTTAAAGTTATATTATTTTCAAATACAGAAACATGTAATTCATTT
TGGAACGGACCAATAAGGAAAGTATGTCGTTTAAATTGAAATGGAGGGAGTACT
AACTTTGGTAACCTAGAAAATAAGGCATGTTACCTAGTAAAATAAATGAAAATGT
ACAGCTAGTGTAAAAATTGTGTATATTTTCAATGTATATGAGTTAAATTTGAAGCT
AACTAATGCTATGAGGATTGTATTTCTATATAGTCAAACTTGATTTTAACGGAAA




AAACATAGAAAGGAAGAAATGAAAAGCAGATGACTTTGGACATACCCATAGTGC
CAGAGGCATCACCACCACCATAGAAAGTGGCATGAGCATTTTGCCAGCCACCATA
ATCAGCAAAAGTTGCATGAAAGCAAAAGCTAAAAAAGAAGAAGAGAAGTGAGA
TAATGGAGAATGTTGCTAGATTAGCCATTAATGAGGAACCTTTGATATAGGTAAG
AAGAGAATGAGAGAGTGGTAGGATATATGAGCTGAGGGTTATGGACAAAGCTAG
CTAGCTATTTATACAGAAAAATAGAAGCTGAAATTTAGGCATAAGATATGGCAAT
TGCAAACAAATATAAACATAGTAGAAAGTGACAACTTTAGCAGGGCTCACATTTT
GAGAGAGTAGTCGAAAACTGTTAGAACCATTAGTTTTTAGGTCATAAAACAACTA
CCAAAACGCACATGCCCTTGTTCCACTTGAAATTCAAATTGATTGGCATAGCACA
TGCATTTCGAAATAAATTAATTTGTTTTCCTCTCATTCCCCTAAAATTTGCGCCATT
CAGGTAGGTGATAAGTGACATCTAAGAAAGTTGGATGCTTAATTGCTTCAACAAA
CTTTTTAATCATAACTAACTACCTCTACAGTGCATAAAAAGCTTACTAATTACCGG
ACATGATTTAACATATATAAACTAACAATGTTATATATTTAACATGTTGACTGCCT
TATTTTTTCAGGTTATTGATATAACTTATTATGACAAAATAACC



