
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana tomentosiformis 

Locus: XP_009606813 

Gene Model: XP_009606813.1 

Description: NtmEXLA-02 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NtmEXLA-02 

MKIMAVKFLPFLFFLFVSSATACDRCVHQSKVAYFSSASALQSGACGYGDLAIGFNG

GRLAAAIPSFYKQGAGCGACYQIRCKDSTLCSKEGTTVIVTDLNTNNQTDFVISSRAF

MAMANKGKAKDVLKLGIAEVEYKRVPCDYKSKNLAIRVEESSRKPNYLAISFLYQG

GQTEIVAVDVAQVGSSSWNFMSQNHGAIWDTSRVPTGALQFRFVVTAGYDGKWNW

AKSVLPADWKNGVIYDTGLQITDIAQEACSPCDDGNWKLH 

CDS (coding sequence) 

>NtmEXLA-02 

GCTCAGTGCACCCATTAATTAAATAACCCCACTTTCCATCTCCACTATCTCAAACT

ATTATATATAGGTCTTACTACTCACCATTTATTTAGTAAGTCAAACATTCAAAATC

CTTCAAAGTGTTAAATGAAGATTATGGCTGTCAAATTCCTTCCCTTCCTTTTCTTC

CTTTTTGTCTCCTCAGCTACAGCCTGCGATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTGC

TTACTTTTCCAGTGCTTCTGCCCTTCAGTCTGGTGCGTGTGGTTATGGAGATTTAG

CAATAGGCTTCAATGGGGGTCGACTTGCTGCTGCTATTCCTAGCTTTTACAAACA

AGGAGCTGGTTGTGGTGCTTGTTATCAGATTAGATGCAAGGACTCAACACTCTGT

TCGAAAGAGGGCACAACTGTAATTGTAACTGATCTAAATACCAATAACCAAACG

GATTTTGTGATCAGTAGCCGAGCTTTTATGGCCATGGCCAATAAGGGAAAAGCTA

AAGACGTTCTCAAATTGGGAATTGCTGAAGTTGAATATAAAAGAGTACCCTGTGA

TTACAAAAGCAAGAATTTGGCTATTCGCGTGGAAGAATCGAGTCGAAAACCAAA

TTATCTAGCAATCAGCTTCTTGTACCAAGGTGGTCAAACTGAAATTGTCGCTGTCG

ACGTAGCTCAGGTTGGATCATCGAGTTGGAATTTCATGAGCCAAAATCACGGAGC

AATTTGGGACACAAGCAGAGTGCCAACAGGGGCATTGCAATTTAGGTTTGTGGTG

ACAGCAGGGTACGATGGCAAATGGAATTGGGCAAAATCAGTGTTGCCAGCAGAT

TGGAAGAATGGGGTAATTTATGACACTGGACTTCAGATCACTGACATTGCTCAAG

AGGCTTGTTCCCCATGTGATGATGGAAACTGGAAACTTCATTAGATTTTACTGTTT

TAGCTGTAATAATCTATGTGAATACACGTACTAAAAGTTAAAAGAGATCCAAAAT

TAATAAAATTGTAGATTGATGCAGTTGGATAGACAAATAGGGATACAAATTCTCC

TGATTTTTTCTTCTTTTCTGAGGACTAGATATGTAATGTTAAAGTTATCTTCATATT

TATATAACATTAGATTCTTTCCGGCATCAA 

Nucleotide 



>NtmEXLA-02 

AGCATTTTAAAAATTCATCATAAACTGACTAATATTACTATCATCCTTTGTTATTC

CGAACTTGAAATCGATAATATGAGCAAATACATGCGGGCAAAATTGTTGTAAACC

TACAATAAATTAAATAAAATTAAAAGTTCTTTAACTTTTGTAAACTTGTAGATAA

AAGAGATTACACAATTTTCAATAACTAAAATGTCTCACCCTAAAAGGAAAAAGA

AGGGGCAGACGCAAATACAAGTTTGTAAAATGCGGGACTAAAGAGTGGCGATTA

GTGGTTTTCTCTCCACAGCTGTAAATGTGGCATAGGCAGCTGGTCGGCGTCAAGT

GTCAAATGTCCACATCGCACTATAATCTATAATTAAATCTTCATTTTTATCTAGTT

TTCATTTCACCGCGTATTGAGCATTATTTCTTTTCTTCTATCATCTCTTTGCGCTTA

TTTACTCGTTTACTAACTCTCTGTTTATGGTAATAAATAGAAAAGATTCATAAATA

TAGCTCAGTGCACCCATTAATTAAATAACCCCACTTTCCATCTCCACTATCTCAAA

CTATTATATATAGGTCTTACTACTCACCATTTATTTAGTAAGTCAAACATTCAAAA

TCCTTCAAAGTGTTAAATGAAGATTATGGCTGTCAAATTCCTTCCCTTCCTTTTCTT

CCTTTTTGTCTCCTCAGCTACAGCCTGCGATCGCTGTGTTCACCAATCCAAAGTTG

CTTACTTTTCCAGTGCTTCTGCCCTTCAGTGTAAGCCTTTTATTTTCTCGCTTCTTA

AATTTTGAACAAATTTGAGTACATATTCTTGTTTGTTTATCTGTTTTTCATTTTATG

TGAATCCTATTTTTGCAGCTGGTGCGTGTGGTTATGGAGATTTAGCAATAGGCTTC

AATGGGGGTCGACTTGCTGCTGCTATTCCTAGCTTTTACAAACAAGGAGCTGGTT

GTGGTGCTTGTTATCAGGTTAATTCTTGATCATTAACGCCTTCAATTTAATTAATC

TACGCAATATTAATTTGAATTGCTAAATATGAATAATAAACTTGTTTGAATTGCA

GATTAGATGCAAGGACTCAACACTCTGTTCGAAAGAGGGCACAACTGTAATTGTA

ACTGATCTAAATACCAATAACCAAACGGATTTTGTGATCAGTAGCCGAGCTTTTA

TGGCCATGGCCAATAAGGGAAAAGCTAAAGACGTTCTCAAATTGGGAATTGCTG

AAGTTGAATATAAAAGGTTCGTAGTAAAATTACCACATGTTTTAGATTATACACC

GGATATTTTATTTGATGCAATGACCGTACAAATCTTTAAAAACTAATTAAGTTAA

GAATTATTTTACAGTATTAAACTTCATACATTATACTCTTGTGGTCCTGCCCTTCC

CCGAACCCCCTCGTAGGATGAGCTTAGTGCACGGAGCTGCCCTTTTTTACATTATA

AAATACGCATGAATTTCTTTCTAATCAAAAGATTTGTTTTCGGATAATAATTGTTG

AGGTATTATCACTTTTAGATCCCGTCAGAAACTATTTACATCGGGTAGCTGAAAA

AATATATAAAATTTATATAATTTTTGTATATAACATAAAAAAAAAAAAAAATATA

TATATATATATATATATATATAAAATATACAAATTTTATATATTTTTTCTATTATTA

TTTTTACGGCGGCTATACAATATTATCTTTCCATAATTTTATTAATTTGTTCTGTTT

ACTGTGGGCCTATGAACTTTGCGTTGCTTGTCCGAATTTTCTTGTCAGCATACTGT

ACTAAGGCTATATTTGGTGGTTTCGTTACAACAACCAAAACATTAAAAAACAAGT

TGTAAATTTTGAAAAAAGGAGTCATCTTACATGCCCCACTTGACCAGATATGTAC

TAGTAGTACATAATTAAAGCAGTAACGGTCAATTGAACATGTCTAAATTATTCAA

TTCAATTAATGATATGTGCATACGTGTTATTGATTAGACTCAGTAAAGTAATCAA

ATGGAAAAGAGTTTGGGATGAAAGTTTATGCTTCAAAATACTATATTAATGCTGG

TACTAATATTGTATTTTTCGTGGGGACAGAGTACCCTGTGATTACAAAAGCAAGA

ATTTGGCTATTCGCGTGGAAGAATCGAGTCGAAAACCAAATTATCTAGCAATCAG

CTTCTTGTACCAAGGTGGTCAAACTGAAATTGTCGCTGTCGACGTAGCTCAGGTA

AAAAAAACTACTCCCTCTATACATAGTCGCTTTTGAGTTGATACGGAGTTTAAGA

TATTAATTTTACCGGCGAATGATATGTTTTAGGTTGGATCATCGAGTTGGAATTTC

ATGAGCCAAAATCACGGAGCAATTTGGGACACAAGCAGAGTGCCAACAGGGGCA

TTGCAATTTAGGTTTGTGGTGACAGCAGGGTACGATGGCAAATGGAATTGGGCAA

AATCAGTGTTGCCAGCAGATTGGAAGAATGGGGTAATTTATGACACTGGACTTCA



GATCACTGACATTGCTCAAGAGGCTTGTTCCCCATGTGATGATGGAAACTGGAAA

CTTCATTAGATTTTACTGTTTTAGCTGTAATAATCTATGTGAATACACGTACTAAA

AGTTAAAAGAGATCCAAAATTAATAAAATTGTAGATTGATGCAGTTGGATAGAC

AAATAGGGATACAAATTCTCCTGATTTTTTCTTCTTTTCTGAGGACTAGATATGTA

ATGTTAAAGTTATCTTCATATTTATATAACATTAGATTCTTTCCGGCATCAACAGA

ATTGATTAATGATTTATCTTGCCTTCAGTGCATTTATCATATTACTGTCCATCGCA

GTTTAACAGTTCCAGTTTTATTTCACAAGTTAGACTGAATTAAGTGGGCGTTTGGA

CATAAGAATTGTAAAATTTCAAAAAAAAGTAAAAAAAAAATTTCAAGTGAAAAT

GGTATTTGAAAATTAGAGTTGTGTTTGGACATGAATATAATTTTAGGTGTTTTTGA

AGTTTTGTGAGTAATCTGAGTGAAAATTTGAAAAATGTTATAAGAAAAATCAAAT

TATGGTGGATGTCTACTCTTCCTCCATGATCTTCTCAAATGCTTAATGACATATTC

AATGACATATTTCTATGCTTAATGACATATTCAATGACATATTTTTCTTCACTCTTC

ATGCCTATATAAAGGCATTGTAATAGATAAGAAAATATACACAATTGAAGAAGA

AAATCTCTTCCTTCTCTCTATCTCCATTTCTCGTTCATGTTTTACTAAATGT 


