IDENTIFICATION

Species: Kalanchoe fedtschenkoi
Locus: Kaladp1154s0001

Gene Model: Kaladp1154s0001.1.p
Description: KIEXPA-29

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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SEQUENCES

Peptide

>KfEXPA-29

MGFVGLMLVGLVCLSSFADGYGGGWTDAHATFYGGGDAAGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTAMFNNGLSCGACFEIRCVNDKQWCLGGSIVVTATNFCPPNNALPN
DAGGWCNPPLHHFDLSQPVFQQIAHFRAGIVPVSYRRVPCQKKGGIRFTMNGHSYFN
LVLITNVGGAGDVQSVSIKGSRTNWEPMSRNWGQNWQSSALLNGQALSFKVTTSDG
HTITSYNVAPPNWSFGQTFAGQQFP*

CDS (coding sequence)
>KFEXPA-29

ATGGGTTTTGTGGGGCTGATGCTTGTGGGGTTGGTGTGTTTGAGCTCGTTTGCTGA
TGGGTATGGTGGAGGATGGACTGACGCTCATGCCACCTTTTACGGCGGCGGCGAT
GCTGCTGGCACAATGGGCGGTGCATGCGGGTATGGAAACTTATACAGCCAAGGA
TATGGGACTAACACCGCTGCTCTCAGCACTGCCATGTTCAACAATGGGCTGAGCT
GTGGAGCTTGTTTTGAGATTAGGTGTGTGAACGACAAGCAATGGTGTCTTGGAGG
GTCTATTGTGGTCACTGCTACTAACTTCTGCCCCCCAAATAACGCTCTCCCGAATG
ATGCCGGAGGCTGGTGTAACCCTCCTCTGCACCACTTCGATCTCTCTCAGCCTGTA
TTTCAACAAATCGCCCACTTCAGGGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTATAGAAGGGT
ACCTTGCCAGAAGAAAGGAGGGATAAGGTTCACTATGAACGGCCACTCCTACTTC
AACCTTGTTTTGATAACAAATGTTGGAGGAGCAGGAGATGTCCAGTCCGTTTCCA
TCAAGGGCTCCAGGACTAACTGGGAGCCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACT
GGCAGAGCAGCGCCCTCCTCAACGGCCAAGCGCTGTCTTTCAAGGTCACCACCAG
CGACGGCCACACTATCACCTCCTACAATGTTGCTCCTCCAAATTGGTCCTTCGGCC
AGACCTTCGCTGGCCAGCAGTTTCCATGA

Nucleotide
>SKfEXPA-29

CATGCCTGCAACAGCAAGGACCAGTCGCCAGACAAGACCAGAACTCCCTCAACA
GGGTCTGACTGACATTTAGCTGCTACTAGTCCCTAAAACCCTAATCTCTGCCACCA
CTTGCTCACTCTCTCTACCCACCTTCCAACCTTAAAGTTGTCCCCTTTATCAATTTC
ACCACACACCCGTTTCCAATTTACAATGCCGCTACGCTTTACGACGCGGTCTTGA
GCTTTACAACAATGCTAGCGGTTTGGGGTCCCCACACTGGAGGCCCCGAGAGTCC
GTTATTTCTTGGGACTATTTTAAAGTCCCAGTCTTCACGCTCCACCCTTTTCCTTCC



CTATAAATCACACCCATTTCCCAGTTGCAGTTGGAGGCATCAGTTTACAGTTATTA
GTCAAGAAAGTGACTTGTGACTTGAGAGGTAAGGCGTGGGGTTTTCATGTGGGTA
CCAAATGCTTGATGAAATACTTGTGTGGGTTCTTAGCGCTTAAAGTTTGCATCTTT
GTGCAGGAAACATGGGTTTTGTGGGGCTGATGCTTGTGGGGTTGGTGTGTTTGAG
CTCGTTTGCTGATGGGTATGGTGGAGGATGGACTGACGCTCATGCCACCTTTTAC
GGCGGCGGCGATGCTGCTGGCACAATGGGTATGTGAAAAACCCCCAGTCTCAGC
AAGCATCAACCACCAGATCTCCAAGCTCATACTAAAACTCATCGATCTTTTGGTA
AATGGTTGTCCAAAGTTTGAATCTTGTGTGTGTTTGGTAATGCAGGCGGTGCATG
CGGGTATGGAAACTTATACAGCCAAGGATATGGGACTAACACCGCTGCTCTCAGC
ACTGCCATGTTCAACAATGGGCTGAGCTGTGGAGCTTGTTTTGAGATTAGGTGTG
TGAACGACAAGCAATGGTGTCTTGGAGGGTCTATTGTGGTCACTGCTACTAACTT
CTGCCCCCCAAATAACGCTCTCCCGAATGATGCCGGAGGCTGGTGTAACCCTCCT
CTGCACCACTTCGATCTCTCTCAGCCTGTATTTCAACAAATCGCCCACTTCAGGGC
TGGAATTGTTCCTGTTTCCTATAGAAGGTATTCATCTTTTTTCCCATCTCATAGTAG
GGCTACCCTTGTCAAGCTTACCTTGTAAATTGACTATGTTGACTAGAAGTTGACCG
GGTGAAATGTCACACATCTCCTATTGAAGATCAGAAGAGCTAATTATAAGTCTAA
ACTTTTAGTCACCACAGTTATAGATTCTAGAGGAATTCCACCCAGTCATCTTTTTT
ACTGGTGATATCATTGAGCCGTTACCCAATGAGTCTGAAGGTGCGGGCGTGTGGC
CCTCACTACAAAGAAATTTCTGAAGTCAGATTTGTGGGATGTGTAGTTCTTGAAA
TGGGGTGTTCTTTAGAGACGGATATGATTGTATTTGGAACGTTTTGCAGGGTACCT
TGCCAGAAGAAAGGAGGGATAAGGTTCACTATGAACGGCCACTCCTACTTCAAC
CTTGTTTTGATAACAAATGTTGGAGGAGCAGGAGATGTCCAGTCCGTTTCCATCA
AGGGCTCCAGGACTAACTGGGAGCCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACTGGC
AGAGCAGCGCCCTCCTCAACGGCCAAGCGCTGTCTTTCAAGGTCACCACCAGCGA
CGGCCACACTATCACCTCCTACAATGTTGCTCCTCCAAATTGGTCCTTCGGCCAGA
CCTTCGCTGGCCAGCAGTTTCCATGATCAAAAGCACCGCCTTTTCCACGGCTGTCT
TCTTTATTTCAAGGCAGCCACGCCTAGGTTAGAATTATAATTTGGCGGCGAATGA
TAGGAGCTTGTTTTAAATAGTTCCTGGTCATTTCTTTAGTTCAAACTACTGAGATC
CTCCACACTAAAGGAGTGTTGAGTTGTGCTGTGTGTCTGGTCTGGTTCTTCTTTTT
TTTTGAAGCCAGCTGCAGAGAAGATTAGTTTGAAAGGCAGCTGTGGATTGCCATT
GTCACAGTTACCTCTTGGGTCACTTGTGAAGCAATGCCCTTTTATCTTCTTTAAGG
GTTTGCATTAGGCTTATTTTAAACCTTGTGTTTGCTGCTAAAGTTTCGAAGTGTCA
CCAGCTTTATTGGGTGTTAAGTTTAGCTGTCTGGTTTGTGTCATGACATGTTTTGA
ACTTGAAAACTTGTAATGATGAAAATGTTTGTTTCTCTTGACCTAGTTTGACTTCC
ATCGAGCAGAGGAACTGCTGGAGAAAACCAGTGGGCTTGATGTTCGACTCACAT
GTAAACACACAT





