
IDENTIFICATION 

Species: Phalaenopsis equestris 

Locus: XP_020575602 

Gene Model: XP_020575602.1 

Description: PeqEXPA-12 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris 

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05601  

EXTERNAL RESOURCES 

http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
https://www.genome.jp/entry/T05601
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PeqEXPA-12 

MAINLLFMMSILLFSTPICFAQGGGWTAAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNNGQSCGACYEITCVADRQWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNN

GGWCNPPLQHFDLSQPIFQRIALYRAGIVPVSYRRVPCKRKGGIRFTVNGHSYFNLVLI

TNVAGAGDVQAVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLDGQSLSFRVTTSDGRSV

LSYNVAPPNWSFGQTFSGSQFF 

CDS (coding sequence) 

>PeqEXPA-12 

ATATCCCCCTTTCCCCTCCCCTCTTCTCCTCACAAACATTCTCTCCTTATCCCTTCC

TCCCACCCACTTTCTTCTTCCTCACATAGAAACATGGCCATTAATTTGCTTTTCAT

GATGAGCATTCTCCTCTTCTCTACTCCAATATGTTTCGCGCAAGGAGGAGGTTGG

ACCGCCGCTCATGCCACCTTCTATGGAGGAAGTGATGCGTCCGGCACTATGGGTG

GAGCTTGTGGGTATGGGAATTTGTACAGCCAAGGATATGGGACTAACACTGCTGC

TCTGAGCACTGCTCTCTTCAACAATGGGCAGAGTTGTGGGGCTTGTTATGAGATA

ACGTGTGTTGCAGACAGGCAATGGTGCCTTCCAGGCTCCATTGTTGTAACTGCAA

CAAATTTCTGCCCCCCAAATAATGCGCTTCCGAACAATAATGGGGGATGGTGTAA

TCCTCCTCTGCAGCATTTTGATCTCTCTCAGCCTATTTTTCAGCGCATTGCTCTCTA

CAGGGCTGGGATTGTTCCCGTTTCTTACAGAAGAGTTCCATGCAAAAGAAAGGGA

GGGATAAGGTTCACAGTTAACGGTCACTCCTACTTCAATCTAGTTCTCATCACCA

ATGTCGCCGGTGCTGGCGACGTACAAGCCGTCTCAATAAAGGGATCAAGAACAG

GATGGCAACCTATGTCCAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAATTCTTACCT

CGATGGCCAGTCTCTCTCATTCAGAGTCACCACCAGTGATGGCCGCTCAGTTCTTT

CCTACAATGTTGCTCCTCCCAATTGGTCATTCGGCCAAACCTTCTCTGGATCTCAG

TTCTTCTGATCACCACTCTACTCCCTCCCTCCCTCTCTCTC 

Nucleotide 

>PeqEXPA-12 

ATTTTCCTTATTTATTTATTTATCTGATGAGCTTTTTATATGGGTTATTGGAGGGAT

TTAATCTGATTATTTCTTCTGTTGGTTTTGCAGTTATTTTAGAGTTGGAGCTCATTC

GAATAAAAATAATAGCCATCAAATCCCTCTAAAATATTATTCTGCAGTTATTGTT

ACATTCAAAATGATAAATAATATCATATTTTATTTTATTTTATTTATTTTATTTACT



ATTTTTATGGTAGTATAAACAGACTATAAAAATCATTACCAGTTTGAATGAAAGA

TAATCCAATATCTAAATTAAATTCACTTGAAAAAGGAATTAAAATGCATATTATC

AAAACAAAAATCATCTAAAATAATTTACAAAAAAAAAAAAAACTTTCAAGGCTT

TCTCCTTCCCCCTTTCTTACCCACCACTTTGACTCAAAGAGTTCTTTCAACTAATCT

ATTAGAAAAGCAAGACAAACTGAACTGTATGGTTCCACCTTCCAAGCCTATTTAT

ATCCCCCTTTCCCCTCCCCTCTTCTCCTCACAAACATTCTCTCCTTATCCCTTCCTC

CCACCCACTTTCTTCTTCCTCACATAGAAACATGGCCATTAATTTGCTTTTCATGA

TGAGCATTCTCCTCTTCTCTACTCCAATATGTTTCGCGCAAGGAGGAGGTTGGACC

GCCGCTCATGCCACCTTCTATGGAGGAAGTGATGCGTCCGGCACTATGGGTATAG

AGATATAGTTATATACATAGTAAAATACAGTACATTCATATGGTCAAAATGAGCC

TATATGTTTCTCTTTTTGTAGGTGGAGCTTGTGGGTATGGGAATTTGTACAGCCAA

GGATATGGGACTAACACTGCTGCTCTGAGCACTGCTCTCTTCAACAATGGGCAGA

GTTGTGGGGCTTGTTATGAGATAACGTGTGTTGCAGACAGGCAATGGTGCCTTCC

AGGCTCCATTGTTGTAACTGCAACAAATTTCTGCCCCCCAAATAATGCGCTTCCG

AACAATAATGGGGGATGGTGTAATCCTCCTCTGCAGCATTTTGATCTCTCTCAGCC

TATTTTTCAGCGCATTGCTCTCTACAGGGCTGGGATTGTTCCCGTTTCTTACAGAA

GGTGAGTCTATCATTAAATCACTATAATTATGTAATATCCTCTCATAACGATAAAT

TATTGTATTAGGACACCTGATAAAAATTTGCATTATGTGTTCAATAACCGGGGTC

ACGTGGTAATTTGGGTCTGGTGACATACACGATTCGGGCTCAGGTTGCCATCTGG

CACCCTGTTATTTGACAGTGATACAATAAGTTTTCCTCATAACTGAGGAGGAAAT

ATTACTTGTGGTCATGGTACGGGTTATGGGTGTATGTGCTTTTAAGTAAACACTTT

TGAAGGTAATATTTTTTTCATTATAGGAGAGGAGAGAAGATATAACTTAAAGTAA

ATATGAATGTATTTACATATACAGTGATTATAACAATTTTTTTTTTTAAGATTGGG

CCGATTTGATTCATTCTTTTTTTGATGACATTTTTTTTGGGGGAATTCACATACTTT

ATACATGTTACCCAATTCTTACACATTTACATATCTAACACCTAAACTTTACCTTT

TTATATTTCTGTCACTCTAATCTTTTAACACATCAAAAGTAGTGTAAAGGGTCATT

AGTTATAACTGTTTTGATCGTCGCCAAGCTAAAAGGACATGTCTAACAATTTAAC

AAAATAAATGAAAAATTCAAAACAACATATCTTATATCATTAGCCGAATTTAGCA

CAAGATATCTACTTCTAACTTATGCTCTTTATATATTACATGACATACTAAAACTC

TTAGAAGGCTTTTCAAGTTTCAACTGTTGTTGTTTTTGTGTGACATAGAGTTCCAT

GCAAAAGAAAGGGAGGGATAAGGTTCACAGTTAACGGTCACTCCTACTTCAATCT

AGTTCTCATCACCAATGTCGCCGGTGCTGGCGACGTACAAGCCGTCTCAATAAAG

GGATCAAGAACAGGATGGCAACCTATGTCCAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAG

AGCAATTCTTACCTCGATGGCCAGTCTCTCTCATTCAGAGTCACCACCAGTGATG

GCCGCTCAGTTCTTTCCTACAATGTTGCTCCTCCCAATTGGTCATTCGGCCAAACC

TTCTCTGGATCTCAGTTCTTCTGATCACCACTCTACTCCCTCCCTCCCTCTCTCTCT

CTCTCTCTTGATATATATNNNNNNNNNNNNNTATATATATATATATATACAAATG

TTTAGTATAGATTATTGTGTATGGGTAAAGCTGGGCTATTTTTTCCTCAAAATATG

TTTTGAAATTGTTTCATAAAATAATTTCAGAAGAAAAAGTTCAATTAAATGAGCT

CATAAGAATTTGAAAAAAAGGGCTAGTTTTATTGTAGCCTTTCTATGACGTTACT

GGCTAAGCAAAGGCAATTTTTTTGGTTGAGAGTTATGTGTATCAAGAGGGTTTTA

TTGGGTTATTTGTTAAATGTTGTAGCCCCTATTTAAACACATACTTTGAATGAAAT

ACCTAATTTTTGGCTTATTTCTTTCTTCTTGGTATCATAACCAAACCCTAGTCGTCT

CTACCTTTCTCTCTTCCAAACCCTAGCCGACCACCCAATCCTAGCCGCCATTTTTG

GCCACTGCCCTCTAGGTTGCCACCACCGTCTGTTCAGGCTGCCACAACCATCTG 




