
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015083539 

Gene Model: XP_015083539.1 

Description: SpnEXPA-20 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-20 

MASFHHRWSLTMFLVVATLAIIDRVNGAGYGDTPRGFQATPWQLSHATFYGDESAS

ATMGGACGFGNLVTSGYGTDTAALSSVLYNKGFACGQCFQIKCVQSDSCYSTVVTV

TATNLCPPNPAQDSNNGGWCNPPRTHFDMAKPAFMKIAQWKAGIVPVSYRRVPCVK

KGGIKFSLQGNGYWLLVYVMNVGGSGDIASMWVKGSKTSWLAMSHNWGASYQAF

ATLSGQTLSFKITSYTSHETIIATNVAPSSWQVGMTYQANVNFK 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-20 

TTGATTGTAAGCTAATTTTTCATGGCCTCTTTTCACCATAGATGGAGCTTGACAAT

GTTCTTGGTGGTTGCAACACTAGCAATCATCGATCGAGTAAATGGCGCGGGCTAT

GGTGACACCCCTAGAGGCTTTCAAGCAACACCTTGGCAACTCTCTCATGCTACGT

TCTATGGTGATGAGAGTGCTTCAGCTACAATGGGGGGAGCTTGTGGATTTGGAAA

TTTGGTTACATCAGGTTATGGAACAGATACAGCAGCATTGAGTTCAGTATTATAC

AACAAGGGATTTGCATGTGGACAATGTTTCCAAATAAAATGTGTGCAGTCAGATT

CTTGCTACTCAACAGTTGTGACAGTGACAGCAACAAATCTTTGTCCACCAAATCC

TGCACAAGATAGTAACAATGGTGGTTGGTGTAATCCACCTAGAACACATTTTGAT

ATGGCTAAACCTGCTTTTATGAAAATTGCTCAATGGAAGGCTGGAATTGTCCCTG

TTTCTTATAGAAGGGTACCTTGTGTTAAAAAAGGTGGAATAAAGTTTAGTCTTCA

AGGAAATGGGTATTGGTTATTGGTATATGTGATGAATGTTGGTGGAAGTGGAGAT

ATTGCAAGTATGTGGGTGAAGGGAAGTAAAACAAGTTGGTTAGCTATGAGCCAT

AATTGGGGAGCTTCATATCAAGCATTTGCAACTCTAAGTGGACAAACACTTTCTT

TTAAGATCACTTCTTACACATCTCATGAAACAATTATAGCTACTAATGTTGCACCT

TCTAGTTGGCAAGTAGGAATGACTTATCAAGCCAATGTCAACTTCAAATAACCAT

CATGTAGTCCTATGTTTTTTTTTTTGGACTTCTCAAGTATTATTCTTGATTTTTTTTT

CAATATTATTTCTCGAGCTTTATTTTGCGATTTGATCTTGTAATAGTTGATACTATG

TAAGAACAAATGATTCATATAGCCGATCTCAAAATATAGTTTTTCTCAATTCATAT

ATAAGACTACACATTGATGAGAATACAAGAAAT 

Nucleotide 

>SpnEXPA-20 



CGTTCAACACCCATTTTAAAAAGCTTAAACATGTCATCAAACTATCGAAAATGAA

ATGACCTATCCATGTCACTCACTAATAGTTGGGCATAAAAATTCCACCGCCTCCA

TAATGCATATCTTTAACTTGGCTTCAACTGACATCGATCTACACTCTCTAACTAAA

CTTGTTTAAAATTGAACAAGTAGATATATACGTCATAATATGTATAGGGTGCCAC

GTAGAAATAAAAATGGCACTTAGGATGTGGTCGATTTGTTCAAAAATGAGTTCTC

CATTACAATAGTAATGTACAACATGTAAGTTTATAACCTGCCAGCACGTTTCTAT

AAAACATAATTAATTTTCAAATACTACCAAAGTTGACTTATAAAGCTTACATTGTT

CGTGTTGGCACGAAGTGTTACATTTTTGTAACATAATTTATACACACACAAAAAA

TAACTATATATTAAGGTCTTATATCTTTACAAAAATCAAATAAGCCATTTCAATTT

TCTTGATTGTAAGCTAATTTTTCATGGCCTCTTTTCACCATAGATGGAGCTTGACA

ATGTTCTTGGTGGTTGCAACACTAGCAATCATCGATCGAGTAAATGGCGCGGGCT

ATGGTGACACCCCTAGAGGCTTTCAAGCAACACCTTGGCAACTCTCTCATGCTAC

GTTCTATGGTGATGAGAGTGCTTCAGCTACAATGGGTGCGTTTACTCAATCCATA

AACTATTTTGATTTATATTACGTTTTATATCCGAAAATTCACGTAAAAATATTACG

TTATTTTAGCATTGAGTGATATTATTGGACTACTTTTATGGTGGAATATGTTTGTA

TAAAAGCATTTCATTACTACTAGATCAATTGTAGACATCCTCAATATTTATTATAA

TGATTTAAGTTATATATATGGGTACGTAAATACTAAAGTATTTTTACACACTATCA

ATAAATTTTAATTTGTGATAGCAGGTTATACTATAGAAAACGCAGATTCTTTAAG

GACATTTTTATTGCGTAAATATTCTTTTTATGTTGATCAGTACGTCTTACTTTAATT

CTTCAATTGTTAGACTTACTTTGACAAAATTAAAACAAAACATCGCACATTTCATT

AGCACCAACACAATCTTTTACAAAGGAACGCGATAGTAACCCTTAGAAAACACG

GATTCTTTAAGGACATTTTTATTGCATAAATATTCTTTTTATGTTGATCAGTTACGT

AGAACTTTAACTCTTACTTCAATTTGCTATACTTACTAGACAAATCTAAAACATCG

CGCATTTCATTAGCACCAATACAATCTTTTACAAAGGCACGCGATAGTAACCCTA

TGTTATACTACATTTTTTAAGAGTCCAAACAACATAGCACTAACTTGCAAAATAA

GACATATTACCTGCTACAATAACGACAAAACTCATTGTAATTTATCATACAAGTG

AGATCATCGGATCAGCATAGAGTATATGCAGATGTTACCTCAACCTTGAGAAAAT

AAAAAGTCGTGTTTCCATTAGACCCTCGTCTCTTAAAACATTAAAACGGTGTGAT

AGTGTAATATCTTCTTGTTAACTCGCGAAACAAGACAGATTACCTGCTACAACGC

ATAAAAACACACTAATTTATAATGTGAAATCTTTTTGTAGGGGGAGCTTGTGGAT

TTGGAAATTTGGTTACATCAGGTTATGGAACAGATACAGCAGCATTGAGTTCAGT

ATTATACAACAAGGGATTTGCATGTGGACAATGTTTCCAAATAAAATGTGTGCAG

TCAGATTCTTGCTACTCAACAGTTGTGACAGTGACAGCAACAAATCTTTGTCCAC

CAAATCCTGCACAAGATAGTAACAATGGTGGTTGGTGTAATCCACCTAGAACACA

TTTTGATATGGCTAAACCTGCTTTTATGAAAATTGCTCAATGGAAGGCTGGAATT

GTCCCTGTTTCTTATAGAAGGTAAATGATATATTCAATTTTGTGTTTGAACATTTA

ATACTGGCATAATACATAAACAAACACTCGATCTTGGTTTTTAGCAAGTAAGTAC

GCGCCTTAGTTTGGAATATGCATATCTCAACTCGTCTCCACTCTTTCAGTTGAAAA

TTCCAACTTACAAAATGATATAATTTAGACACTTCTAAAATTTATGTGTCATATAT

CGTGGGTGTCCATTATACATAGTGGGAATGAGTTAGACTGTTTTGTTGTCAGTTGA

GACAAAATTGAGGTGCTTAAATGCATGTTTTCAAAGTTTGAGTGCTTACGGAGGT

CAAATTTGAGTGTCTATTTATGTTTTATGTCTTTAATATTTTAGAGACTGTCAAAG

ATTGTGGTGGAATTGTAAGTACTCCTCTAACCGGAGGTCTCACATTCGATCCCTAT

AAATAAAGTCGTCTATAGTGGAGAGAACGTCTGACCCCATTATAATAGAACTTCT

CGATGAGAATCTGATTAATTAGGCACTCGAATATCGGATGGAAAACTAAAAAAA

ATAACGTGTTAATATTTGTTTTATCATCTAATTTTTTATATTTGTTCTAGTCCTGAC

TATTTCGGACTTCGTGTAAGACTCATTAAAAGAGGAAGTGCTCCATATCAGGATT

TTCTTCCATTTCTAGGGCTTTGATGTGTTACTTAACTTAGATGCTGCAAAAACTAA

CTTTTTAACACTAGTTCTTTGAGTAAAATCAAGAATCAGTTGTGTGCACCTCGACT

ATTTTTACTAGCTCTAACATGTACCATTGCTCTCATGATTGTAGGGTACCTTGTGT



TAAAAAAGGTGGAATAAAGTTTAGTCTTCAAGGAAATGGGTATTGGTTATTGGTA

TATGTGATGAATGTTGGTGGAAGTGGAGATATTGCAAGTATGTGGGTGAAGGGA

AGTAAAACAAGTTGGTTAGCTATGAGCCATAATTGGGGAGCTTCATATCAAGCAT

TTGCAACTCTAAGTGGACAAACACTTTCTTTTAAGATCACTTCTTACACATCTCAT

GAAACAATTATAGCTACTAATGTTGCACCTTCTAGTTGGCAAGTAGGAATGACTT

ATCAAGCCAATGTCAACTTCAAATAACCATCATGTAGTCCTATGTTTTTTTTTTTG

GACTTCTCAAGTATTATTCTTGATTTTTTTTTCAATATTATTTCTCGAGCTTTATTTT

GCGATTTGATCTTGTAATAGTTGATACTATGTAAGAACAAATGATTCATATAGCC

GATCTCAAAATATAGTTTTTCTCAATTCATATATAAGACTACACATTGATGAGAAT

ACAAGAAACAATATTGAATTTGTTGGAAAGTAGAAAGGAACTATATGTTATTATG

AAGTAATTATATAATTAAAAGAGTACAAGCAAAATTCATGGAAGTTATATCATAC

TAGGATTTATCTTCAATAACCATTCTCAGCACATTTCTTTGCATAGAATCTTCTGT

ACTTCGAATCGACTTCTGTTAGATAGTACGTACCCGGAGCTAGAAGGCTGCAATC

CTTGCTCGTCACAAAGTCCTTACCCCCGTACCTGTGCTCCATTATCTTCATAGTTT

CGATGAAATTTTCAGGAGTGAACTGCACAAAAGATTGTTTGTCAAAGATAGTTAT

GGTACTCAACTGTCATAGTGTTGGCAACGGGTTCAATGTCCGTGAGTAAATTATA

AAGACGATTTTATCATACCTCATGCCTCGACTTCAGTTTCTCTTCAATGTTCATCA

CAGTTGCGATGTTTGACAAGTTAAAAGGATGTTGACCTTCGTGAAGCTTTAATGA

GAACATTGTT 


