
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_020549165 

Gene Model: XP_020549165.1 

Description: SinEXPB-03 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPB-03 

MIASLWVLSHYFFYVNSQPLNTSLGFAPAVATWYGDPNGPGSVGGACGFGGEVANP

PYYALVSAGNNNLFKSGWGCGSCYQVKCFQNAACSGNPITVTIADECPGNCNSDPIH

FDLSGKAMGYLAKPGQADALRNAGQINIQYQRVPCYYKGTSITFRIDTGSNPYYLAF

VTEYMNGDGEIGSMELLPSNSKTPLYMKQVFGATWKADIPIGIKGPYSVRITSLESKK

TVTAYNSIPADWLPGRYYIANVNF 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPB-03 

ATGATTGCGAGTTTGTGGGTCTTAAGCCACTATTTCTTTTACGTAAATTCCCAACC

ACTTAATACTTCTCTTGGTTTTGCACCAGCTGTAGCAACATGGTATGGGGACCCCA

ATGGACCTGGAAGTGTTGGGGGAGCTTGTGGTTTTGGAGGTGAGGTAGCAAATCC

TCCATACTACGCGTTGGTTTCTGCGGGAAACAACAATCTTTTTAAATCTGGATGG

GGTTGCGGAAGTTGTTATCAGGTCAAATGCTTTCAGAATGCAGCATGTTCGGGTA

ATCCAATCACTGTAACAATTGCAGATGAGTGTCCTGGTAACTGTAACAGCGACCC

AATTCACTTCGACTTAAGTGGAAAAGCTATGGGTTATTTAGCAAAGCCTGGTCAA

GCTGACGCATTGCGCAACGCAGGACAAATCAACATTCAATATCAAAGGGTACCA

TGTTATTACAAGGGGACAAGTATAACATTCAGGATTGATACAGGCTCCAACCCTT

ACTACTTGGCTTTTGTAACTGAATATATGAATGGAGATGGTGAAATTGGGTCTAT

GGAGTTATTACCTTCAAATTCGAAGACTCCATTGTACATGAAACAGGTCTTTGGT

GCAACATGGAAAGCTGATATACCTATTGGAATAAAGGGCCCTTATTCAGTGAGGA

TAACGAGTCTTGAGTCCAAAAAAACAGTTACAGCATACAATTCGATTCCGGCGGA

TTGGCTTCCAGGAAGATACTATATTGCAAATGTTAACTTCTAG 

Nucleotide 

>SinEXPB-03 

TTATTTTTTAAGTAAAATTAAGAACTTATAAAAAAACCAAATGGGGTTGGTGAAA

ATTTTTTAAAAATTATAAAAAAGTTATCCAGTTAGTCCATAAAAAATAAAAAAAA

TAAATAAAATTATAATTTTTTAATTCATAAGAGCATTTTGGTCAGTTCATAAAAAA

AATGGATGAAAACCTAACGGATTGGGCTAATTATTAGACGACCGTTAAAATTGAT



AATTTTTCAAACAACGAGCTAGGGGGTATTCGTAATTATACCAAAGCTCAAGAGA

GCTCGTTGTAATTTACCCAAAATATTATTCAATTGTTCATGGCAGATTTTACTTTT

AAAATTAGAATACATAATCTATTATTATTATTAAGGTAAGTATTATACGTTTAACA

GTATAAAAAGGTGTGGTGATGGAGTGTTAGGTATTGCATTTTTAATAGTTATTTAC

ATACTTGTTGCAAATCAGGCATCATGCCTAATTATCAAACCTATCGTTTTTTCACT

ATGATTGCGAGTTTGTGGGTCTTAAGCCACTATTTCTTTTACGTAAATTCCCAACC

ACTTAATACTTCTCTTGGTTTTGCACCAGCTGTAGCAACATGGTATGGGGACCCCA

ATGGACCTGGAAGTGGTAATTTTAAATACTTTTTTCCAACTTCATATGTATACATA

TTAAATTATAGAGTAAATCACAATAACTTTTCCTGAGTTCATAATTGGAAATACTC

TTTAACTCGTTGTTTAAAAAATTATTAATACATCTCTGATTTTAACTGCCGTATAA

CAATTAGTCAAATCCGTTAGATCTCCATCTATTTTTTTGTAGTAAACTGACTAAAA

TATCATTGTAGAATTTTATTTATTTATTATTTTTTATGGACTAAGTGGTAATTTTTT

ATAATTTTTAAATTTCTTTCATCCATTCCGTCCGCTTTTTTCTGTAAGTTTTTAATA

TTTTAAAAAGATAAAAAATTATGGAGTAAGTGGATAATTGTTTTATGATTTTTAA

AATTCTTCCATCCATCGCGTTCGCTTTTTTTAATTCTTTTATTTAAAAAAACAAAA

AAATGCAGATTGGCAATTTCATACCTCTATTCAAAAATTACATAATTTCATCAAA

CATCAGGAGGGATTTGTAATTTTTCAAACAACGAGAAAGTATTCGTAACTACACA

AAATTTCAGGAGAGGTCGTTGTAATTCATCCTGAACTATATAAAATCTATATATT

GATTGATGAAGTGAACAAAGTGAATATTGGTATTGTTCAGTTGGGGGAGCTTGTG

GTTTTGGAGGTGAGGTAGCAAATCCTCCATACTACGCGTTGGTTTCTGCGGGAAA

CAACAATCTTTTTAAATCTGGATGGGGTTGCGGAAGTTGTTATCAGGTTTCTAATT

TTTTCTCCTATTTTTCTCCTACTTTCAATCATATTGTTCTAACGTTATGTGTTTTGTA

GGTCAAATGCTTTCAGAATGCAGCATGTTCGGGTAATCCAATCACTGTAACAATT

GCAGATGAGTGTCCTGGTAACTGTAACAGCGACCCAATTCACTTCGACTTAAGTG

GAAAAGCTATGGGTTATTTAGCAAAGCCTGGTCAAGCTGACGCATTGCGCAACGC

AGGACAAATCAACATTCAATATCAAAGGTAATTAAAATATTCAATTTGGGTTCCT

AAAATCAAACCCTCTTAACTCTTTTTTGTAGAATAAATAGTAAATGGGGTAAATT

ATATTTTTGGTCCCATGATTGGACCTGTTTTCAATTTTGGTCCCACACGTAAATGT

GCGAATTAGCCTGAGTGTGGGATCAAAATTGAAAACAGGTCCACTTATGGAATTA

AAAATAGGATTTTACCCTTATTTTAATTGTACTGACTAATGGAGAGAGCAACTGC

TTTTATCAATTAGACGAAAATCCCTTAACGGTCCTCAAATTGAAAAAAAAACCAT

ATATGGGATTCAATGTGCGAATTAACCTGAATGTAGGACCAAATTTGAAAACAAG

TTTACTTATGGGATAAAAAATATAATTTACCCGTAGTAAATGCCTATCCTTTATTG

TAAATAATCAAAACATGATCCTTGGTATCATTATGTTTTCAAGTCTTTTCTTTTAT

GGATTTAACATACTTAGTTGTAATATGAAAAATGATTTATTATGTCTGAATTTTGC

AGGGTACCATGTTATTACAAGGGGACAAGTATAACATTCAGGATTGATACAGGCT

CCAACCCTTACTACTTGGCTTTTGTAACTGAATATATGAATGGAGATGGTGAAAT

TGGGTCTATGGAGTTATTACCTTCAAATTCGAAGACTCCATTGTACATGAAACAG

GTCTTTGGTGCAACATGGAAAGCTGATATACCTATTGGAATAAAGGGCCCTTATT

CAGTGAGGATAACGAGTCTTGAGTCCAAAAAAACAGTTACAGCATACAATTCGA

TTCCGGCGGATTGGCTTCCAGGAAGATACTATATTGCAAATGTTAACTTCTAGTG

ACTGTTCATGTCTTAACACATACATTTCTTAAGGTTGAAAATGTTACCTTTTCTTA

TAAGTTATTCAGTAATATTGCGAGCTAAATCTAGTGGTTCGTAATAATTTGTTCTA

TCTATATTATTACTTTTGGGTGCTGATTTCTTATACTATAAAAAAAGGTGGCTTTT

GGCATGGTCGGACAAATCATTCCAAAGCCCGTTCCATGTTGGAACGGTCTTTGGA

ACACTTGTGGAACGGATATTGAAACAATAACGTCAAGTGGAATATTTTTTTTGGG

TTATAAATTTGAAAAGGTCCAACTGTAACGTAACAGTTACTAAACCATTCCACCA



ATCGTGCCAAAATAGTAACGAAAAATCATTGGAACTCATTTTGGAACACTATATT

AGACTTAGGAACGGGCATAACCAAACCGTTCCCAAATCCATTGCAATATATGTTC

TAAGAAAAGAAAGTTCGGAAATGTATTCTAAAATAAAGTGTGAAACGGAACTTG

T 


