IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015933965

Gene Model XP_015933965.1
Description: ADEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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specific hits PLNB0L2S
Superfanilies PLNOO193 superfamily

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNOO193 PLN0019 expansin-A. Provisional 1-255 2.13e-168
SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-22

MAKSMLVFATFLSFCFTTNTCAFSPSAWTSGHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYS
AGYGTRTAALSTALFNDGASCGECYKIICDFRADPRWCVKGTSVTITATNFCPPNFAL
PNNNGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVLFQRVPCKKKHGGVRFTVNGR
DYFELVLISNVAGAGSIKAASIKGSKTGWMTMSRNWGANWQSNAY LNGQSLSFRVT
TTDGETRLFQDVVPPNWSFGQSFSSSVQF

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-22

GCGCTCACATGGGCCTTCGTTGCCTTAGCGAGTCTACTTTTGTTCCCTTATAAGAT
TACCTCTGTGCTTGGAAAGGACTAACGAATGTAAAGAGAAATTGAGTAACCGCA
ATCACATTTCTTTTTTCTTGCTCTAGCTCAACTACATCTCATTGTGTCTTGAGCATT
CAGTAGAGCAAGACAATGGCTAAATCCATGCTTGTTTTTGCTACCTTCCTCTCATT
TTGTTTTACTACTAATACTTGCGCCTTCTCACCTTCTGCATGGACCAGCGGCCATG
CCACTTTTTATGGAGGCAGCGATGCCTCAGGCACAATGGGAGGTGCTTGTGGATA
TGGGAACCTGTATTCAGCAGGGTATGGTACTAGAACTGCAGCATTAAGTACTGCT
CTGTTCAATGATGGAGCTTCGTGTGGTGAGTGCTACAAAATTATATGTGATTTTCG
AGCAGACCCTAGATGGTGTGTCAAAGGAACATCCGTCACCATAACAGCTACCAA
CTTCTGCCCTCCTAACTTTGCCCTTCCCAACAACAATGGAGGCTGGTGTAACCCAC
CGCTCAAGCATTTTGACATGGCTCAACCTGCATGGGAAAAAATTGGCATTTATAG
AGGAGGGATAGTTCCCGTTCTGTTCCAAAGGGTTCCATGCAAGAAGAAGCATGG
AGGGGTAAGGTTCACTGTGAATGGAAGAGACTACTTTGAGCTTGTGTTGATAAGC
AATGTGGCAGGAGCTGGATCCATCAAAGCTGCGTCGATTAAAGGATCAAAAACT
GGATGGATGACTATGTCAAGAAATTGGGGAGCTAATTGGCAATCCAACGCGTATT
TGAATGGCCAATCTTTGTCCTTCAGGGTCACAACCACCGACGGCGAAACCAGACT
CTTCCAAGATGTGGTTCCACCAAACTGGTCATTTGGACAGAGTTTCTCTAGCAGT
GTCCAGTTCTGAAACGCTTTGTTTCGTGATTTTGGAATTTCTCATGAATGGCAGAG
GCGTGGTTTTAATTTTATTGGAGCAGCCCGCCAAACCCATGAACTGTTCTTGAAG
GTCTTAATGAAGAGGCTTATATATGAAGTCATACGATTTACGTGCTTTGTTATCAA
TAAGAAAGAGTGATATGTCAGCTTAGGAGCATAGAACAAATATGCATTTTACATA
GTTTATATCATACTCTAGATTGTTGTCCTATTGATATGCATACTGTTATTAGATTCT




TAGTGTTTGTATCTGTATTGTGGGGGAATTAGGTGAAATTCTATGCTTTTGTTAAT
TTGAGTTTGAGTTAACTTCTTGTGTTTTGCCTGCTAAA

Nucleotide

>AJEXPA-22
ATGTTAATATAATTGGTTTTTACTTTTTAGTATTAGATAAGACATATCTGAATTCA
CAAATATTATGTATCAAAAAATCAAAAATAATAAATAAAAATATATATTTAATAA
TATTTTATTTATAAAACCACATAAGCCATTTTTTTATTTAATTGATATAATTAATTT
TTTGAATATTTTTTATTTAATTACACCAAAAATCAATTTAAATTTTAAATTTTCTTT
TATTATTTTCGTTTTATGCTTTTTGATTTCGTGTCTTTATAATTTTGTAGTGATCTG

AAGTTGATAAATGATAAATACGTTTCAGTTCCCCTCAGCACTTAAAACATGTGCA
GCAATATAAATGTTACACAAGAAAGAATGGAGCGAGCTTGCTGAAAAGCTAATG
CGCTAACTCTCCATTTTCTTTATTAACCCGTGTGCTTTAATCAGACTAAAATCTTTC
AGATTCCTGAACCATTATGAACCTCAGCTAAAAGAGCATAATGTATAGCGTATTT
AGCAGGCAAAACACAAGAAGTTAACTCAAACTCAAATTAACAAAAGCATAGAAT
TTCACCTAATTCCCCCACAATACAGATACAAACACTAAGAATCTAATAACAGTAT
GCATATCAATAGGACAACAATCTAGAGTATGATATAAACTATGTAAAATGCATAT
TTGTTCTATGCTCCTAAGCTGACATATCACTCTTTCTTATTGATAACAAAGCACGT
AAATCGTATGACTTCATATATAAGCCTCTTCATTAAGACCTTCAAGAACAGTTCAT
GGGTTTGGCGGGCTGCTCCAATAAAATTAAAACCACGCCTCTGCCATTCATGAGA
AATTCCAAAATCACGAAACAAAGCGTTTCAGAACTGGACACTGCTAGAGAAACT
CTGTCCAAATGACCAGTTTGGTGGAACCACATCTTGGAAGAGTCTGGTTTCGCCG
TCGGTGGTTGTGACCCTGAAGGACAAAGATTGGCCATTCAAATACGCGTTGGATT
GCCAATTAGCTCCCCAATTTCTTGACATAGTCATCCATCCAGTTTTTGATCCTTTA
ATCGACGCAGCTTTGATGGATCCAGCTCCTGCCACATTGCTTATCAACACAAGCT
CAAAGTAGTCTCTTCCATTCACAGTGAACCTTACCCCTCCATGCTTCTTCTTGCAT
GGAACCCTGCAAAACAATAATGAAAGCGCTCATGTGATTTGGTATTGACATATCT
GATTTTCCCATAAAAAAAAATATATATATTTTCTATCCTGTTTTTTTACTTATATCT
TGATCTTTAAAAATGCCATGTGTATATTAAAAATCAGTCACCAAATCAGCCATCA
TGTATTTATATACATGTTTAGTTTAACTCATTTTCTGATTTTAATGTCAATGGTTGC
TTTATCTTAAGATGCTTAACAAAGATAACCTAAGAAGATATAGAAAAGAGTCAA
AGACAGAACATGTTCAGACCTTTGGAACAGAACGGGAACTATCCCTCCTCTATAA
ATGCCAATTTTTTCCCATGCAGGTTGAGCCATGTCAAAATGCTTGAGCGGTGGGT
TACACCAGCCTCCATTGTTGTTGGGAAGGGCAAAGTTAGGAGGGCAGAAGTTGGT
AGCTGTTATGGTGACGGATGTTCCTTTGACACACCATCTAGGGTCTGCTCGAAAA
TCACATATAATTTTGTAGCACTCACCACACGAAGCTCCATCATTGAACAGAGCAG
TACTTAATGCTGCAGTTCTAGTACCATACCCTGCTGAATACAGGTTCCCATATCCA
CAAGCACCTCCTGCACCCACATAAAACACGCAATATATTTAACATTTGCAATCAT
TTATTCTTAATTTTTCATCCTTAAGCAGTGTGGCTTACCCATTGTGCCTGAGGCAT
CGCTGCCTCCATAAAAAGTGGCATGGCCGCTGGTCCATGCAGAAGGTGAGAAGG
CGCAAGTATTAGTAGTAAAACAAAATGAGAGGAAGGTAGCAAAAACAAGCATGG
ATTTAGCCATTGTCTTGCTCTACTGAATGCTCAAGACACAATGAGATGTAGTTGA
GCTAGAGCAAGAAAAAAGAAATGTGATTGCGGTTACTCAATTTCTCTTTACATTC
GTTAGTCCTTTCCAAGCACAGAGGTAATCTTATAAGGGAACAAAAGTAGACTCGC
TAAGGCAACGAAGGCCCATGTGAGCGCTGCAACAAGAGAGCAATCAAATAAATG
ATTAAAATTATTATTTGTTAATTGTTTGTACTAGATTGATATGTGCAAATCTGAAG




AGTTCTGAGCGTCATGCATTCAATAATTCCCACGTTCTGTTCTCTTACACTTACCC
TTCACACCCACATGCCTCGCCCCACAGGAGGCGTGAACTTATCAGAAACCCACAA
CCCCATTTGGTCGTGTCTTCTCTCTGTCTATCTTTCCCAATTTTGCTCTATCGCCTT
ATTTTTTATTAATTGGCCTGTAGCTATTTCTGGACACAAGAGAGACGCAACAGTCT
ATGCATTGGAGCCAATTCACCCACGGTCACATTGAAAAATGCTTCCTATTGGGGT
GTCATTTTTAGTTAGCTATAGCAAGAAACTCCCCATTAATACTAGAGAAATAATA
AATTAATTATTTTATGTAACTTAACCTTTATAATTTTATATGGATAATATTTAGAG
TTTAATTTCGCTACATGTTATATATTA






