IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009594036

Gene Model: XP_009594036.1
Description: NtmEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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PLNO3 023
Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family 362 Expansin-like B1; Provisional 1-245 327e-68
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXLA-01

MALPFVSCLFFVLISSATACDRCVHQSKVAYFSKASALQSGACGYGSSAIGFNGGRLA
AAVPSIYKEGARCGACYQIRCKNSNLCSKEGTTVTVTDQNTNNQTDFVVSSRTFSAM

ANQGKAQDLLELGIVHVEYKRVPCDFKNKNLAIRVEQSSKRPNYLAITLLYQGGQTE

IVGVDVAQVGSSNWSFMSRNEGAVWDTSRVPKGALQFRLVVTAGFDGKWYWAKA

VLPANWRNGVIYDTRLQITDIAQEGCSPCDDGTWKLP

CDS (coding sequence)
>NtmEXLA-01

AATATTTATATAGACCTCGCCACTCCCCATTTAGTCAATCAGTCAGTCATTATACA
TTTTTCTTGACCAAAGAAATATGGCTCTTCCTTTCGTTTCCTGCTTATTCTTTGTTC
TTATCTCCTCTGCAACAGCGTGCGATCGCTGTGTCCACCAATCAAAGGTTGCTTAC
TTTTCCAAGGCTTCTGCCCTTCAGTCTGGTGCTTGTGGTTATGGCTCCTCAGCTAT
AGGCTTTAATGGGGGTCGCCTTGCAGCAGCAGTTCCTAGTATCTACAAAGAGGGA
GCTCGTTGTGGTGCTTGTTATCAGATAAGATGCAAGAATTCAAATCTTTGTTCAAA
AGAAGGCACAACGGTGACTGTAACTGATCAGAATACCAACAACCAGACAGATTT
TGTAGTCAGCAGCAGAACTTTCAGCGCCATGGCTAATCAAGGCAAAGCTCAAGA
CCTTCTCGAACTCGGTATCGTCCATGTCGAGTACAAAAGGGTGCCTTGTGATTTCA
AAAACAAGAATTTGGCTATTCGGGTGGAACAATCAAGCAAAAGGCCAAATTATT
TAGCAATCACCTTGTTGTATCAAGGGGGTCAAACTGAAATCGTTGGTGTTGATGT
AGCTCAGGTTGGATCATCTAACTGGAGTTTTATGAGCCGAAATGAGGGAGCAGTT
TGGGACACAAGCAGAGTACCCAAGGGAGCATTGCAATTTAGGTTGGTGGTGACA
GCCGGGTTTGACGGCAAGTGGTATTGGGCTAAGGCAGTACTACCGGCTAATTGGA
GGAATGGGGTGATCTATGACACACGACTTCAGATCACTGACATTGCTCAAGAGGG
TTGTTCTCCCTGTGATGATGGAACCTGGAAACTCCCTTAGGTTTTTTTTTTTCACA
ATCTCTGTGAGTAGAAATTAATTCTCGCGTCCATAGGTGCAAAGAAGATATATAT
ATGTAGATTGATATAATAGGAGTTTCAGTTTTTTTTTTTTTAATAAGTTGCTCGTA
ATTAATACTCCATGTATTATAGCTTTCCGAGACATAAACTAATGTTCAGATATCTT
AAAACACAGATATTTCTCCTTGTCCCAGTTGTCCCTA

Nucleotide

>NtmEXLA-01



AATATCCTGCCCTAATAAATTAGCTGTTACAACTTTTTTTTCAGCGCTCGACATCG
ACCAACTTTTACATCTCGACCACGTGCTTTGCCATTTCCTAGTCAATCTTGACTGA
CTCTTTTTTTGATGTTACTTAGTCCCAACTACTAAGACAGATTTTGACCTATATAG
TATGACTTTTGTTGCAAAAGAGCGTAGGCAGTTAGTAGGCGTGTGGACACCGCAC
TAACTTCAGTGTGCTACTTGCCAGCATATCCGCCACTATCGTTATTCATTTTATCT
GGCTTCACTTCCTTCCTGGAATTACTCCCCGCCGCGTATTGGCGTTTGGTGTAGGT
ATCCGTGTTTCCTTTTTCCTTACTTATCTCCTGTGTTGGATTTTTTTTACTGTTCCTC
CTTTTTGTTTGCTCTATACATGGCAACAAATTAAAAAAACAAACGCGACATATCG
TTGAGTGCACGCGTTAAGAGGCTACTATTACTATTTCAATCAGTTCTCTCAGAATA
TTTATATAGACCTCGCCACTCCCCATTTAGTCAATCAGTCAGTCATTATACATTTT
TCTTGACCAAAGAAATATGGCTCTTCCTTTCGTTTCCTGCTTATTCTTTGTTCTTAT
CTCCTCTGCAACAGCGTGCGATCGCTGTGTCCACCAATCAAAGGTTGCTTACTTTT
CCAAGGCTTCTGCCCTTCAGTGTAAGCTTTTTTATATTTTCTACCCCTACTCAATTC
CCTCTCGTTTCTTTATTTTTATAATCTTGATGAAACTATATATTCCTTTGTTTTCTTT
TTGGAACTAGCTAGAAAAAAAAAAGCTTTTTAAAAAACTTGTTGAGCAAAATGAT
ACTCCTTCTATTTTACTCTTTCTTTTCACTTGTTAATCTGAGTTTCTGTTTGCTTGTG
AATATCCAATTCTACAGCTGGTGCTTGTGGTTATGGCTCCTCAGCTATAGGCTTTA
ATGGGGGTCGCCTTGCAGCAGCAGTTCCTAGTATCTACAAAGAGGGAGCTCGTTG
TGGTGCTTGTTATCAGGTTTTAATTTACCATTTTCGTCCCATAGCGCATATGCAAT
TCAATTTATTACACCAAAAGAAAAAAAAATTTGGAAATTTTAGTTACTGTAAATA
TATTCAATATTCTTCCAGATGATTTATGGAACCTAATTGAATTGCAGATAAGATGC
AAGAATTCAAATCTTTGTTCAAAAGAAGGCACAACGGTGACTGTAACTGATCAGA
ATACCAACAACCAGACAGATTTTGTAGTCAGCAGCAGAACTTTCAGCGCCATGGC
TAATCAAGGCAAAGCTCAAGACCTTCTCGAACTCGGTATCGTCCATGTCGAGTAC
AAAAGGTCCATAGGTTACCTTCACTTACTCTGTGCACTACTAGCCTACTACTTACT
ATGTACTCTTTCCATCTCAATTTATGCTAACATTTTTTGCTTTTTGAAAATTAATTC
CACTAATCTTCCGGGTTAAATTGGATTAGATCGATTTAATATTTTAATATGTAAAT
ATAAATAATTAAAAATTCTATAAAAAGTATTATAAATAATTTGTCATGTCAGTAT
TATAAAAAATAGTACATTTCAAAATATTAGTCAAATTTCATATGGTCTCGGGAAG
TGAAGCATGTGGCATTAATTAAGACAGAGAGTACAAATTTCTCATGAGTGTAAAA
TTGAACACTTAGCGTAATCGTTTGAGTTTAAGCCAAACTATTCAAGAGAAATGGA
GGGATCACAAATAATGCGTTCCAAATCCTTAACACACGATAGTGATGCTGGCTTT
GGTGGTTTTGTTACAACTGCCAAATATTCTTTGTTTTTTATTATAAAAAAGGTACG
TACCTTTTAATAAAGAAAACTATGTTAGCATGCCCCACTAGATTAGATAGACAAG
TGAACATCACTGTCCAGAGCATTATGCAATGCTTACACATACAACTAAGTATAAT
CCCGCTAGGTTTGGGAGGGTAGTATGTACGCAGATCTTACCTCTGCCATGGGGTA
CATATTCACGATTGCATTTGAGAAAAAATGATAGGATAAGATTTCCAGATTGATG
CTTATATGCTAAAGCTAATATTGCGGGAACAATATTTTTGGTGGGGACAGGGTGC
CTTGTGATTTCAAAAACAAGAATTTGGCTATTCGGGTGGAACAATCAAGCAAAAG
GCCAAATTATTTAGCAATCACCTTGTTGTATCAAGGGGGTCAAACTGAAATCGTT
GGTGTTGATGTAGCTCAGGTAAACTAGTAGTATAGACTTAAATTCTTTTCGAGTTC
AGTAGAACAATTGGTTATTTTACCAATCTATATATTTATATAAAAGAGGGTCATC
CTCATGGTGATGTGGCACCTTTCTCTGTTCAAGAAAACTATTTATTGTTTTTCTCCT
TTTTAAATTTTTTTTCCTCTTTAAATTCTTTTGTTCCCATATTAAAGAGACGCAAAA
GTCACGTCTCTTATGCTATGACAGTTAAGACTTAAGAGTTACTAACATAATGAGG
CAACGATTAATTTCAGAATGAATAAATTGAACAAAACGGATAGGTTCTTGTACAT
CTGAAGTCAATGTCCATAATGTACCCATGAATTCGGTGGCAATGGAGAGGATTAT




TCTTCGGCTTTTTCTCATATTCGTCGCTTCCCTAAAGAAACTTCATGTGATCTCTTT
TGACTGCATATTATATCCATTTTGTTTGAGTTTCTTTTATAATTTATTTTTACCTTTT
TTGTCAACTTGATGTTTTCCGATAATACATAAGTCGGTGCTAAATCTGCGGTGAAC
TTCTCGGCTGGTTTAGAAGGTTATTTCACATATTTTTCAAACAATTGCTATTGATC
AGCCTGATCCAGAATATGATAAAATAATGCTGAGAACTGACGACCAGCGCGGAT
ATATTGACAATGAAAGTTGCGGGGGTGTATTGACAAAGAAAGAAAATGAAGGCG
GAGACAATACAAGGATAGAGAGAGGACAACAAATCTGCTTATAGAGATTCTGCC
ATTGATCGGTTTAAATAAGTCTGCATAATGATATGATTATGTGACTTTACACTTTG
TTTTGTGGATATATAAACAACATTCCCAATTTGGTAAGATGGAATTGCTGGTATG
GTTCATTATTTGTAGATTATTAGCTTCATAATATATTTTAGTTCATAAACAATACC
TATGCTAGAGCAGGCAAGCAATATCATGGCTTTGCTTACTTTGAGCGGGTTAAAG
AAAGATTGAAATCAATTCTTAAGTGTCTTCATATATACAGCAGAGAAATAATTAT
AATACCACTACAGTTCCTGGTATCCTTTCTCATGCTGTTAAATTGCTTTTCAGTGA
GCTTGGACAAACTCATCAATTGATTTGTCCTTGTGATATTATCAATATGCTTTAAG
TAATTTATAAAAGTTCATAATATCTAAATGGGAATGACTATATATCTACTATATTA
CTCCTTTTGTTTAGCGAAGCAAGATCGATGCAACTTTGTATGTGGTGTGGATGCTT
GCGACTCTTCTGCTTTAAGACGCAATGAATGTTCATTTAAAGAAAATAATGACGT
CAAGAATCAACTATGGCTAATGTTGTTCATATTTTATTTTTATTAGAAGTTTAGCA
GGAATAGCTTTGATTTTAACCAGTTTTTTGAAGAAAGAATATAACGGCAATTACG
AAAAATACATTTAACTTTATTTCTATCTTTGTTTATAAGTATTTATCTGTAGAAAG
AGAATATACGTATGTAATTACATTTGTCAAAATAAACTTTTTTACATTTTAACATG
TTTCTATTCTTTGTAAGAATAAATATCTTTTTCCTTTTGGAGTTGGATAGCAGTAG
AGATGATTGGACTATGGGATTCAATCAGTACAAAGAAAAATAGTGGAAAAAATA
TTTGAGTGTTACTCATATATTTCCTTTTATCATGACTAAATTTGTAATAAAAAGAG
TCATTTTGTAAGTTCACTACTATTTTTTACGATTGTGCGAAGCGCGAATAATTTAA
CTAGTTAACTAATATTGCTGGTGCGTTTAGGTTGGATCATCTAACTGGAGTTTTAT
GAGCCGAAATGAGGGAGCAGTTTGGGACACAAGCAGAGTACCCAAGGGAGCATT
GCAATTTAGGTTGGTGGTGACAGCCGGGTTTGACGGCAAGTGGTATTGGGCTAAG
GCAGTACTACCGGCTAATTGGAGGAATGGGGTGATCTATGACACACGACTTCAGA
TCACTGACATTGCTCAAGAGGGTTGTTCTCCCTGTGATGATGGAACCTGGAAACT
CCCTTAGGTTTTTTTTTTTCACAATCTCTGTGAGTAGAAATTAATTCTCGCGTCCAT
AGGTGCAAAGAAGATATATATATGTAGATTGATATAATAGGAGTTTCAGTTTTTI
TTTTTTTAATAAGTTGCTCGTAATTAATACTCCATGTATTATAGCTTTCCGAGACA
TAAACTAATGTTCAGATATCTTAAAACACAGATATTTCTCCTTGTCCCAGTTGTCC
CTATGCTTATGTAGAGATCTTCATATTTGCAAAGACTTCACCATGCACAATACTGA
ATCATATTAAAGATATCTCAACTTCTATTTAAACTATCTTTTAAGTGTCTATATAT
CCCAGTTGCATGCAAGAGTAGTAGTTTGATTTCATTTTGTTAGAGTGACAAATTG
GCATTGATGTTTTATACTTGTAATATTAATGGTCCACAATTGGACTAAAAAAGTG
AGATTAGTTTCAAAAAGAAAGTGCCATTAATTAGTCTCGAGCTCTATATATAAAG
CTAGAAGATCATTTTACAGTCAAATTTGGTTCCTTGTTTGGAGAACAAGCCAAGG
GCCTCTTCCTCTAGGTTGAAACAGAGCACTCCATGAGGGCCTGCTAATTATATAA
CCCCTAGAGCGTAAAATACGTGGCTAATCCAATAAGCTAAATTTCTTTTTGTACG
CGGCAGCTGGCAAGGAATCAAAAGATATATATGGAGCGGAATTACAGAGTTATC
TCCATGC




