IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016175097

Gene Model: XP_016175097.1
Description: AipEXLB-04
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Query seq.
Superfanilies PLN03023

+ Name Accession Description Interval E.value
[+ PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1, Provisional 3-252 1.45e-106
SEQUENCES

Peptide

>AipEXLB-04

MELSFMHKLGVVCLILLVLNSAVCCFADSYRKSRASYYNTPDGYGNPWGACGYGEY
GRTVNGGNVAAVSGDIWKGGSGCGACYQIRCKIAQYCDEDGTRVVVTDYGEGDRT
EFIMSEHAFSNLARDSAASAKLMKYGVVDIEYKRVSCKYSNRNVLVKIHEKSNNPYY
FAILLLNVGGKCDVAAVQLWQEDYKEWSPLRRVYGTVFDYENPPSGKITLRFQMDC
GERLVWVHPKKPIPSDWNAGEAYDTGLQF

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-04

TATAAGCCTTCTCTCTTGTTAATAGTTATTATCTATCATTCTTACTTCAAATATAGT
TTTATTATTTCATCACCTACATATTTGTGACCACGTGTTTGTCAGTTGTCACCATAT
ATATTATATAGAAATGGAGCTTAGTTTTATGCACAAACTTGGGGTTGTTTGTCTCA
TATTATTGGTCTTAAATAGTGCAGTGTGCTGTTTTGCGGATTCATATAGGAAATCA
AGAGCATCTTATTACAATACCCCTGATGGCTACGGGAATCCATGGGGAGCTTGTG
GCTATGGCGAGTACGGAAGGACTGTCAACGGTGGCAATGTTGCGGCCGTGTCCG
GTGATATTTGGAAAGGTGGAAGTGGTTGCGGCGCATGCTATCAGATTCGGTGTAA
AATAGCACAATATTGTGACGAAGATGGAACACGTGTAGTAGTAACAGATTACGG
TGAAGGAGACAGAACAGAGTTCATAATGAGCGAACATGCATTCTCAAATTTGGC
ACGTGACTCAGCTGCTTCTGCAAAGTTGATGAAATATGGTGTTGTGGACATTGAA
TACAAGAGGGTCTCTTGTAAATACTCTAACCGCAATGTTCTTGTTAAGATCCATG
AAAAGAGCAATAATCCTTATTACTTTGCTATCTTGCTTCTCAATGTTGGTGGAAAA
TGTGATGTTGCTGCTGTTCAGTTGTGGCAGGAAGATTACAAAGAATGGAGTCCAC
TGCGAAGGGTGTATGGAACAGTTTTTGATTATGAGAACCCACCAAGTGGTAAAAT
CACCTTAAGGTTCCAAATGGATTGTGGTGAAAGGCTTGTTTGGGTGCATCCCAAG
AAACCTATCCCCAGTGATTGGAATGCTGGGGAAGCATATGACACTGGCCTTCAGT
TCTAACTTTCAAATCAATTAGAGTTGCAGACATGATGACATCTCTATTTGCATTGG
AATCTTAATATGAGAGTATTAAAATAATATAATATAATA

Nucleotide
>AIpEXLB-04

TGGATCAATATTGCATGCTGATTGCTCTCAACATACATGCTTATATTTATGTATCA
TTAATTATACGTGGATCTTTTTTTTTTGGTGACTAATTATACGTGGATCTGCCCCGT




AATGAATCATTTGATTAATAATAATAAGTGTGGAGAACTAATTTTTAGTTAGTTA
ATATTAGTAATTTAAAATAAACAAAATTATTTTAAAATTAATTAAAAATATTAAT
TACCTAACATTATTAACTAAAAAGTTAGAAATTCGAATCTCGCATTATAAATAAA
AAATATCCGATGGCCGACTTTTAGAATTTGCCCGTAAGTAAATCATCTGCAGCCA
AGTTTGAAAAATATTTACACATCATTATGAGAATCTTTAAGCATTCAATAATCGT
AACGTTGAAAGAAACTAAAAAGTGGTGGGTCACCACGGTACCTCAATAAGGAAG
CACTACTATGCTATAAATATGACACCACATGTTTTTGTGTTAATTTCATACTATAA
ACTATAAGCCTTCTCTCTTGTTAATAGTTATTATCTATCATTCTTACTTCAAATATA
GTTTTATTATTTCATCACCTACATATTTGTGACCACGTGTTTGTCAGTTGTCACCAT
ATATATTATATAGAAATGGAGCTTAGTTTTATGCACAAACTTGGGGTTGTTTGTCT
CATATTATTGGTCTTAAATAGTGCAGTGTGCTGTTTTGCGGATTCATATAGGAAAT
CAAGAGCATCTTATTACAATACCCCTGATGGCTACGGGAATCCATGTATGTATAG
CCCTATACTCTTTCATTTTATTTCTTTTCCAAGACAAAATCAATATGTGCGGTTCTT
CCATTTTTAGTTTCTTTAATCTAGTAATTTAATTAGATACTTTTTTTTCATATTTTTA
AATATTAATTATTAATTAAGAGCTAAAAATTATAAATTTTGATAATTTTTTAATAT
ITTTTTATTTATATATATACTCTCTCTCTCTCTCTTAAGTTTTATATATCTTAATTAT
ATACTTATTCATTTTTTAACAAGAACTTTTGATATTTAAATCGAACTTAGCAATGA
CGATATATAAATTTTGGATGGACTGAATTAATTGAAATACATGAAGACAAACCAA
AAACAATTCATAAACTTTATATTTAATCATTAAATTTTAGAAAAATAATTATTTTT
TCATAACATTAGAATATTCAAAAGCTCCTGTAATAATGAATTCCACGATGTATTT
ATAACCTCCTGAAAAAAAGTCTAAAATCTAATTCCCACATCTTATAATATTAAAA
ATGTAATAACAATGGTTTGTGGATGAATATATTATATATCTTTAGGGGGAGCTTG
TGGCTATGGCGAGTACGGAAGGACTGTCAACGGTGGCAATGTTGCGGCCGTGTCC
GGTGATATTTGGAAAGGTGGAAGTGGTTGCGGCGCATGCTATCAGGTAATTTTAT
TTAGAGAAAAGTGCTAATAGGTCCTTAATCTTTTGGTCCATATACATTTAAGTTTC
TAAAAACTTAAAAATACATTTAAGTCTCTGACATTTTTAAAACCTATATAAATTG
ATTCCTCTTTTCACTTGAGACCCAATAGAAAAATTAAATGTGACTTCTGTTGTACT
TACCTGACTGATATACGGATGCACACGTGGAAGAATTTTTAAAATAAGACAAATT
AGACTTAGAAATCGATATGTCTAGATTTTGAGAAGGTCAAAGACTTAAATATATT
TTTAAGGAAAAGTATATGGAACCAAGAGGTTACTANNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTCACTT
ATTATTATTTTACAAAGGAAAAGTATATAGAACCAAAAGCTTACCAACAAAAAA
CTAAACAAAACTTCATTAATTTATATTAATAATTAATTTTAAATTTTTTAAATTCA
AAATTTTAAAAATTTAAAATTAATTAAGTAAACCTAATTAAAACCTATAAAAACA
ACATTCCTCTTCTCTCTCACATTAACATACCCACCTCCAACAATCACATACACAAA
CCTCTCTCTCTCTCACCGTCAGGCCCTCTCCGCCTCCTCACCGCGACCCACTCCTC
TTCTATCACCGACCCACTCCTCTTCTATCACCACGACCCACACCTTCCTCTCCTCC
CCTTCCTCTGCCCTCTACAACTTCGTCACCCTCCGCCGCCTTTTCCTCGCCCCTGAC
TTCCACACTTTCCCTTTTGCGTTCAAGGCATGTTCCCTCCTCCCTTCTTCTTCTTCC
ATCTCCATCGCCCTCTCGCTACACTCCCAGGCCTCCAAATTCGGCTTTCTTGCTGA
TCCTTTCTCCCTCAACGCCCTCATATGTGTTTACTCCCTCCATCGCCGCGTCCACG
ATGCCCACAAGCTGTTCAATGAGAATTCTCACAGGGATGTTGTCTCTTATAATGC




CATGGTTCATGGGTTTGTTAAAATTGGTGAGACTACGCGCGCGAGAATTGTTCGA
CGAAATGCCAGAACGAGATTCTGTGTCTTGGGGCACCATGATTGCCGGTTATAGC
AACGGGAAGCTGTGTTATGGGATATTAGGTGCCGTTTTGATGATTAAAGAGACTA
CAAACTACATAATTACAGAAATATAAAAAAAATATTCATTTAATATGAAAAAAA
AAACATCTTAATACTTAACAAAAGAAATATCCAGTTATATTTTAACAAAAATAAT
TAAATATCTATAAAATTTAAAAAAAAATATGAAATTTTTAAAAAAATAGAGACAT
TCACATTTGCAATACAAAAAAATTCAAAAAATATATAAAAGAACATCCATTTAGT
ATGAAAAAGAAACATTATGATACTTAGCAAAAGAAATATCCATATATATTAACTC
GTAGAGATTTTGAATTTACCTAAAAATATTTTGGCTGATTTTTGGCTAATACCCTT
TTGGTTCTCTAGCATTGCTCTATTTTTAAATTCTCAAAAATTTAAATGTTTATGGGT
CAAAAAGGTCAATGACTTATTTATCTTTTTCTCTTTTATTTATTTTTCCATTTTTTTA
GTGACAAATACTAAATGATATATATAATTTTTAATTAATTAAGTTTACCAAATTAA
ATCTAGAAATAATATATAGTGAATATGTATTTACCAATTAATTACATGATAAATT
GATAATTCAGATTCGGTGTAAAATAGCACAATATTGTGACGAAGATGGAACACGT
GTAGTAGTAACAGATTACGGTGAAGGAGACAGAACAGAGTTCATAATGAGCGAA
CATGCATTCTCAAATTTGGCACGTGACTCAGCTGCTTCTGCAAAGTTGATGAAAT
ATGGTGTTGTGGACATTGAATACAAGAGGGTCTCTTGTAAATACTCTAACCGCAA
TGTTCTTGTTAAGATCCATGAAAAGAGCAATAATCCTTATTACTTTGCTATCTTGC
TTCTCAATGTTGGTGGAAAATGTGATGTTGCTGCTGTTCAGTTGTGGCAGGTACAT
GTAAATATATACATATACACATTTATTTAATTTACTAAATAATTTTTATATCAATG
TAAATATTACTTAACGAGGAATATCAGGGGTCAGCAATTTTTGTGTTTTGTAACC
ATCAATTGGTCATTAATAATCTTTTTAATGATGTGAGATTACATCCAATGGTGGGA
GATCACTCACATTTTTTTTATAGTTAAGTGCTAGCCACAAAATATAAAAATTGCTG
GCCCTCTAGACTTTTCATTACTTAATTATTTGACCAGACAAATAGTTTAAGAGAAT
CTCTGAAAATTTAAATTGATGATAGCTATGTATTCACTCTAAAATTCTTATTAATG
TATCAATTTCTAATGTTTAAACTAATAAAGGACTATATATATATATATATTTAATT
GCTTGTCTTCTTGTGTTGCCATTCATTTTCCATTTATTTAATTGCTTGTCTTCTTGTG
TGTTTACATCGATGTAATGTTATCATCAATGTTATTACAGGAAGATTACAAAGAA
TGGAGTCCACTGCGAAGGGTGTATGGAACAGTTTTTGATTATGAGAACCCACCAA
GTGGTAAAATCACCTTAAGGTTCCAAATGGATTGTGGTGAAAGGCTTGTTTGGGT
GCATCCCAAGAAACCTATCCCCAGTGATTGGAATGCTGGGGAAGCATATGACACT
GGCCTTCAGTTCTAACTTTCAAATCAATTAGAGTTGCAGACATGATGACATCTCTA
TTTGCATTGGAATCTTAATATGAGAGTATTAAAATAATATAATATAATATTTATAA
AAAACGGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCACATCAATTATTTAAT
GTAGTAATTATATATTTGTGTATAAATATATGTTATTAAATATATGTTATTAAATT
TATTTTAATAAATAATTTATATTTTAGTATATATTTAATATGAATAATTAATTTGG
TAATTAATGTTTGTATACATATAATCAGGGACGGATTTAGAAATGTTATCATGGG
GCCAATAATATATATAATATAAAAAAATATATGCAAATAAATTATAATGTAAGAT
GCATTACAGAAATATACTGATAGAGATATATATTTAAAGTGCAAAAAAAGTGTAT
TTTTTACTAACGAAGTGGTACACGTCGATTCTTCATATCATAAAATTCATCGATAA
TAG






