IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009775666

Gene Model: XP_009775666.1
Description: NsEXPB-10
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq,
Specific hits

Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansing 41-164 1.91e-66
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Plil from Lolium perenne 172-248 2.87e-26

SEQUENCES
Peptide
>NsEXPB-10

METHCPNFSFTSFYSVVSGVVFFWAVIASAGPLRRVEDTHWYPATATWYGSPEGDGS
TGGACGYGNMVDVRPFRARVGAVSPILFKNGEGCGACYKVKCLDRSVCSRRAATVI
ITDECPGGYCSGGRVHFDLSGAAFGHMAVSGYGGSLRDRGVISVIYRRTPCKYPGKN
IAFHVNEGSTPYWLSLLVEFEDGDGDVGSMHIREAKSNVWLEMTHIWGANWCIIGGP
LQGPFSVKLTTLSTGKALSARDVIPGNWSPKATYTSRLNFF

CDS (coding sequence)
>NsEXPB-10

CACTCTCCACTCCCCAAAGCAACATACACTACACACCTCAGTCCTAAAGTCACTA
ACACTGTAACCAGAGTCTAAGAATACTGTCGGCAGTGACAAACAACTTCCTCTAT
TTCTTGCTTTTTTTTTTCTTGTTTACACACTAACCTCGGTTTCTCCGCCTAGCCGGA
AACTGAGGTGGTTATAATTGTAGTGCTGACCCACATTTCACTTACTTACATTATGG
AAACTCACTGCCCAAATTTTAGTTTCACTAGTTTTTACTCTGTGGTTTCTGGGGTT
GTGTTTTTTTGGGCAGTCATTGCTTCTGCTGGCCCTCTCCGACGTGTTGAAGACAC
ACATTGGTACCCTGCTACGGCCACTTGGTACGGCAGCCCCGAAGGCGACGGCAGT
ACCGGTGGGGCATGTGGGTACGGAAATATGGTGGATGTGAGGCCGTTCAGGGCA
AGAGTAGGGGCAGTGAGTCCAATTTTGTTCAAAAATGGTGAAGGATGTGGGGCC
TGCTATAAAGTTAAGTGTTTGGACCGTTCCGTTTGTTCAAGAAGAGCTGCGACGG
TGATTATTACCGACGAATGTCCAGGTGGGTACTGTTCCGGCGGCAGAGTTCACTT
CGACCTTAGTGGCGCCGCCTTTGGCCACATGGCTGTTTCCGGTTACGGCGGTAGC
CTCCGTGACCGTGGTGTTATCTCCGTCATTTACCGCCGAACTCCATGTAAGTACCC
TGGAAAGAACATAGCCTTCCATGTAAATGAAGGGTCAACACCTTACTGGCTTTCT
CTTCTTGTTGAATTTGAGGATGGAGATGGTGATGTTGGATCCATGCATATTAGAG
AGGCGAAGTCGAATGTATGGTTAGAGATGACACATATATGGGGAGCAAATTGGT
GCATAATTGGAGGACCATTGCAAGGACCTTTTTCAGTGAAGTTAACAACACTGTC
AACTGGAAAAGCCCTCTCAGCTAGAGATGTTATTCCAGGCAATTGGTCTCCTAAA
GCCACTTACACCTCTCGTCTTAACTTCTTCTAATTGGCTCCCAATTACTGAAAAAT
TAAGATACCAGTCCCTCAATTAGCTCTTTGTGTCTTTTTTTAAAGGAAAAGTAGCC
GTTTGGATCAGCATATAAAAGTATCCAAGGCTCTTTCCTTTTTTTTTTTCCTACTTT
TGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTGTGTAACTGCTAGTAGCCCTCTCCAAAGGAGA




GTGAGCGCCTTGCCTTGTGGTTTTTCTTGTAATAATAATAATTGTGTGGTGATACG
TTAATTTGTTGGGTTGTAGGTTAAGTTTAGTGGGGTCATTTTCTGTGGGTTTTAAC
TGAGGATAGGACCAAATGAATGCACATGTAATGTAATGTTGCTTGATATGGAAAC
ATGAATGAATGATGTGGGGACCTTTCTGCTCTTTTGGTAGTTTGGTTCTGTTTCCT
ACTA

Nucleotide
>NSEXPB-10

ATATATTATATTCAGTACTATTCTTATATCTGTCTCTGTCTTGGTATAGTCCTCTCT
TGGTAAATCCAGGCCCATTTCCTCCAGTCCAGTTGTTTTGATTTAACAAGGAATTA
ACTCTTCGGTAAAATTCTGGAAGAAGATGGTCAGCAAAAGCTGCCAAAACCCTTC
ACACCTAAGCTACGACTGCACATATTGAGAGGAAAACGAAAGACCCAAAAATCA
GCTCAAAACCCAATAACCAAACAAGATTAACGGCAGAATGATCTATTCTTATTTT
TTTTCTTAAATGCCCATTATACCCTCGAGCACTGACAGTTGATTCTAAAAAGACA
AGTCGAAGCTTGCTGATTTAACGCCTTAACCGTCGGTGGGCCACTCTAATTAAAG
TAGTGGCACTATCGTTAATAAAATAACCAACAATGGGTCACATTGACATAAAAAA
GTTACTTACATTAACGTAACCTTTTGGTATTTTTCCCACCTTATAAAAATAATAAC
AACACTCTCCACTCCCCAAAGCAACATACACTACACACCTCAGTCCTAAAGTCAC
TAACACTGTAACCAGAGTCTAAGAATACTGTCGGCAGTGACAAACAACTTCCTCT
ATTTCTTGCTTTTTTTTTTCTTGTTTACACACTAACCTCGGTTTCTCCGCCTAGCCG
GAAACTGAGGTGGTTATAATTGTAGTGCTGACCCACATTTCACTTACTTACATTAT
GGAAACTCACTGCCCAAATTTTAGTTTCACTAGTTTTTACTCTGTGGTTTCTGGGG
TTGTGTTTTTTTGGGCAGTCATTGCTTCTGCTGGCCCTCTCCGACGTGTTGAAGAC
ACACATTGGTACCCTGCTACGGCCACTTGGTACGGCAGCCCCGAAGGCGACGGCA
GTACCGGTAAATTTATTATGGTTAAATGATACTATGTGTTTTTCATTTTAAATCCT
AAGTGTTAAGGTTATGTTGTTTAATTTGATATAAGGGGTCGTTTGGCATGAGGTAT
AAGAAGGTATAATGGTGGTATAAAAATTTAATACCATCTTAATATTATGTTTGGT
TAGCAAATCAGGTACTAAGTTATCCTTAATTTTAACACTGGGATAACTCATACTTA
AAGAAGGTGGGGTAATTAGCACCGGTATAATTTATATCTTCTTCTTAGAAATTAT
GTCATTGTCATTCTTAATACAGCATATCAAACAATGAATAAACAACAATCCCAGC
ATAACTTATCCCAATATAACTTATACCGACATAACTTATCCCAATATAACTTATAC
CGACATAACTTATACCGGTATAAATCGTAATCCCCTAAATTTACTGAAAGACTCG
TTACTCTTTATAAATGAATGAATGGAGTATTTTTCAAAGAAATTGAGTCAAAGTT
ATCAATTTTCTTTTAGTAAGCTAATTTTAAAAAGAATAAGTCTGGTGCACTAAGTT
TCCGCCATGCACCGGTGAGGACCGGATCACAAGGGTCTATTGTACACAGCCTTAT
CCTGTATTTGGGCAAGAGACTGTTTTCAAAGCTCGAACTCACCTTCTGGTTACACG
ACAACAATTTTACTAGTTACGCGAATGCTCCCTCCTTTTTGTAAGCTAATTAATTT
GATTTTTAATGGTGGAATTTTTTGGTCAGGTGGGGCATGTGGGTACGGAAATATG
GTGGATGTGAGGCCGTTCAGGGCAAGAGTAGGGGCAGTGAGTCCAATTTTGTTCA
AAAATGGTGAAGGATGTGGGGCCTGCTATAAAGTTAAGTGTTTGGACCGTTCCGT
TTGTTCAAGAAGAGCTGCGACGGTGATTATTACCGACGAATGTCCAGGTGGGTAC
TGTTCCGGCGGCAGAGTTCACTTCGACCTTAGTGGCGCCGCCTTTGGCCACATGG
CTGTTTCCGGTTACGGCGGTAGCCTCCGTGACCGTGGTGTTATCTCCGTCATTTAC
CGCCGGTAAGGAACTTTTGTCATTTTTTATTCTTGTTATAACGGTCTTGTTTTTTTT
TCCTTTCTGTTTTGTCAATTAGTGTTTAATGGTTTGTTAATTAATGTACCATATGTC
ATAAAGTTTTTGACAAGGCAGAGTAGTACTATTTTTGTTGACAATGACACCCCTG




ACTTAAGTGACTGTGTTGGGGTTATTTCTAAATATTTTTGGTCATTTTTTATTTGCT
GTGATATATTTTAGTATTGATTAAATGCTGCTTAGTTATTTGCGCATATTCACACA
CGAAAAAGTGAATTATATTCTGTTTTTTTTGTGTATAGTTTCTGTATGTTTTATATC
CTTTTTGGTCAAAAACTTCACTGCTACTTCCTTGGTTTGCATGAATTGGAGTCTGA
CTGCTGACCTACTTTTCCTCTGACCATATTTATTTCACCATTTTTGTGGTTAACTTT
CAAGAGATTTTTATTATTATCTTCTCTTTGGAGGACTAATATTATTCTCTTTTCCTC
ACAGTAATTTATTAAGTAGTAACTTTTACATTTTAGACAGATGATGGGCACTAAT
ATTCTTTAATTTGTGGTTGTAGAACTCCATGTAAGTACCCTGGAAAGAACATAGC
CTTCCATGTAAATGAAGGGTCAACACCTTACTGGCTTTCTCTTCTTGTTGAATTTG
AGGATGGAGATGGTGATGTTGGATCCATGCATATTAGAGAGGTACATGTCTTATG
TCTCCGCTTATATTTATATACACTCGGAGACAAGCCAGAATTTAAAATTTATGGAT
TCAAATTCGAAATTGCACCACTTCACTGGGTTCAAAATATACTTTTTGCACTTAGT
CGGATTATTAATACATATACAGGTCCAGGATTATTAATACATATACACCCCAAGG
CAAAACTATATATTAGTTCAAATGAATCCATAACTTCTTACTGGGCTTCGCCCAAT
ATACAAAGTATTTACACTACAAAATAACAATTTGTGTATAGCTTAAGCTCTTTATT
TAATTGGTCAAACTGAAGATTGAAAGCTTCCTAGTCAAAAGAAGCTTTCGAGTAC
TAGTATAAAGGATGAGGAAACATGTTATGGTCTATACTTTCACGGTTATCAAAAA
GAACCTTTAAAAAAAATTTAAGCTCTGCTTTAGAAGACTCTTTACAATTTACAAG
AAATCTGAAATATATTAGACAAATCCGAATATTTAGTAGCTTTAAGAGAACTTTA
AGAATCACGTGATACCAGACAAAGCAAAAAATCTTTGTTTGACATATGAAAGATT
CATTTGGCCTACATTGATACTCTCTCTGCCACAATCACACCATTGTTTTACCAACA
ATATAGATAGCGTTTCTCCTTTTTGTGTATGAATATGAAAAGTTCCTCTCCATCTT
GACTTGTTTGTCCAAAGTATTATGCACTTCAATCACTTTCCACATGCTTTTCTTTTT
ATCACTGTTTTACAATAGTGTTGCCTCCTTTTCATGCCGAGGGTCTTTCGGAAACC
TCTCCACTCTTTGGGGCAGGATAAGGTCTGTGCACACACTACCCTCCTCAGACCC
CACACGTGGGATTATACTGGGTTGTTGTTGTTGTACTGTTTTACAATAGTGCAAAA
GTGTTCAATACATACAAAAGTTACCTCCTTTTTTCAACCAACCAACAACAAACCC
AGTATAATCCCGTAGGTGGGGTTTGGGGAGGGTAATCTGTACACAGACCTTACCC
CAACTTTGTGAAGGTAGAGAGTTTATTTCTGATAAACCCTCGGCCCTCTTTTCAAC
CAAATACAATTAAAAATGTCTTCTTCCCTCATTTTTTTATGAAGGGTAGATTCTTT
TTCCTTTATCATCAGACAGACAAGAATTTTGAATTTTTTTTAAAAAGACTCTAAAA
TTTGCTAATTTTTCAGGCGAAGTCGAATGTATGGTTAGAGATGACACATATATGG
GGAGCAAATTGGTGCATAATTGGAGGACCATTGCAAGGACCTTTTTCAGTGAAGT
TAACAACACTGTCAACTGGAAAAGCCCTCTCAGCTAGAGATGTTATTCCAGGCAA
TTGGTCTCCTAAAGCCACTTACACCTCTCGTCTTAACTTCTTCTAATTGGCTCCCA
ATTACTGAAAAATTAAGATACCAGTCCCTCAATTAGCTCTTTGTGTCTTTTTTTAA
AGGAAAAGTAGCCGTTTGGATCAGCATATAAAAGTATCCAAGGCTCTTTCCTTTT
TTTTTTTCCTACTTTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTGTGTAACTGCTAGTAGCC
CTCTCCAAAGGAGAGTGAGCGCCTTGCCTTGTGGTTTTTCTTGTAATAATAATAAT
TGTGTGGTGATACGTTAATTTGTTGGGTTGTAGGTTAAGTTTAGTGGGGTCATTTT
CTGTGGGTTTTAACTGAGGATAGGACCAAATGAATGCACATGTAATGTAATGTTG
CTTGATATGGAAACATGAATGAATGATGTGGGGACCTTTCTGCTCTTTTGGTAGTT
TGGTTCTGTTTCCTACTATATTTAATATCTTGTCACTGTTCAATACTTACAACTGAA
CTCAGAACATCCTATGGTTGCAACATAAGAAATTGATCAACTCATCAACGGTTGC
TCAGATCCTAATCACATACAGATTTACTATGACAAATAAACAGAAACGAATTCAG
AATCTTTGAACTGACGATTATCATTTCACCTACTACCAAACTCTACTTCATCTAAC
ACTGTCGGTATTACTTTGAAGTCGTTTTTTTCATAGCGGGGTTTGGGAAAAAGCG




GGACTACAAAGGTCTATTGTACGTAAACTTACCCTGCATTTTGGTAAGAGACTAT
TTTTAGGACTTGAATCCATGACCTCCTGATCATATGACAACAACTTTACCATTTTT
TTTCCTAGCCATGAGACAAAATGGAACACAGCGAAAGATCAGCACCACCTTATTG
AAAGATGATATAAGATCGAGGGACCAGGTACTTACTCATATTCAGTGTTATACCA

AATCAAACAATTTAACTAT



