IDENTIFICATION

Species: Helianthus annuus

Locus: HanXRQChr17g0543761

Gene Model: HanXRQChr17g0543761
Description: HanEXLA-01

Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Hannuus_rl 2
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05101

EXTERNAL RESOURCES
https://www.heliagene.org/
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DOMAIN ARCHITECTURE
Quersy seq. wﬂ-ﬂw

Superfanilie PLNE3023

Name Accesslon Description Interval E-value
|+] PLN03023 super family cl3362 Expansin-iike B1; Provisional 32-245 4.142-59

SEQUENCES
Peptide
>HanEXLA-01

MAIFLYFLFTLSITASASACDRCLHQSKAVLFTNASALSYGACGYGSFAPSFYNGHLA
AAVPSIFKSGSGCGACFQVRCMDSKLCSKSGTQVIVTDLNNDTKTELVLSSRALMAM
ANKGMEQKILKLASANVEYKRVPCDYKGKNLGVRVEESSNKSHYLAIKFLYQGGQT
EIVAVDIARVGSTNWSFLTRKSGAIWETSRVPVGAMQFRLVVTSGYDRKRIWAKSVL
PANWNVGVVYDSGVQIDDVAEEGCGSCD*

CDS (coding sequence)
>HanEXLA-01

ATGGCAATCTTCCTCTACTTTCTCTTTACTCTTTCAATAACTGCATCTGCAAGTGCT
TGTGATAGATGTCTGCATCAATCTAAAGCTGTTCTCTTCACCAATGCTTCTGCTCT
TTCATATGGAGCATGTGGGTATGGTTCATTTGCTCCAAGCTTCTACAATGGCCATC
TTGCTGCTGCTGTTCCTAGCATCTTCAAATCTGGGTCGGGTTGTGGAGCTTGTTTC
CAGGTGAGATGCATGGATAGTAAGCTGTGTTCCAAGTCTGGAACTCAGGTTATAG
TGACGGATTTGAATAACGACACAAAGACAGAATTAGTGTTGAGTAGTAGAGCTTT
AATGGCGATGGCCAACAAGGGTATGGAGCAGAAGATATTAAAACTTGCTTCTGC
CAACGTAGAATATAAAAGAGTACCTTGTGATTACAAAGGCAAAAACCTGGGTGT
GAGGGTGGAAGAATCAAGCAACAAGTCACATTATCTTGCCATCAAGTTCTTGTAT
CAGGGTGGCCAGACCGAGATTGTGGCCGTTGATATCGCCCGGGTTGGTTCGACAA
ATTGGAGTTTCTTGACGAGAAAGTCGGGTGCTATATGGGAAACAAGTCGAGTTCC
GGTTGGGGCAATGCAATTTCGGTTGGTGGTAACATCCGGATATGATCGAAAGAGG
ATCTGGGCCAAGAGTGTCCTCCCGGCTAATTGGAATGTTGGAGTGGTGTATGACT
CCGGTGTACAAATTGATGACGTTGCTGAAGAAGGTTGTGGTAGTTGTGATTAG

Nucleotide
>HanEXLA-01

TATATAGACACATGTAGTGATCAGTCTTAAAAACGCAACAAAAACAATGGCAAT
CTTCCTCTACTTTCTCTTTACTCTTTCAATAACTGCATCTGCAAGTGCTTGTGATAG
ATGTCTGCATCAATCTAAAGCTGTTCTCTTCACCAATGCTTCTGCTCTTTCATGTA
CCATTTTCATATTTCAAAATTTCAGCCTTTTTTTAGTTTTTGAAAAAATCATTTTTG
ACATTGACCATCATAATATTTCTTGGATTAATTTAGTGGGTCATAATTATTTTTGA
AAAATAATGTAGATGGAGCATGTGGGTATGGTTCATTTGCTCCAAGCTTCTACAA




TGGCCATCTTGCTGCTGCTGTTCCTAGCATCTTCAAATCTGGGTCGGGTTGTGGAG
CTTGTTTCCAGGTATGTATTTACAGATTTGACCTTGTTTGAGTTAGGATCATATAC
TATGTCTCTTAAAAATAAGAAGTTGCGAGAAGGGTATCAAACAAACTCTGATTGA
CCTTATTTAAGCGCCATCGGAACCGTCTCTTCGAACTCTACGATGTGAGAATTTAG
GTTTTTGGTTTTAGATGTTTAGCTTGTAGATTTTAGACTTTTTGTTTACGTCACTGT
GTCTTTTTATTTAGAGTTAATTACTGTCTTCGTCCTTGTGGTTTGTTAAAAATTACT
ATTTCAGTCTATTAGTTTAAAAATTGAGATTTCAGTCCCTGTGGTTTCACTTTTGT
AACCATTTCAGTCCCTGTGTTTTCACTTTCATAACCAATTCAATCCATTATTCTGTT
AAGTACAGGGACTGAAATGATTACGAGGTGGACTGAAATGGTTACGAAAGTGAA
ACCACAGGGACTGAAATCGCAATTTTTAAACTAATGGATTGAAATAGTGATTTTT
GACAACACACAGGGACGAAAATAATAATTAACTCTTTTTATTTATTATTGTGTCTT
TTCTATATTTGCGTCATTGTGTCATTTTTGTGACTCATTGTGTCTTTTTTCTTCGAC
ATTGTGTTATATTATTCGGCATTGTGTTATATTTTGCGATTCATTATGTCTTTAGAA
GATTGAGTTAATTTTAAAATATTATTGAGTTTTAAACTTTATTGATCTTTATCTAA
ATTTAAATATATAAAAGTTTTAAAACTTTGGTCCTGATGAGATGATCTTGCAGGT
GAGATGCATGGATAGTAAGCTGTGTTCCAAGTCTGGAACTCAGGTTATAGTGACG
GATTTGAATAACGACACAAAGACAGAATTAGTGTTGAGTAGTAGAGCTTTAATGG
CGATGGCCAACAAGGGTATGGAGCAGAAGATATTAAAACTTGCTTCTGCCAACGT
AGAATATAAAAGGTACTAGATTCCTTTAACCATGGTTAGTATTTTTTTTTTTTGAA
CGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATACTTTCGACCCAACACAAGCTAAG
ATGGTTCTTTTATTAACTGACCCAACACTTTCGACCGACATGAGTCGGTCCTTTTT
GTCCACTCCACGTAGGTTTCAAAGTATGATTAACTATGTAATGCACGTACAAAGA
GTAAAAGCACAAGCTAAGATGGTTCGTGAACTAGACAGCTAATATAATACTAGA
CTTGACTATAATAATATTTTTAGAGTTCATCTCACGTAAGTTTCAAGTTTGTTTGA
CTCGATTGTACCAAAGGAAATGATAGAGCATATTATAAAAGAATATAAAACTAA
GTTAAGAGTAATTTAATATAGACTAAAATTATTATTTTATAGTAGCCATTTAACTA
TCAATAATTAGTATCATTGTATCAAAGGTTATTTGGTCCAGTGGTAGCCTCACGG
AGTCATGGTTTTTCTTATGGGGAAGTCGTGAGTTGTAGTCTCATTTAAAGTAATTT
AATTTGCTTCGGATAGAGTCCGTGGGTTTTCTTAGTTGTGGGCATAGTTTTAAAAT
CTGGTTTAAATTGGCTGGTTAAAGCGGATGCCGGAAGCTTGGCCTGCACGAATCA
TACCAGTAAATTGAGGGAACAAAGAAGTTGTACCGCTGGTAAATTGGGTTATACC
GGTAAATCGGTACCAGGTCAAAGGTTAAAATTTGGACTTTTAATCTTTTATGCGC
AAAAAAGTGAGATTTAGTGATTTACCCTCTTAGTAAAACATAACGCCCAAAAAGA
TTACAATAGTGAATTTTTGGATTTTTTTTTTATTATGGATCAACTTTTGGAATATTT
TTATTATGGAATGATATAGTTTTGGATTATTTTTTTAGTTGAAATTGTATTTTATAG
ATTTATAAGGTTAATTAGTCAATCCGGTTGAACCGTCTGGTACAACCCGGTTCAA
CCGGTTGACAATTTATGAGCCTAACCTGGTGCGATTTAAAAACTGTTTTTAAAAC
ATTAGTTGTGTGTTTCCTTCTAGGCGGGTGGGCCGGGTCACCACATTCTGTTCTTT
GAACTGAAGGTTGATTCATTTTCCAGGGTGATCCCGTGTGTTCGGCCTCTTTGCAG
TTCAATTAAAAAATATAAATAATTAGCTATTTTGCAGTTTATTTATAAATAGTATA
TTTATAACCATAAATAAATAATGAAGAAAACGAACAAGTTGATGTATATAAATA
AAATAACTTACCATAAATGATCTTGAAGTTCATTTTTTTTAGATCATATTATTAAG
CATGGAACTTGAAGTTCAATTTTTTAGATCATATTATTAGGCATGGAAAAAAGTA
TGCTTGAAAGATACTTTTTTATAATTCCCTAAATAGAGAAATGAAAATGGTCGGC
TTCAATCTATAAAGTCCAATAGATGTTACTGCTGGTAGTGGTGGTGGGCTCCATT
AATGGGCCTAAGAGAATCGTAAGCAACACTAGGTTTTCAAATTTCATTAGAAGTA
GAGGTGACAAAACCGGTTTTTGGGCCGGTTCAGATTGAGTCAAGGAAAGTCAAA




ACCGGATTGTTCCAAACCGGTTCGATTTGGAAACCGGTTTTAGTGTACAGTTTCA
AAACCGTATTCAAAGTTTATAAAAACCGATTTAATTTGGAAACCGGTTTTAGTGT
ATTAGTTAACTAGCCAGTATCAAAACCGTATTCAAAGTTTCTAAACTCAAACCGA
TTTAAAACTGTATATATTAAACCTGAAAGAAATTACATCGAAATAGAAGGTAAAA
GGGCAACAAGCTGCCCCGCTACCCCTTTGATGTATATATGTATAGAGGAAGGTTC
ATTGGGGAACACTAAAAAAATGGGGAACAGCGGGGAACCGACTCAAACGAACTC
CGATTGGACTCATTCCAGCGGCGTTAGAACCGGCTCGTCGAACCCTAAGTAAGAT
CTCTTAACCCTAAACCCTAAATCCTAACTCCTAAACTCTAAACCCTAAAGCTAAA
AAATAAGGCTAAAACCTAAGCTAAACCGTAAAATCTAAACTATAAACCCTAAAA
GTTAAGCCCTAAAGGCTAAACCTAAAGCTAAACCCTAAAGCTAAACCCTAAACCC
TAAAGCTAAACCCTAAAAGCCAAACCCTAATATATTTAGGGTTTAAGGGTTATGA
TTTAGGGTTAAAAGATCCTAGTTAGGGTTCGACGAGACGGTTCCAACGCCGCTGG
AATGAGTCCAATCGGAGTTCGTTTGAGTCGGTTCCCCACTGTTCCCTACTTTTTTA
GTGTTCCCCAATAAACCTCACACTATATGTATATATACTAGTATATAGTTTTAAAC
ATTTCGAAACTCAAAAGTATATAGTAATGATGCAATATTGAGTATAGAATAATGA
ATGTATATGTGTAGAGTACCTTGTGATTACAAAGGCAAAAACCTGGGTGTGAGGG
TGGAAGAATCAAGCAACAAGTCACATTATCTTGCCATCAAGTTCTTGTATCAGGG
TGGCCAGACCGAGATTGTGGCCGTTGATATCGCCCGGGTAAAAATCTATGTTGTT
ATTTTTAAATATAATACGACGACACATGTACAGTACTCATCGAACGAAACGTTTA
ACAAACTTATTTGTTTTTAATATAGGTTGGTTCGACAAATTGGAGTTTCTTGACGA
GAAAGTCGGGTGCTATATGGGAAACAAGTCGAGTTCCGGTTGGGGCAATGCAAT
TTCGGTTGGTGGTAACATCCGGATATGATCGAAAGAGGATCTGGGCCAAGAGTGT
CCTCCCGGCTAATTGGAATGTTGGAGTGGTGTATGACTCCGGTGTACAAATTGAT
GACGTTGCTGAAGAAGGTTGTGGTAGTTGTGATTAGATTTAGTGAGTATGATGAT
GATGACTATTCTCGTTTAGGATAGTCATGTTTGGTGTGAATCAGGTTTTGTATCAT
TCTCGTTACAGAAAATAAGAATTCAAAGTAGAATGTTTTATTCAATTCTATGATA
ATGATAATTAATTTTGAAGACAAAAGGTGTGAAAGAA





