
IDENTIFICATION 

Species: Helianthus annuus 

Locus: HanXRQChr11g0325311 

Gene Model: HanXRQChr11g0325311 

Description: HanEXPA-18 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Hannuus_r1_2  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05101  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.heliagene.org/  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>HanEXPA-18 

MAVVSTIVFIIFSMFAVTFARIPGNFAGGPWEGAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCADDPRWCHPGSPSIIITATNFCPPNYAL

PSDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCRKSGGIRFTINGFRYF

NLMLISNVAGAGDIQKVWIKGTKTNWMSMSRNWGQNWQSNAVLIGQALSFRVTTS

DRRTSTSWNIAPAHWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>HanEXPA-18 

ATGGCTGTTGTCTCCACCATTGTCTTCATCATCTTCTCAATGTTCGCGGTCACGTTC

GCCAGAATCCCCGGCAACTTCGCCGGTGGCCCATGGGAAGGTGCCCATGCAACCT

TCTACGGCGGAAGCGATGCCTCCGGTACAATGGGTGGGGCTTGTGGGTATGGAA

ACCTGTACAGCCAAGGCTACGGAGTGAACACTGCGGCGCTAAGCACCGCATTGTT

CAACAACGGGCTTAGCTGCGGAGCATGCTTTGAAATAAAGTGCGCGGACGACCC

GCGATGGTGTCACCCGGGTAGCCCGTCTATTATTATCACCGCCACCAACTTCTGCC

CGCCAAATTACGCGCTCCCTAGCGACAATGGCGGGTGGTGCAACCCGCCTCGCAC

GCATTTTGACCTTGCCATGCCTATGTTTCTTAAGATTGCTGAGTACCGAGCCGGCA

TTGTTCCGGTCTCATACCGCAGGGTACCATGTAGGAAATCCGGCGGGATTAGGTT

TACGATCAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTAATGTTGATCAGTAACGTTGCTGGTG

CAGGCGATATCCAAAAGGTGTGGATCAAAGGCACGAAAACCAATTGGATGAGCA

TGAGTCGTAACTGGGGACAAAACTGGCAATCTAACGCAGTTCTCATTGGTCAGGC

ACTCTCTTTCAGAGTCACCACTAGTGATCGACGCACGTCCACCTCGTGGAACATA

GCGCCGGCTCATTGGCAATTTGGCCAGACCTTCACTGGGAAGAATTTCCGAGTCT

AA 

Nucleotide 

>HanEXPA-18 

AACCCCCATTAACCCACCATCACACTCTCTTGTTACATTTCCCTAAAAATGGCTGT

TGTCTCCACCATTGTCTTCATCATCTTCTCAATGTTCGCGGTCACGTTCGCCAGAA

TCCCCGGCAACTTCGCCGGTGGCCCATGGGAAGGTGCCCATGCAACCTTCTACGG

CGGAAGCGATGCCTCCGGTACAATGGGTACGTACGTCACAACTTCATGTGCATTT

TGTTTTTATAATTGTGTTACATTACAACTAGTTGATACAAAAACCTTTATGTTCTC



ATAACGTTTATGATTTTTTGTGGGATTAATTTAATTTTGTATTATAGGTGGGGCTT

GTGGGTATGGAAACCTGTACAGCCAAGGCTACGGAGTGAACACTGCGGCGCTAA

GCACCGCATTGTTCAACAACGGGCTTAGCTGCGGAGCATGCTTTGAAATAAAGTG

CGCGGACGACCCGCGATGGTGTCACCCGGGTAGCCCGTCTATTATTATCACCGCC

ACCAACTTCTGCCCGCCAAATTACGCGCTCCCTAGCGACAATGGCGGGTGGTGCA

ACCCGCCTCGCACGCATTTTGACCTTGCCATGCCTATGTTTCTTAAGATTGCTGAG

TACCGAGCCGGCATTGTTCCGGTCTCATACCGCAGGTATGCTCCTTTTTGGGGAA

ATTGATTGAAATTTTGTTATGTACAAGTTATGTTTTAATTAGAACATTATTTTAAC

TTCGTACGATTATTACTGAAATACCTGGGAATACTTTCTGTTTGTCTCTAAAATTG

TCGGAACGAGTCACGTTTCATTTGAGCTCGAGTTCAGCTTGTTTAACTTCTAGGAG

TATGAATTCTGTTTGTTTTAAGCTTTGTTTCTAAAGTCAATAAGTATTTTTTCAAAC

TCGAGTTTGACTCGTTTATTATGTATTTATTTTTTGGTTAATGCATTTGTAATTATT

TTTATATATAGATTTATAATTACATTGTTATATAATATATTATTTACTTATTTTATC

ATAAATATATACATATTTATTATTACTATAGTGTTATGATCAAATACAAACAATTT

TTAGCGTGTGAAACTGTGAATGATATAAATAATTAGAGTAATTATGTTTGAATTA

AAGTAATTTTTGTCACGCTACAAATTTGAATTAGCGTAATAACAGTTACATAAGT

TTATTTTTTAGTAGCGCAATAATAAATAACATGTTGGTTTCGCTTAGCGAGCTTAA

TTAAACTTCTATAAGTGAAGTTTTGACTCGTTTATTAAAAATGTTATTTTTAAATT

CAAATTATTCTAAATTTTCTAAAATTTGCTCGATTCGGAAGTTTTGCTTAGCTAAT

TTTAATCGGTTCACAACCTGACTCGTTTACACTTTTCGATGAATTTTTCTATATTTG

GAAAAAGGAGTCAAATGACATTATTAGATCATGTGTAGTGGGGCATTATGGGGC

ATTATAGGGCAAAAAAACGCCCCCTTCACCATTACATAGGGCATTATAGGGCATT

ATAGGGGAAAAAATGGTTTGGCGTTTAAATGAAAACGCCTAATATCAATTGTGGA

AGGTTTGAATGGGTTTGACTAGCCAATGAGAAAATACTATGTTTTTTTTTTTTTTT

TTGTTTAATGATTGGTAGGGGCATTATAGGGCATTATGCCCACTACACCACTTTTG

CTATAATGCCCAAGTGTGACTGGGATGGCACATGTCAGATAATGCCCCATAATAG

GGGCATTATAAATTGTTACCACTACACATGGTCTTACAACTGTAACAAGCTAGGC

CCTTCATTTCACAACTTGCTGTCTTGATCCCTATATTTTTATGGCCATACATAAAT

AAAAATAAAAGAGTTAACTGTCATTTTCGTCCCTGTGGTTTGGTCACTTTGGCCAT

TTCAGTCCATTTTTCAAAAATGCGCCATTTTCCTCCCCGACGTTCTGGAAAGGTAT

CATTTCAGTCCAAAAATCATAACCCAGTTAAGTCGGTTTGTAAATAAGGACTGAT

TGTGTAAATTTGTAATATAAAGGACCATTTAAGTAAATATTAAACACCACCACCA

CTAGCCCTGCCACCACCACCACTCCGCTGCCACCACCACCACCACCACCGCCACC

ACCGCCACCACAGCCCTGCCACCACCACCACTCCGTTGCCACCACCACCACCGCC

ACCGCCACCACAGCCCTGCCACCACCACCACTCCGCTGCCACCACCACCACTGCC

ATCACCACCACCACACACTCTCTCTCTCTATGCTCTGCAATCACCACCACCATCAC

CTTTACCTCTCTACTCCGGTGACCGGAGTAAATCCGACCATCTTTCCGACACCCCA

CACCCCCACGTGTTAATCTTCTGTTTCTGTCGATCTGGGTCGAATTGAACGGATAT

CTGAAGTTCCTTAGATCCCACAAACATTTTACACCCCTCACAATGCTCAAACACA

TCGATTTTAGCCGGAACCGAACCTGCAACTTCGCCGGAATCTTCACAGTGGCCGG

AATCAGTCAACACGTCGTTCCAGCCGTTAACGGTTCGTTTTTCTTGTTCCGGTTCA

TTCGTTTATACTTGTACAATGTTTGCACCAGGTTAATTGGAATATAACCTGATTTT

GGTCGTTAATTTGAGCCGTTGACTTTCCTGTTTGACCTTCTGTTGACCGCTTTGGG

GGAGATGACACTGTTGACATCTGTGAGAGTGGTGGTGGCAGGGCTGTTGTGGTGC

GGTGATGAACGATGAACGAGAATGTGCGGTGGCGGCGACAAACATCACGTTTGC

TTCAAATAGAAGCCTCCGGATATTACCCCGCCGAGATACGCTCTGTTTCAAGCTTT

GTTCGATCCACTCAGACGACGACAAATTCATCATCATCATCATCGCCTCTATTAAT



ATTTGAAGGAAACAACAGTAACAGCAGCAACAACATTATCAGCAACAACATTAT

CATCAACAAAATTGGTGGTGGCGGTGGCAGCGGAGTGGTGGTGGTGGCGGTGGT

GGTGGCAGTGGTGGTGGTGGTGGTGGCAGCGGAGTGGTGGTGGTGGCGGCGGTG

GTGGTGGTGGTGGCAGCGGAGTGGTGGTGATGGCAGGGCTAGTGGTGGTGGTGT

TACAAATTTACACAATCAGTCCTTTATGTTACAAATTTACACAACCAGTCCTTATT

TACTAACCGACTTAACTGGGATATTATTTTTGGACTGAAATGGCACCTTTCCAGA

ACGTCGGGGAGGAAAATGGCGCATTTTTAAAAAATGGACTGAAATGGCCAAAGT

GACCAAACCACAGGGACGAAAATGGCAGTTAACTCAAAATAAAAATATGTGGTT

TAAATCTAACGGATGATATTCTGCCAAAAGTACAACAAGAGATGCATAGGGTAC

AAGTTAGAGATGCACATTAAAAGTAAGACGGGTATACAGCTGGATTTTGAACCAT

TTTTAAGGGTGTATTTATTTCACATGGGTAAAGTTATAATGTTTTAAAAGATTGGT

GTTATTAAATGAAAGTAGAAAGTTCAATGTGTACGGCGTCGTTTGGTAGACTCCA

TGTGGGATGCTAGCCATGTGATCTTTGATTCTTTGTTAGGTCTTAGGTCCCATCAT

ATTTACCGTAGATATATACAAGCGCGTGATTATGAAAATATGTTCACCGTTGGAT

TGTATTTGATTGATGAAATCACAGCCGTTGGTTTCACCTGTCTGGTAGGGACCATG

GTCAACTGTTTTGAATTCCACAAAGTAATGTTTTTTTTTTTACTTTTCTTATATTTG

GTTAGAGTAAATTGTTAAAATCGTTCTTAAGGTCTAGCCCGTCCTGAGGTCACAT

ATTTGTTAGTTTCATTTAAAATTATTTTCTTTTAGCCAAAAAACCTTTCATCTTTGG

CATTTTTTACCATTTTAATCTAAACCACAGTTCTCATTGAGTAAATTAATTAAATA

AAAGAAATTAAAAAGAGTTTGAGTAAATTGCCAAAATCATCCTTGAGGTTTTATA

TTTCCCAGATAGTAGTTTGGATGAAAATGACAAAAAATAACAAAGGTGAATGGC

TGTTTGACTAAAAAAATTCATTTTGGATGAAACTGACAAACAGACCTAAATCTTA

GGGACGATTTTAGCAATTTTAAGTAATGTTTTTTTTTTTTTTACATTTCTTATATTT

GTTATTTTATAATAACTTTTCTAATAATAATTAACATAATTGTTTTGATGCAGGGT

ACCATGTAGGAAATCCGGCGGGATTAGGTTTACGATCAACGGTTTCCGTTACTTC

AACTTAATGTTGATCAGTAACGTTGCTGGTGCAGGCGATATCCAAAAGGTGTGGA

TCAAAGGCACGAAAACCAATTGGATGAGCATGAGTCGTAACTGGGGACAAAACT

GGCAATCTAACGCAGTTCTCATTGGTCAGGCACTCTCTTTCAGAGTCACCACTAGT

GATCGACGCACGTCCACCTCGTGGAACATAGCGCCGGCTCATTGGCAATTTGGCC

AGACCTTCACTGGGAAGAATTTCCGAGTCTAAGGAGAAACCAAATTTCTTATTTT

ACCCTTTTAGGAAAATTGTGTTAGTTTTGTTGTTGAGTGTTATTTGTGTTTAGTGTT

ATGGGGTGTGAAAGTTAATATGTGAAAAGATGGAGGGGTAGAATTGTCATGTTTG

GAAACTTTTTGAGATTTCCGGACATTTAGGTTTGTGTTTTACAGTTGGGCTGATGC

GGCTGCAAAAAGAAGGGGCAGCCCACAACAAATGCTGCTAAAGATTTTAGTCAA

AAAGTGGTGTTTATTATTTTTATTTATTTTTTGTATTTTGGGTTTTAGAAGTGAATT

GTATCTAGGGTTTGTGTTGCTACTAATTTACATCTTGTAAGTTAGGAGAAAAGAA

CTTATTATTTATATTTGGTTTGTATTCATTGGCGGAATCATGGAT 




