IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015963649

Gene Model XP_015963649.1
Description: AJEXLB-07
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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https://www.genome.jp/entry/T04300
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Query seq.
Superfanilies PLN83023

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO3023 super family cl33621 Expansin-ike B1; Provisional 6-249 4.84e-136
SEQUENCES

Peptide

>AdEXLB-07

MELKYHQFGLVCVIMLLPLMCTSQDSFTCSRATYYGSPECTANPTGACGFGEYGTAI
NDGSVAGVSWLWRNGSGCGACYQVRCKIAEYCDDYGAYVVVTDFGVGDRTDFIMS
PRAYSRLAKNEDASAELFKYGVVDVEYKRVPCRYGGYNIIVKVNERSYNPHYLAIVT
LYVGGTQDITAVQFWQEDCKEWRPMRRAFGTVFDVENPPRGDIKLRFQVTGSAGVY
WVESKTFITSDWKAGASYDTQIQLE

CDS (coding sequence)
>AJEXLB-07

TTCTTTACATTGCATTTTATCTCATAAAGCATAAAGCTTTCTCTTGTTCATAAACTT
ACATATTGCTTTAGTTTCTTGAATTGATCTCTCAAATTAAACACTAGATATATATT
AGTGCTTCATCTCAAAATGGAACTTAAGTACCACCAATTTGGCCTTGTTTGTGTCA
TAATGCTCTTACCTTTAATGTGTACTTCTCAAGACTCATTTACGTGCTCCAGAGCA
ACCTATTATGGCAGCCCTGAATGCACTGCCAACCCAACGGGAGCTTGTGGCTTTG
GCGAATATGGAACGGCGATCAACGATGGCAGCGTGGCAGGCGTGTCTTGGCTAT
GGCGGAATGGATCTGGCTGTGGTGCATGCTATCAAGTTAGGTGCAAAATAGCAG
AATACTGCGATGACTATGGAGCATATGTAGTGGTAACAGACTTCGGCGTGGGAG
ACAGAACCGACTTCATTATGAGTCCACGTGCTTATTCAAGATTGGCCAAGAACGA
AGATGCATCTGCAGAGCTTTTCAAATACGGTGTGGTGGACGTAGAATACAAGAG
GGTACCATGCAGATACGGTGGCTATAACATCATAGTCAAGGTGAATGAGCGCAG
CTACAACCCACACTACTTAGCCATTGTAACTCTCTATGTTGGTGGAACACAAGAC
ATAACTGCCGTTCAGTTCTGGCAGGAAGATTGCAAAGAATGGAGGCCAATGCGA
AGGGCGTTTGGGACAGTGTTTGATGTTGAGAACCCACCAAGGGGTGACATAAAG
TTAAGGTTCCAAGTGACTGGCAGTGCAGGGGTTTATTGGGTAGAGTCCAAGACCT
TTATCACCAGTGATTGGAAGGCTGGAGCATCTTATGATACTCAAATCCAGCTTGA
ATAGAAAAAATAAACAAATAAATAAATGTACTTGCTCACTAGTAATTTATTGCCA
CTCTATGAATGTTCCTGTGAGCTCTCTCTATGTTTTAGTGCTCTTTGTATTTGTGAC
TAGACTAAGATTATGGGCATTCATCTACTTGTCGTGGAATTTGGATGAATAACAC
TATAAAAAGCACCTAGCTGTTCTTGATTGTATTTTGCAGCCAGTGGCATTAGAAA
TTCCCTGATACTCCATATACTTAATATATCACGCTTAT

Nucleotide



>AdEXLB-07

CAAACAATACTCTTTGGGACGGACTTTCGAACCTTATGCCTGATGCACAGTCAAG
TTCTGGTGGAGTTTTGATGGATGGTTGTGGCTTCACCATTGATGCTGCACAGTATG
GTAATGTGGGGAGATTCATCAACCACAGTTGTTCTCCAAATCTGTATGCTCAAAA
TGTGCTGTATGACCATCATGACAAAAGGATGCCTCACATCATGTTCTTTGCTGCTG
AGAACATTCCTCCTCTGCAAGAGCTGGCTTATGACTACAACTACATGATCGACCA
GGTCCACGACTCCGATGGCAACATCAAACGGAAAGATTGCTACTGCGGTTCTGTG
CAATGTACAGGTAGGATGTACTGAGCCTTCTTGTCAATATCAAAGTTGTTAGGTA
TGATTATGAACCATATAAGCGACCTTTTTAAGTACATTAATTTTACATCAGACCAC
CAAAGTAATGAAACTGTGTTGTGTACTTTTTCAATCCCATAGATATAAATATATG
AGATAAGCGTGATATATTAAGTATATGGAGTATCAGGGAATTTCTAATGCCACTG
GCTGCAAAATACAATCAAGAACAGCTAGGTGCTTTTTATAGTGTTATTCATCCAA
ATTCCACGACAAGTAGATGAATGCCCATAATCTTAGTCTAGTCACAAATACAAAG
AGCACTAAAACATAGAGAGAGCTCACAGGAACATTCATAGAGTGGCAATAAATT
ACTAGTGAGCAAGTACATTTATTTATTTGTTTATTTTTTCTATTCAAGCTGGATTTG
AGTATCATAAGATGCTCCAGCCTTCCAATCACTGGTGATAAAGGTCTTGGACTCT
ACCCAATAAACCCCTGCACTGCCAGTCACTTGGAACCTTAACTTTATGTCACCCCT
TGGTGGGTTCTCAACATCAAACACTGTCCCAAACGCCCTTCGCATTGGCCTCCATT
CTTTGCAATCTTCCTGCTCCATCAATCAAGTTAAATCTCCAATATATGCAACTAAT
TATTGATCAATAAATGAATACATGTGCATATTAGTACCTGCCAGAACTGAACGGC
AGTTATGTCTTGTGTTCCACCAACATAGAGAGTTACAATGGCTAAGTAGTGTGGG
TTGTAGCTGCGCTCATTCACCTTGACTATGATGTTATAGCCACCGTATCTGCATGG
TACCCTCTTGTATTCTACGTCCACCACACCGTATTTGAAAAGCTCTGCAGATGCAT
CTTCGTTCTTGGCCAATCTTGAATAAGCACGTGGACTCATAATGAAGTCGGTTCTG
TCTCCCACGCCGAAGTCTGTTACCACTACATATGCTCCATAGTCATCGCAGTATTC
TGCTATTTTGCACCTAACCTGATTCACCATCATTTATATTTGATAAATCAATGATG
GAATGGAATGGCAAACACAACATCATTAAACAAATGCAAGTGTTACTTGATAGC
ATGCACCACAGCCAGATCCATTCCGCCATAGCCAAGACACGCCTGCCACGCTGCC
ATCGTTGATCGCCGTTCCATATTCGCCAAAGCCACAAGCTCCCGCTGTTTGGGGTT
TAGAGGGGAAAAAAATTAATTCACATAACATTGCTTATGCAATAATATTAACACC
TTCATGTTGCACCTTTTTTGTCTTTGGTTGCATCTTAATGGAGGAGCATGCATCAC
CAAAAGTAAAGTTCTCAAGCTAATCTTCTTTGCTTAGAAGACAATTCGTTGTTTCA
TAACATCAAGATCATGCATTATGTTGTGTCAAATATGAAATATCCTAATTCCTAGT
CAGAAAATGATAGTTTCATTGCACATGGGAAAAGACGTGTGTGTGTGTGTGTGTA
TTAATAGATATATTGAGTGAGTGATGTTAACATTTAAAAGTAGTGAAAATTGGAT
ATTAAACATAATCTAATGTTAAATTGGGACCACAGCAGAATTTAAGAGTGATAAA
ATAAGTATAGATATAAACAAGATACGGTGAATTGTTTGTCTTTTTTTTATCAAAGA
TAAGGTACTTTTATATATTACAAAAGAGATTACAAGAAGAAAATGAAATTTCTCA
TAATGTAGAGTGTATCCATGACTGAAATGCATTAAGGGATAGAAGAGTTTCACGT
ACTTGGGTTGGCAGTGCATTCAGGGCTGCCATAATAGGTTGCTCTGGAGCACGTA
AATGAGTCTTGAGAAGTACACATTAAAGGTAAGAGCATTATGACACAAACAAGG
CCAAATTGGTGGTACTTAAGTTCCATTTTGAGATGAAGCACTAATATATATCTAGT
GTTTAATTTGAGAGATCAATTCAAGAAACTAAAGCAATATGTAAGTTTATGAACA
AGAGAAAGCTTTATGCTTTATGAGATAAAATGCAATGTAAAGAAGTGATATTTAT
AGTACAAGGCATTAGGTCTACATTCTGAGTTGGTAGCAAAATTTGTTTTCTTTATT
TATTAATTAGTTATATTTTCTTCCACTTGAGACTAAGGAATAATATGCAAGAGGAT




TGGAAGAATGATGTGTAAATAATATAGACCCTATGATTGACACCTCAAGGGCCAA
GGTCATCATCATAACATATTGGAACCAATTTATTATCGGAATGGAATAATGCCCA
ACTTTGTTCTATTATAACAAATTTCAAGGAAGATTGTAACACCGAAAAAGTTAAT
TATGATATCAGAGTAGTTTTTTATGTAGAATCTAAGAAATAGATTGATTATTTTTC
AATTGCATACTCTTCTGTTTATAATTTTATGCACATGATTATTTATTGATTAATGAT
ATTAGTCTATTATTATATATTTTATGGTATTAAATTTGACTAATTTAACACTAATA
ATTCAAGTATATGAAAATACTAATAAATAATTATAAATAAAAT






