IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009794018

Gene Model: XP_009794018.1
Description: NsSEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq.

Superfanilies PLNOOO50

SEQUENCES
Peptide
>NSEXPA-07

MAYFGICFVGFLAMVSSVYGYGGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTAMFNNGLSCGSCFEIRCVNDRKGCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNN
AGGWCNPPLHHFDLSQPIFQHIAQYKAGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLV
LVTNVGGGGDVHAVAVKGSRTGWQPMSRNWGQNWQNNNYLNGQTLSFKVTTGD
GRSLISYNVAPAHWSFGQTYTGAQFH

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-07

CTATTTATATCACTCCAAATCTCTCCCATTTTTCTACACCCAACTCAACTACCTTTT
ATTCACATTCTCTCTAGCTCTCTGTTTCTCAAGTCAAGGTTCACTCTCCAAAGAAC
ATGGCTTATTTTGGGATTTGCTTTGTTGGTTTTCTTGCAATGGTGTCATCTGTTTAC
GGTTATGGTGGTGGAGGTTGGATTAATGCTCATGCTACCTTTTATGGTGGTGGTG
ATGCCTCTGGCACAATGGGTGGGGCATGTGGATATGGAAATTTGTATAGCCAAGG
GTATGGTACAAATACTGCAGCATTAAGTACAGCTATGTTCAACAATGGGTTGAGC
TGTGGTTCTTGTTTTGAGATAAGGTGTGTGAATGATAGGAAAGGGTGTTTGCCTG
GTTCAATTGTGGTCACAGCTACCAATTTTTGCCCACCAAATAATGCATTGCCTAAC
AATGCAGGGGGTTGGTGTAATCCTCCCCTTCACCATTTTGATCTCTCTCAGCCTAT
TTTCCAACACATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGG
GTACCCTGCAGAAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAATCAATGGACACTCATAC
TTCAACCTTGTACTTGTAACAAATGTTGGTGGTGGTGGTGATGTTCATGCTGTAGC
TGTAAAAGGATCAAGAACTGGTTGGCAACCAATGTCAAGAAACTGGGGACAAAA
CTGGCAAAACAACAATTATCTTAATGGCCAAACGCTCTCATTTAAGGTTACTACA
GGTGATGGCCGCAGTTTGATTTCCTACAATGTTGCACCTGCTCATTGGTCTTTTGG
ACAGACTTATACTGGAGCTCAATTCCACTGAAAAAAATTTGGCTGCTCAAGAATT
TAATATTTTAGCTAAATGGGGTTTTAAGTTTGAAGTATATTAGTAATATACTAATT
TGGTCACTAGTATTAGTATTGTGACTGTTTTAGTATAGAATGGGTGTACTCAAATA
GAGTATATAGGAGGACTGTCTATTTGGGAGGTTTTAGTGTGGCCTCTAGGGTAAA
AAATGAAAAGGGCATATTTTAAAATTGTCCTTTTTTTCATTTTTAACCCCTACTTTT
GGGACCCTAATTCTTGAGGCCACTCTTTTCAGGGGTTCTTTTGTTTTGGGGTTTAT
TTTGTAATTTTTCCTTCTGTGGAGGGCAGAAGAGGAAAGCAGTGGTGGAATTTTA
TCACCCGCAGTTGGTTTAGGGTTATCTTTTTAGTAAAGTTGGACAAGTTTGGCAAC




TTTTTTTGTTCTTGCTTCAGCCTATAGCTGGAGATTGAAATGGTTTGTGTGAGACT
AAAGTGTAAAAACACATTTAACTACTAGTAATGATTCAAGAAGATGATGCTTATG
TA

Nucleotide
>NSEXPA-07

AAAAAAGGGTGAGCTAAGTAGACAAGTAGCAACTAGTAAAGATAGGACAAAAT
ACGAAGTTGACCGGTCGATCAAAACTAATTGCATGCGCTAGCTAAAAATGTACCA
TATATATATATATCTAGAAAATTATATATTTTATTGGCTACTTTTTTGGATCGGCT
AAAATTAAATATTTCTCGCATAAGTTTTAACCAACAGAGGAAAAACCAGAAGAC
CCCACTTGGATTTTGTGAATTTTGGTCTTATTACCAAATAGCACAAGCCTACAAAA
CCTTACGCGGTTTGAGCCCATAAAACATTAAAACCTACTTTGTACAGGCCCAACA
TAAAAATTTACCTTCAAATTCCCACCATCAAAATCTCAAAATATAAAATAATTAA
TTAATGGTTCCTAACTAGGGCAGTTTTTGGTCCCCTCAGCAGCCTTAAAAAAGTGT
CAGTCAGTTGTGTAACTGTAGCACAACTTAAAGGCCAAGCCCCTCAACTCTTAAA
ATCCCCTATTTATATCACTCCAAATCTCTCCCATTTTTCTACACCCAACTCAACTA
CCTTTTATTCACATTCTCTCTAGCTCTCTGTTTCTCAAGTCAAGGTTCACTCTCCAA
AGTAATAGTCTTTCTTCTTTTCCTCTTTTCTTGACCAAATGCTAGCACTATTTTCAA
GATTGTTAACATTTCTTGAATTTATGCTAAAAAAGTTGTAATCTTTATGCAGGAAC
ATGGCTTATTTTGGGATTTGCTTTGTTGGTTTTCTTGCAATGGTGTCATCTGTTTAC
GGTTATGGTGGTGGAGGTTGGATTAATGCTCATGCTACCTTTTATGGTGGTGGTG
ATGCCTCTGGCACAATGGGTATGCCTCATTTTCTTTAAATATTCCAAAATTCAATT
TTTTTTTTGTGTGTAATTTGAGGTTAATTATTTGTGCTGATTCTTGTCTTTTTGTTGC
ATGTGTTTTTAAAATAGGTGGGGCATGTGGATATGGAAATTTGTATAGCCAAGGG
TATGGTACAAATACTGCAGCATTAAGTACAGCTATGTTCAACAATGGGTTGAGCT
GTGGTTCTTGTTTTGAGATAAGGTGTGTGAATGATAGGAAAGGGTGTTTGCCTGG
TTCAATTGTGGTCACAGCTACCAATTTTTGCCCACCAAATAATGCATTGCCTAACA
ATGCAGGGGGTTGGTGTAATCCTCCCCTTCACCATTTTGATCTCTCTCAGCCTATT
TTCCAACACATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGT
ATGTTTATTGTTTTATTAAAGTCTTCTTGGAACCCCACTTTATTACATACTATGGTA
TTTGCTATATGTTTGTTAATGTATGGTTGGTTACTTAATTCCTTAAAGAGGGTCAA
GGAGAATTTTGTCTTTTCACAATATGAGTCAATTTACCCTTTAGGGAATGTGAATA
AAGGAAAAAAAAATGCTAAGGCAAGAGTTTATTTTTTGTTTTCTATAACCTTATA
CATGTCTAAATTGCTTAGCCTTAAGGTGTAAAATTTCTCATTGGTGCTTTGAAAAT
GACATGAATTTACTTTACATGCAAAAAAGGTGAAACCACATGTGTGGTCCCCTTT
AACAATAGTTTTAATTTTACTATTGTAACTTGGAAGTTTCCCATTTGGCTCTTTTCA
ATTGTATACTTTAGCCTTTACTTCTTGCTTGTGTTTGGTAAACTTGTAATAGTAGA
ATATACAAATATTGTCACCACTGGACAATTACTCCCTCCGTTTTAATTTATGTGAA
TTTATTTCCTTTTTAGTCCGTTCCAAAAGGAACGATCCCTTTCCTTATTTGGAAAC
AATTTACCTTTACACAAGATTTATAGCCACACATAATATATGTGCTTCATTTTAGA
TCACAAGATTAAAAGTCTTCTCTCTTTCATTAAACTCCGTGCGCAGTCAAATGAAT
TCACATAAATTGAAACGGAGGGAGTAGTATTTATATAGCCTATTCCAACTTGCTT
ACTATTAAAGCTTCACCATATAGACCCACATTAAGGTCAGTCTAGTGTACTAAGC
TCCAGTTATGCGCGGGGTTCGGGTAAGGGTCGGATCACAATAGTCTATCTTACAT
AGTCTTACACTACATTTTTGTAAGAGACTATTTCCACGGCTTGAAGCTGTGGCTTT
TTTATCACATGGACTCACAATATGACACATTTTTTCTCTAAAAATACAGGGTACCC




TGCAGAAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAATCAATGGACACTCATACTTCAAC
CTTGTACTTGTAACAAATGTTGGTGGTGGTGGTGATGTTCATGCTGTAGCTGTAAA
AGGATCAAGAACTGGTTGGCAACCAATGTCAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCA
AAACAACAATTATCTTAATGGCCAAACGCTCTCATTTAAGGTTACTACAGGTGAT
GGCCGCAGTTTGATTTCCTACAATGTTGCACCTGCTCATTGGTCTTTTGGACAGAC
TTATACTGGAGCTCAATTCCACTGAAAAAAATTTGGCTGCTCAAGAATTTAATAT
TTTAGCTAAATGGGGTTTTAAGTTTGAAGTATATTAGTAATATACTAATTTGGTCA
CTAGTATTAGTATTGTGACTGTTTTAGTATAGAATGGGTGTACTCAAATAGAGTAT
ATAGGAGGACTGTCTATTTGGGAGGTTTTAGTGTGGCCTCTAGGGTAAAAAATGA
AAAGGGCATATTTTAAAATTGTCCTTTTTTTCATTTTTAACCCCTACTTTTGGGACC
CTAATTCTTGAGGCCACTCTTTTCAGGGGTTCTTTTGTTTTGGGGTTTATTTTGTAA
TTTTTCCTTCTGTGGAGGGCAGAAGAGGAAAGCAGTGGTGGAATTTTATCACCCG
CAGTTGGTTTAGGGTTATCTTTTTAGTAAAGTTGGACAAGTTTGGCAACTTTTTTT
GTTCTTGCTTCAGCCTATAGCTGGAGATTGAAATGGTTTGTGTGAGACTAAAGTG
TAAAAACACATTTAACTACTAGTAATGATTCAAGAAGATGATGCTTATGTATTGA
ACTTTTATTCCTTTGTCTCTTTTCTTTGTGTATTTTATCCTTTTATTTTCCTTAACTTT
TGTGCTATATTCTTTTAAGATGTTGATGTTTATTTGATATAGGCCACAAACTACAT
AGGCTAATAAAGTATATATACTGAAGTAGCAGCCAAACTAAAAGCAACTGCCAT
CAGCCTAACTTTCTGAATGATTATGATAAACTATCTTTTGTGATATTTTTAACTGC
CGTCAGCCTAACTGTTTAAGTTTGCGTTTGAATATAAAATTGGTTCAAACTTAAAA
AAAAAAAAAAAAGAAGAGTTTTTAATGATAAGATAAAAATAATTTTTTAATGTTG
AAATCGTATTTGGACATGCATCATTTGAAAAAAATTTAAAATTTTGTGGGTGAAA
AACTTTAAAAACTACTTTAGAAATGACCAAAAATTTATAAATAAACAGATATTTG
AAATAGTTTCTAAATTTTTTTACCAAACGGGAGCTAAGTGTGCTTTTTTC




