IDENTIFICATION

Species: Manihot esculenta
Locus: Manes.04G068200

Gene Model: Manes.04G068200.1
Description: MSEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05761

EXTERNAL RESOURCES
https://cassavagenome.org/
https://cassavabase.org/
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Query seq.
Superfanilies PLN#3023

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 25-243 6.86e-73
SEQUENCES

Peptide

>MsEXLA-01

MSLFLCFLLFLVSSATACDRCVHQTRAAYFSRASALNSGACGYGSMAPGFNSGHLAA
GIPSLYKDGAGCGACFQIRCKDKTLCSSKGTTVMMSDLNYNNQTDFVLSSRAFMAM
ANQGMGRDILKLGIVDVEYKRVPCEYKNQNLGVRVEESSQNPNY LAIKLLYQGGQT
EIVAIDVAQVGSSNWGYMSRNYGAVWDTSRVPAGALQFRFVVTAGYDGKWIWAKS
VLPADWKSGVVYDSGIQITDIAQEGCSPCDNETWK*

CDS (coding sequence)
>MsEXLA-01

ATGTCTCTGTTTCTTTGCTTTCTTCTCTTTCTTGTCTCATCTGCAACTGCTTGTGATC
GCTGTGTGCACCAAACTAGGGCTGCTTATTTCTCCAGAGCTTCTGCACTTAATTCT
GGGGCTTGTGGGTATGGTTCCATGGCTCCTGGTTTCAATAGTGGACATCTTGCAG
CTGGCATTCCTAGTCTCTACAAAGATGGGGCTGGTTGTGGTGCCTGTTTTCAGATA
AGATGCAAAGATAAAACCCTTTGTAGTAGCAAAGGCACTACAGTGATGATGAGT
GATCTCAATTACAATAACCAGACAGATTTTGTTCTAAGTAGCAGAGCCTTCATGG
CCATGGCCAACCAGGGAATGGGCAGAGACATTTTAAAACTTGGGATTGTGGATGT
GGAATATAAAAGGGTACCTTGTGAATACAAAAACCAGAACTTAGGTGTGCGAGT
AGAAGAATCAAGCCAAAATCCAAATTACTTGGCCATCAAATTGTTATATCAAGGT
GGTCAGACAGAAATAGTAGCAATCGATGTTGCTCAGGTCGGTTCTTCAAACTGGG
GTTACATGAGCCGGAACTACGGGGCGGTATGGGACACTAGCAGAGTTCCGGCGG
GTGCTCTACAATTCCGGTTTGTGGTTACGGCAGGATATGATGGGAAGTGGATTTG
GGCAAAGAGTGTTCTCCCTGCAGATTGGAAGTCAGGAGTTGTATACGACTCAGGA
ATTCAAATTACTGATATTGCGCAAGAGGGTTGCTCTCCCTGTGATAATGAGACTT
GGAAATAG

Nucleotide
>MSsEXLA-01

GTGTTTCTGCAAATGCTCGTCTCTTTCCTTCCTTTATGCGTATTATATACTTCTCCA
CACACACTCAAAAATTTTGGACAATCCAACTTCAAATGCTGACCTGTATTCCAAA
TTCTCAGGCACCATTCTCCGGATATAAATAGACCTGGTTTCTTCTTTGCTTCTTGCT
CTTCTCTGTCTCATTTCTCTTTTGACATTTTCGTCTGATTCAAAATGTCTCTGTTTCT
TTGCTTTCTTCTCTTTCTTGTCTCATCTGCAACTGCTTGTGATCGCTGTGTGCACCA
AACTAGGGCTGCTTATTTCTCCAGAGCTTCTGCACTTAATTGTAAGAGTCTCCTTT
[TTTTTTTTTTTTCTGTTGTTTTGATTGGTCAATCTGCTTGATTGTTTGATTAAAAA




CATGAAATTTGAACATACCCAGATGATAATTTATTGAGATTTTTGGTGGGTAATA
TTTGTTTTATGGAATTTTTGCAGCTGGGGCTTGTGGGTATGGTTCCATGGCTCCTG
GTTTCAATAGTGGACATCTTGCAGCTGGCATTCCTAGTCTCTACAAAGATGGGGC
TGGTTGTGGTGCCTGTTTTCAGGTTTCAATACCTTCTTTAGTTCTTATTTTGGTTAG
TTAATTTCTTTCTCTTCTGGAAATTTTCATTTAATTTGTTTTGGTATTTTGGCAGAT
AAGATGCAAAGATAAAACCCTTTGTAGTAGCAAAGGCACTACAGTGATGATGAG
TGATCTCAATTACAATAACCAGACAGATTTTGTTCTAAGTAGCAGAGCCTTCATG
GCCATGGCCAACCAGGGAATGGGCAGAGACATTTTAAAACTTGGGATTGTGGAT
GTGGAATATAAAAGGTATAATTAGCTATGCCATTCTTGCAATTTTTACTCGTCTAA
ATCAAATTAATAGGATAATGTACTCTGAAATATTGATAATTAATGAATTTAATCC
CTGTAATTGTCCTTTTTTTCTGGTGGTTTGGTTTCACCAGCTCTATAAAGAAACCA
TAATAACGTGGGCCAACATTTTTATATGAAATGGCAGGCAGAAACAATGGAACA
GAGCTAGCCATATTAATTGCTAGTAACGGTCAAATTTTTAACTTCTGCCCATAGA
AAATCGCCCAAACAAATTTATATGATTTATTTATTTTTATTAATTTAAAAAACTTA
ATATCACTTTATTATTCTCGTATTGTATAGTATTATTTTAGTTCTAATTTTATTTTA
TTTTCCAGGGTACCTTGTGAATACAAAAACCAGAACTTAGGTGTGCGAGTAGAAG
AATCAAGCCAAAATCCAAATTACTTGGCCATCAAATTGTTATATCAAGGTGGTCA
GACAGAAATAGTAGCAATCGATGTTGCTCAGGTAAGCCAAACCCTTAAGCTACCC
ACATTGTTTTTAAACTAAACCCAAATTTTATACAATTCATTTTGGCAAATCATCGA
GTACATTCAGTGCATTAATGGTGGTGTACCTTCACTCGTAGAAATTCAGTTTTTTC
TTAAATTATGGATATAATATAACGGGTGAATTTAATATTTTGCTTTTAATTTTCTC
AATTTTTTTGTGTGTTTACAGGTCGGTTCTTCAAACTGGGGTTACATGAGCCGGAA
CTACGGGGCGGTATGGGACACTAGCAGAGTTCCGGCGGGTGCTCTACAATTCCGG
TTTGTGGTTACGGCAGGATATGATGGGAAGTGGATTTGGGCAAAGAGTGTTCTCC
CTGCAGATTGGAAGTCAGGAGTTGTATACGACTCAGGAATTCAAATTACTGATAT
TGCGCAAGAGGGTTGCTCTCCCTGTGATAATGAGACTTGGAAATAGGATTAATAG
AACAATACACTAGTAAGGCTTGATTTTTGACACGATACGAACTTAATATATACTC
CGT






