IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015968756

Gene Model XP_015968756.1
Description: ADEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300
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SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-16

MKTFCFLLLCLVLFIAQHRVECEMWQKAHATFYGGADASGTMGGACGYGNLYRDG
YGTKTTALSTVLFNDGKACGGCYQIVCDASQVPQWCLKGTFITVTATNFCPPNYALP
NDNGGWCNPPRPHFDMSQPSFLTIAKYKAGIVPILYRKVGCRRSGGIRFSINGRDYFE

LVTISNVGGVGEIGQVWVKGSKKNVWEEMSRNWGVNWQSLSYLNGQSLSFTVQLT
DGRTLTAYNVAPSNWKFGQSFISNIQFN

CDS (coding sequence)
>AdJEXPA-16

CATATGATTTTGCCATTTTATGCAGCAAAATAATCAAGTACCTTACATTTCCTTAG
CTTGATTAGACAAATTAAACGGAGATATATATAGAGAGAATGAAAACATTCTGCT
TTTTATTACTGTGTTTAGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTGAATGTGAAATG
TGGCAGAAAGCTCATGCAACTTTCTATGGTGGAGCCGATGCCTCAGGAACAATGG
GTGGTGCATGTGGCTATGGGAATCTGTACAGAGACGGTTACGGTACGAAGACGA
CGGCTCTGAGTACCGTTCTGTTTAACGACGGGAAGGCATGCGGCGGTTGCTATCA
GATAGTTTGTGATGCAAGCCAAGTGCCGCAATGGTGCCTTAAGGGCACTTTCATC
ACAGTTACTGCCACAAACTTTTGTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATG
GCGGTTGGTGTAATCCTCCAAGACCACACTTCGACATGTCTCAACCTTCCTTTCTA
ACCATCGCCAAATACAAGGCCGGCATCGTACCCATACTGTACAGAAAAGTTGGGT
GTAGAAGGAGTGGAGGAATAAGATTTAGCATCAATGGAAGGGATTATTTCGAAT
TAGTGACGATAAGCAATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGGCAAGTGTGGGTAA
AAGGGTCAAAGAAGAATGTGTGGGAAGAAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACT
GGCAAAGTTTAAGCTATCTCAATGGACAGAGCTTGTCCTTCACAGTTCAACTCAC
CGATGGAAGAACCCTCACTGCTTATAACGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGC
CAATCTTTCATCTCCAATATTCAGTTCAACTAATTAATCTTGTTACTCAAGAAAGC
CATATGATAAGAGTATTATATTTTGACCTGTTCAGCGATAAGTGTCTGTGATGTAA
TCATATTACCATGGTAAATTTTTCAAGTCTGTTAAAACTTAAAAATGAAT

Nucleotide
>AJEXPA-16

AAAGTACTCACAATTAAAATTTTAATTAAATGTTTAATCACTTATTTTTTGAAAAA
AATATTTTATTAATTTTCATATTTTTAATAAAAAAATCGAACTACAAAATTAAAAA




TAATATAAGAATCTAATTAAAAATATATAAAAATTTAATTATAAATTTAATAAAA
CTATAAAAATATAACGAATAATTAAATCAAAAATAAATTCTAATAAAAAATAAT
ATTAATTGACAGTGAACAGAACAAACGGAATAATGGATATTAATGAATGAGTGG
GAGAAATATTAGTCCTATACTAATTTAATATCCACTATTATGCATTTATGCTATAA
TAAAAGAAAGTTGTTACATTCATCATGCATATATCATTTCTTTTGTCTTTTCATTTC
TAACATACAATTATCTAATCTTGAATTAGCTTGTTAGTTTTATGTCATCCTGATTA
TTTTAAAATGAAGATAAAAACAATGACAACAAGCAGCATGAACTTCTATAAATTA
CCATATGATTTTGCCATTTTATGCAGCAAAATAATCAAGTACCTTACATTTCCTTA
GCTTGATTAGACAAATTAAACGGAGATATATATAGAGAGAATGAAAACATTCTG
CTTTTTATTACTGTGTTTAGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTGAATGTGAAA
TGTGGCAGAAAGCTCATGCAACTTTCTATGGTGGAGCCGATGCCTCAGGAACAAT
GGGTACCTAACTTATATAATCAAGATTATTCAACTTGATATGTTTTTTGTTCGGAT
TCATTAACTCATCGTTGTGAGTTCTTGTTGTAGGTGGTGCATGTGGCTATGGGAAT
CTGTACAGAGACGGTTACGGTACGAAGACGACGGCTCTGAGTACCGTTCTGTTTA
ACGACGGGAAGGCATGCGGCGGTTGCTATCAGATAGTTTGTGATGCAAGCCAAG
TGCCGCAATGGTGCCTTAAGGGCACTTTCATCACAGTTACTGCCACAAACTTTTGT
CCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCAAGAC
CACACTTCGACATGTCTCAACCTTCCTTTCTAACCATCGCCAAATACAAGGCCGG
CATCGTACCCATACTGTACAGAAAGTATGTCCGTTACATGATAATTTAGTTAAAT
ATATTAAAAAAAAAGTCCAATCCTAACATATATTTAATTATGCAGAGTTGGGTGT
AGAAGGAGTGGAGGAATAAGATTTAGCATCAATGGAAGGGATTATTTCGAATTA
GTGACGATAAGCAATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGGCAAGTGTGGGTAAAA
GGGTCAAAGAAGAATGTGTGGGAAGAAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACTGG
CAAAGTTTAAGCTATCTCAATGGACAGAGCTTGTCCTTCACAGTTCAACTCACCG
ATGGAAGAACCCTCACTGCTTATAACGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGCCA
ATCTTTCATCTCCAATATTCAGTTCAACTAATTAATCTTGTTACTCAAGAAAGCCA
TATGATAAGAGTATTATATTTTGACCTGTTCAGCGATAAGTGTCTGTGATGTAATC
ATATTACCATGGTAAATTTTTCAAGTCTGTTAAAACTTAAAAATGAATAAATAAT
AATAAAAAAATATGTTAGGAAAATAATATGCGCCAGGCTCTTTTTTTAAGTCCAT
GTTTTTACTTTCAATCGAAGCTAAATCAATCAATAATATACCAAAAAGACAATTA
AATGCTATTAATCTTTGTTCGAAAACAAAATATTTTAAAAATAAAAAAAAAATGT
CAATGTTCATGTCCATGCATATTTTCTAAAACCTAGCTCCACTCACCATGTTCATG
GAAGTTCAAGACAACCCAAACTTCCGTGTCCAAAACTTCTATTTTTGTTTTTGATT
TATTGTGTTTATATGTGATAAGACACTGGTATGTAAAAGCTTGTAGCAACTGATA
ATGACACAATTATATTATTATATATAGAAAAAGTAAAAACTTCTTATTATTCAATT
CTCTATACGTACACTTATCCTCGTTTCAATGGACTCAAATGGAAAAAATGCAACC
ACTAAATGATCTTACGTATAGATCAAGAATCACTTGGTGGAGGCCAGGTG






