
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015076393 

Gene Model: XP_015076393.1 

Description: SpnEXPA-13 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-13 

MAYFGICFVGLLAMVSSVHGYGGGGWIDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYS

QGYGTNTAALSTAMFNNGLSCGSCFELRCVNDRQGCLPGSIVVTATNFCPPNNALPN

NAGGWCNPPLHHFDLSQPIFQHIAHYKAGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNL

VLVTNVGGGGDVHSVAVKGSRTGWQPMSRNWGQNWQNNNNLNGQTLSFKVTTG

DGRSLISYNVAPAHWSFGQTYTGAQFH 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-13 

TGTATAACTGTAGCACAAGCTTAAAGGCCAAACACCCCTTAAAATCCCTATTTAT

ATCCCCCTAAATCCCTCCCAATTTTCCACACCCAACTCCCATTTTCACTCTTCCTTT

GCTTAGTCACTACATTCCCTCTTGCTAGAGTCAAGGCTCACTCTCCAAAGAAACA

TGGCTTATTTTGGGATTTGCTTTGTTGGTCTTCTTGCAATGGTGTCATCTGTTCATG

GTTATGGTGGAGGAGGTTGGATTGATGCTCATGCAACTTTTTATGGGGGTGGTGA

TGCTTCTGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGGAATCTTTATAGTCAAGGG

TATGGTACAAATACAGCAGCTTTAAGTACTGCTATGTTCAACAATGGGTTGAGCT

GTGGTTCTTGTTTTGAATTAAGGTGTGTAAATGACAGACAAGGGTGTTTGCCTGG

TTCTATTGTGGTTACTGCTACAAATTTTTGCCCACCAAACAATGCCCTCCCTAATA

ATGCAGGTGGCTGGTGTAATCCTCCACTTCACCATTTTGACCTCTCTCAGCCTATT

TTCCAACACATTGCTCATTACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTATAGAAGGGT

ACCCTGTAGAAGAAGGGGAGGAATAAGGTTCACAATCAATGGACACTCATACTT

CAACTTAGTACTAGTAACAAATGTTGGTGGTGGTGGTGATGTTCATTCAGTAGCT

GTTAAAGGATCAAGAACAGGTTGGCAACCAATGTCAAGAAACTGGGGACAAAAC

TGGCAAAACAACAACAACCTTAATGGACAAACACTATCATTTAAGGTTACAACA

GGTGATGGTAGAAGTTTGATCTCATACAATGTTGCACCTGCTCACTGGTCATTTGG

ACAGACATATACTGGTGCTCAATTCCACTAAAAAAGGCATTAAATGGGGTTTTTT

TTTTCTTCAAGTTTTTTAAAGTATATTTACTAGTATTACTATTATCATTATTAGTAT

TAGTATGCATACTGATTTGGTCACTAGTATTAGTATTGTGACTATTTAGTATAGAG

GTATTTTGGTTGTAAAAGTGTGGTCTTTAAGGTTAAAAAAAAATGAAAAAAGGGC

ATATTTTAAAATTGTCCTCTTTTTCATTTTGATTGAATTAAGGGTATCTTACTTTTG

GGGACCCTAATTCTTGAGGCCACACTTAGTAGGTTTTTTTGGTTTTGGAGGGTATT

TTGGTAATTTTTCCTTCTGTTAAGGGCAGAAGTGGAAAGCAGTGGTGGACTTTTA



CCACCCGCAGTTGGTAGGTGGGGGTGGGGTGGGGTGGGGGTATTTTTGGCAACTT

TTTTTTTTTTTAAGCTTCAGCCTGTAGCTGAAGATGGACTTTGTATGTGTGAGACT

ATGAAATGTAAAGAACCATTTAACTAGTAATGATTCAAGAAGATTATGGTTATGT

ATTCTAACTTTTGTAATGCT 

Nucleotide 

>SpnEXPA-13 

AGAAAGGGAAAAATGATAAATATATCCCTATACTATCGTAAATGGTATGCTGATA

CTTTCCATCATACTTTTGGGACATTGATGCCCATGCCATCAAAAAATTAGAGCATT

TATGCCCTTCACTTCACTTTAACGAAAGACTAAATAGGGACGCGTGACTCAATTT

TATTCGTCGATCCAATATTTAATAAATATCGATCAGTGAATAAGATTATGATATGT

GTATGTCTGTTAGTATAAAGGGTATATATATTCTAGATTTTGGACAGCAAAAACA

TTAATATCTCAAAAATATAACGGAGAATATATACATACCATTTACGATAGTTTAT

ATATATTTTTTTTTACCAAAAAGAAAAGATAGCAAAAGTGCAAATGACCCTCAAT

ATTTCCCACCACCAAAAACTCAAAAAAATTTAAATCAAAACTCATTATTAAATGG

TTCCTCTCTAAGGCAGTTTTTGGTCCCCTCAACAGCCTAAAAAAAAGTGTCAGTC

AGTTGTATAACTGTAGCACAAGCTTAAAGGCCAAACACCCCTTAAAATCCCTATT

TATATCCCCCTAAATCCCTCCCAATTTTCCACACCCAACTCCCATTTTCACTCTTCC

TTTGCTTAGTCACTACATTCCCTCTTGCTAGAGTCAAGGCTCACTCTCCAAAGTAA

GAGTCTTTCTTCTCTTTTCTTGAAAATGCAACAATGAAACAACACAATTTTCAACA

TTTCTTGAATGTATATCTTAGAAAATGCTAAAAAGTTGTAATCTTTATGCAAAAA

AAACATAGTTGAAGAACACCATTTTCAAGATTTGTTAACATTCTTGAGTGTAATG

CCAAAAAGTTGTAATCTTTATTCAGATAACATGGTTTAATTAACAGTTTTTCTACT

TTGAAGAACACCATTTTCAAGATTTGTTTACATTCTTGAGTGTAATGCTAAAAAGT

TGTAATCTTTATGCAGGAAACATGGCTTATTTTGGGATTTGCTTTGTTGGTCTTCTT

GCAATGGTGTCATCTGTTCATGGTTATGGTGGAGGAGGTTGGATTGATGCTCATG

CAACTTTTTATGGGGGTGGTGATGCTTCTGGAACAATGGGTATACAACATTTTCTT

TAAATTCCTCAAAAGTTTTGATTTTTGAGTAAATTTAGGTTAAAATTTGTGCTAAT

TCTTGATTTTTTTTGAATAGGTGGGGCTTGTGGATATGGGAATCTTTATAGTCAAG

GGTATGGTACAAATACAGCAGCTTTAAGTACTGCTATGTTCAACAATGGGTTGAG

CTGTGGTTCTTGTTTTGAATTAAGGTGTGTAAATGACAGACAAGGGTGTTTGCCTG

GTTCTATTGTGGTTACTGCTACAAATTTTTGCCCACCAAACAATGCCCTCCCTAAT

AATGCAGGTGGCTGGTGTAATCCTCCACTTCACCATTTTGACCTCTCTCAGCCTAT

TTTCCAACACATTGCTCATTACAAAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTATAGAAGGT

AAATTCTTGGTAAAAATATGTTAGTTGTAGTACTATATGCTGTTTGTATCTTGCTA

TGTATGTGTGATGTTGTTTGAGTACTTTAAAGAGTGGCAAGGAGAGTTTTGTCTTT

TCACAAATGCTAAACCTTAGTCATGTCTAAATTGCTTAAGCCCAAAGGTTTGAAA

TTTCTAAATGGTCCCTTTTAGATGACCTTAATTTACTTGTGCATGCAAATAGGAAA

TGGTGAAACCACATGGTGTGGACCCTTTTGGTAAAGGTTTTAACTTTATCACAAG

AAGTTTCCCATTTGGCTATTTTCAATGGAGTACTCTTTAGCATTTACTTCTTTCTTG

GTTGTTGTAATAGTAGAAGATTCATAAAGTTACAGATATTGTTCCCATTTGTCTCT

TTACTTGTTTCAATTGTGCTCTTTATCCTTAACTTGTTTCTTAGATTTGGTAAAACT

TGGAAAAGCATAAGAAACAAAGTTACAAACTTTAACACCATATAAAAACATAAC

ATAACCAGCAAATTTTAAAAGCTTAGTTGGTTGACTAACTAGACCTTTACCCTGT

GAACAATCTTGATAATCTTAGTAGCTTAGTGAGTTGATTATCTGAACTTTCACGTT

TCGACAAATCTTGGTTATTTTAGTAGCTTAATTGTCTCACTATCTAGACTTTCATA

TTATATAACCAATCTTAGTTGGTTGATTACCTTAACTTTTTATGTTATGACTAATCT

TGACAATCTTAGTAGCTCAATTGGTTGACTCCCTGAACTTTTCATGTTATGATTAA

TCTTGACAATCTTAGTAGCTTAGTTAATTGACTATTTGAATTTCCATGTATCGACT



AATCTTTGCCGAAATAAATTACAGGGTACCCTGTAGAAGAAGGGGAGGAATAAG

GTTCACAATCAATGGACACTCATACTTCAACTTAGTACTAGTAACAAATGTTGGT

GGTGGTGGTGATGTTCATTCAGTAGCTGTTAAAGGATCAAGAACAGGTTGGCAAC

CAATGTCAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAAAACAACAACAACCTTAATGGAC

AAACACTATCATTTAAGGTTACAACAGGTGATGGTAGAAGTTTGATCTCATACAA

TGTTGCACCTGCTCACTGGTCATTTGGACAGACATATACTGGTGCTCAATTCCACT

AAAAAAGGCATTAAATGGGGTTTTTTTTTTCTTCAAGTTTTTTAAAGTATATTTAC

TAGTATTACTATTATCATTATTAGTATTAGTATGCATACTGATTTGGTCACTAGTA

TTAGTATTGTGACTATTTAGTATAGAGGTATTTTGGTTGTAAAAGTGTGGTCTTTA

AGGTTAAAAAAAAATGAAAAAAGGGCATATTTTAAAATTGTCCTCTTTTTCATTT

TGATTGAATTAAGGGTATCTTACTTTTGGGGACCCTAATTCTTGAGGCCACACTTA

GTAGGTTTTTTTGGTTTTGGAGGGTATTTTGGTAATTTTTCCTTCTGTTAAGGGCA

GAAGTGGAAAGCAGTGGTGGACTTTTACCACCCGCAGTTGGTAGGTGGGGGTGG

GGTGGGGTGGGGGTATTTTTGGCAACTTTTTTTTTTTTTAAGCTTCAGCCTGTAGC

TGAAGATGGACTTTGTATGTGTGAGACTATGAAATGTAAAGAACCATTTAACTAG

TAATGATTCAAGAAGATTATGGTTATGTATTCTAACTTTTGTAATGCTTCCCTCGG

TTTTAATTTGTTTGTTTGACAGATTATAGTTATATATTTTAACTTTTGTAATGCTTC

CCTCGATTTTAATTTGTTTGTTTGATTTATAACTCGATGTATAATTTATAAATATGA

AGACGCTTTTTGAATTATGTATATTTTTTAATTTTGTGATATTAATTATGTCAAGTA

AAAAATTAAAATTAAAAAATGATTGAAATAGGCCCCAAAGTACCTAGGGTTACA

GTGCATTTTAAAGTAGCAGCCAAATTTAAAAGCCAACTGTGATTAGCCTAACTTT

CTGACTAATTATGATGAACCATCTTTTAGTAAATACTTAAGATTTATATATTCATT

AAATGAATGTTTATACAAAAGAAAAAGAAAAGTTGAAAATACAGATGATTTTGT

TCCAATGTTTCAACTTGTGAGGATTGAGATTCTTGTCACTAGTCATTTGTTTTGCA

AAGAAGATTTTATGGTTGTGAATTGTGATAAGTTTTGTGGTTTTTA 


