IDENTIFICATION
Species: Ananas comosus
Locus: Aco016325

Gene Model: Aco016325.1
Description: AncEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3

EXTERNAL RESOURCES

http://pineapple.angiosperms.orag/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pinea
pple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes..
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.  Aienleel el ool el il s s

Superfanilies PLN03023

List of domain hits *
+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family ¢133621 Expansin-like B1; Provisiona 45-269  2.26e-42
SEQUENCES

Peptide

>AncEXPB-01

MAADFSSVHLLHLFVLIISTFSGFFPRLVESHPAIVDLQWHPATATWYGSPDGDGSDG
GGYGTLVDVQPMRARVGAVSPVLFKGGEGCGYKVRCMDPSLCSRRAVTVIVTDECP
GGYCAFGRTHFDLSGAAFGRMAVAGNGGRLRDRGEISVVYRRTPCKYRGKNIAFHV
NEGSTNFWLSLLVEYEDDEGDIGSMHIQQSNSVEWLEMKHVWGATWCITAGPLTGP
FSVKITTLSTQRTLTARDVIPRNWSPKATYTSRLNFT*

CDS (coding sequence)
>AncEXPB-01

ATGGCCGCCGTTCTCCTCCGTCCATCTTCTCCATCTCTTCGTCCTCATTATCTCAAT
TCTCCGGCTTCTTCCCGTCTCGTCGAGTCGCATCCCGCCATTGTCGCTGCAGTGGC
CCGGCGCGCGGTGGTGGGAGCCCCGGGCGGGAAGTGATGGTGGGGCGTGCGGAT
GGGGCTGGTGGGTGCAGCCAATGCGGGCGCGGGTGGGGGCGGTGAGCCCGGTGT
TGTTCAAAGGCGGCGAGGGGTGCGGGGCCTGCTAAGGTGCGGTGCATGGCCGTC
CCTCTGCTCGCGGCGGGCCGTCCGTCATCGTCCGGAATGCCCCGGTGGCTTGCGC
CTTCGGCCGCCCTTTGCTCAGCGGCGCCGCATTCGGCCGCATGGCCGTCGCCGGL
AGGCGGGGCTGCGCGCGGCGAGATTTCCGTCGTCTAGAAGAGCCTTGCAAGTAG
AGGAAAAAATAGCTTTTCATGTGAGAAGGCTCGAAATTTTTGGTTGTCGCTTCTG
GTGGAGTATGAAGATGGAAGGAGATATTGGATCCATGCATATAAATCGATCGGTT
GAATGGTTGGAGATGAAGCATGTTTGGGGAGCTTTGGTGCATCTGCAGGCTCTTG
GGCCCCTTCTCCGTCAAGATCCGCTGTCCAGTGCTCGGCCCGTGATGTGATTCCCA
GGAATTGGTCTCCCAAGGCCCTGTCTCGCCTAAATTTCTTAA


http://pineapple.angiosperms.org/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pineapple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes
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Nucleotide
>AncEXPB-01

AAATCTCCTATATTTTTTCCTCTATATAAATGAGCAGTGTGTGTTCTAATTCCAGC
TCCTGCTCCAGGCATTGAGGGGTGCGCTTTAAGTTTCTCGAAGCCAAAAAAAAGA
AAAAAAAAAAGGGGGTTGGGGGGGGAGGAAGAAGAAGTCGGCGGAGAAGTCAA
TGGCCGCCGTTCTCCTCCGTCCATCTTCTCCATCTCTTCGTCCTCATTATCTCAATT
CTCCGGCTTCTTCCCGTCTCGTCGAGTCGCATCCCGCCATTGTCGCTGCAGTGGCC
CGGCGCGCGGTGGTGGGAGCCCCGGGCGGGAAGTGATGGTATTTTTCGCTATATA
TTAGATTATGTTTGGCTTTTTTTACTTCTATTTTGATGCGCGTTGTGTAGATATAAT
GTTGAAAGTTAATTAATGATTTAATTATTCTTTTTATCCGTTTTGGGGGGAGTTGA
GAGTGGTTGTTATGGGAGCTTTGTCCGCCGTGTTTTATAGCCGTTGAGATATGTAT
AGATTGTTGGGGAGGGGATTTTTATGTGGGCCGTGTAAGGCTTTTGGGTGCGTCG
AATGATGAGGCGCTTGAGTATGATCTCGCTGCATATGCAAGTCCGATCTGGTTCT
CCCGCAGATCGTGCTCGGCGTGCCCGCAGGCGCGCATGTGCGCGCCGGGLCTCCGC
CGCTTTTCAGCTTTATCAGTCGTCTGCCTGTTAAGCCCCTTTTTTTCGTATATGTTG
TATATATAATTTAATCCAAAATTAGTTAATTACAATATTAGAATGAAAATTATTA
AGGAAAGAATGAGAATTTTAGCTTAATTTTAGCAATCCGAATTTTGGGTGAAATT
CTATAGCCGCTTATTAGGGTGTGTTTGTTTTATTCGAGTGAAATATATTAGTTTTC
AGAGTTCGGCTATAATGTTATTTATCAAAGTATTTAGTCCTATCAAATTTTTCGTC
GTTAAATCTATTCTGTTGATCATTTTCAGCTTAAATAAATTAAAAAATAAAAAGT
AAAGATATTTATTTTGTCATTCTTTCTGAAATGGTGCAAATGCAGGTGGGGCGTG
CGGATGGGGCTGGTGGACGTGCAGCCAATGCGGGCGCGGGETGGGGGCGGTGAGC
CCGGTGTTGTTCAAAGGCGGCGAGGGGTGCGGGGCCTGCTAAGGTGCGGTGCAT
GGCCGTCCCTCTGCTCGCGGCGGGCCGTCCGTCATCGTCCGGAATGCCCCGGTGG
CTTGCGCCTTCGGCCGCCCTTTGCTCAGCGGCGCCGCATTCGGCCGCATGGCCGTC
GCCGGCAGGCGGGGCTGCGCGCGGCGAGATTTCCGTCGTCTAGAAGGTAGAATT
CAAAGATGTTTGTTTGCGCAATTGATAATTTGTTCAATAAAAAATCAATGCCTTTA
GATAAAGTTTTTTAATGTTTGGCTGTTTACTAAGTAAATGTCATTTTATGTGTTTTT
CTATTTCTATGTATCGAAAATTTTTATAAGCCTCATGTATCCGTGTGAGGCGTGTG
TTTGTGTCCAGTTCATGTCTTATGTGGTCCTTGGTCGCTGTTAATATTGTTCCGGA
GCGTGTATAATTAAAAAATATATTTTTTTAATTTTATTTTTATATATATATATAGTA
TAAGATGATAAGTATTTTAGCTTTTTGATAAATATATAAATTTTTTTTGAATATAA
ATAAATTATATATAGTAGAGAATTTTTTTCTTAAAATATATGATATAAATAAAAA
TTTTCATTTTATTCGTATGAGAAATAATAATAATTTCAAAATTAATATTTTATATA
TAATAAATATATATTATTATATTAATAATATTATATTTTATTAGCTATGTCGTGGC
GTCAGTGTCCTAATTTCTTAAAATGTCGAGTCGTCGTGTCCGTTGTATAGTATTCT
GTATTTCGTGTTAGTATTCCTGATGCCTAAATTTTTTGATGGTAAAAAGGTAAAAA
AAAAAAAAAAAAATCTGTGAGGGGTGGAGGAAGGGAAAATGATCTTCGGATGCC
TTCTCTTCTGCTGTTATCTCTTTCCCTTATCAAATATGATAATGGCTTGTCCCATTT
TTCCCAGATGGTATGTAAAAGTGCAATGCCAAATACTTTTTCCCTTTGTAATCTAA
AAAATGTGCTTCAATATTGTTTTCTTCGCATAAGAAAAAAAAAAGAAAAAGATTA
TTTATGTCTTAGCAAATCATCTCAAAAATCATCTTTTGAGGCATATTTGTTCTATC
TCTATAATATTATATGTATTTTATAATTTTAATAAGATGTGGCATTGAGATGCGAG
ATATTTTAATGCAGAGCCTTGCAAGTAGAGGAAAAAATAGCTTTTCATGTGAGAA
GGCTCGAAATTTTTGGTTGTCGCTTCTGGTGGAGTATGAAGATGGAAGGAGATAT
TGGATCCATGCATATAAAGTCATTTCTTTTCCCTTCTTTTTTATTTTTAAGATTTGG




ATTAGTTTATTATAGTTTAATGAAGATCGTAGGAATTTGATCTTTGATCGATCAAT
TATGTACTGATATTCGGTTTTAAAATAAAATTATATGGAAGATATATTAGAGAAA
AAAAAAATAAATTTTAAGGATCAATCGTTGTTAGTATAATCGGAGCCCTAATATA
TATAATGCATCAAATATCCAATAATAATCTCATCATCATTTTCATCTGTGTGTTAA
GGGAAAAAAAGATTATTTGTAATAATTAATAAGTTTATTCGATTCTATCGTTAGA
AATAAGATAAAATTCAATCAAATTCTAGTTAGATTTGCTCTTAATTGGCTAGCTTT
TAAAAATCATGCATGTTCTTTTGTGTCTGCCATATAATTCTTTCTGAGAAAAGCTA
ATGCAATATGTGGGTGGGTGCCTCCATTTCTAAGGCCTCCTTTTGTGTTGGGCTCA
TATTTTTGCTGAAAAAATGCTGCATGTTTTAGGTGTGCATGGTCGTGAGTGTGTGT
AGGCCCCTTGATGCATGGGGTTAATTAAAATTTCAGCAAAAAATAATAATAATAA
ATGCAAAATTATCAATGAATAGTTATTATATTTATCAAATATTTATCTCAGATCAT
GAGATGGAGTTCCAAATCATGGTAAGTAATGCTGAGTGTGTGAAATCATCAGATC
TAGAATAATTAGATTCCAGATTCAGAAAAATATGCTAGATTTAAGTAAATGGAAT
TAAATCTATTGTGCTATGTGCTTTATGAAATGGAGCTAGTCAATTTCCAAAAGATC
AGAAGAAGAGAGAGAAAAAAAAAGCCTTTTGAGCATTAAATAATTTTCTCTTGTT
TTTATGCCCTTTGCATTGTTTAGTTCATATCTAGTTGTGCCACATCTCCAAGCTTTG
CCAAAATCTGCTCCTGAGCTTTTTTTGCTCTCCCTCATTTGGGGATTAAAGCATTG
CCTTGAATCCATTTAGGATTTTTTTTAATGCAAAAAGCTCTAAAGCATATTAAAGC
ATGTTTGAAGAATCATCCAATTTAAAAGTTTCTTCTTTTGAGCTATATCTTATCAT
GATATCCGCATCTTGCCGTGCGGGTCAAATTTAAGGAAAAAATTGAAAGTGTATA
TTGGCTGATATATAATAAAATGTCTTTATATGATAGTTGATCAGATTCAATATATC
TGTTCTGTTAATTGTTGAAGTTTCTTTTTAGGCCTAATCATAGTAAAAGGTCAAAT
GTGATTGATTTTGAGTTTTTTTTTTCCCCCTCCCCTTTCTGTTTAAATGCAGTCGAT
CGGTTGAATGGTTGGAGATGAAGCATGTTTGGGGAGCTTTGGTGCATCTGCAGGC
TCTTGGGCCCCTTCTCCGTCAAGATCACCGCTGTCCAGTGCTCGGCCCGTGATGTG
ATTCCCAGGAATTGGTCTCCCAAGGCCCTGTCTCGCCTAAATTTCTTATCCGAAAA
ATTCGGGCTAGCTAATGAGTGTCCAAAATCTTCAAGCAAGAAGAAAAAGTAGCC
GTTTAGCCGTTGGGGGGGAAGCAAAGGCATTCCCCAAGGCTTATCTCTATATATA
ATATAGAATCCCATCATCTTTGAGTTTGGTGGTTTCTGTGTAGTGTTATAGGGCTT
AAGTAATTTCATGTGCCCATGTAGCCCTCTCCAAATGGGAGAGAGAGCGCCATTT
GCGTAATTGTGTGTTCTTTTTGGGTCCCAATAGAGTGGTGTGTGTATGTGTGTGAA
TGTTTAGTGGATATCCTTCCTTAATATGTTCCCCTAAAGGGTTAGGATTGAGCATG
TATTTGTTGTTTAGTTTGAATTGTAATGGGCTTTTTCTTGTGCTTTGATGTGTGGTA
AATAGCCATGTTTAAGTTTGGAAATATGTCTCCATCTATTGTCTCTGTGTTGGATT
TTCATGTTTAATTGGGTTTTGAATGTCATCATGCTATTTTGATAGAGATTGGGGGC
CAAATGGTGTGTTTCAAAAGTTTTTGGGCATTTCTTTTAGCTGCTTCATTTCAGAG




