
IDENTIFICATION 

Species: Anacardium occidentale 

Locus: Anaoc.0011s0802 

Gene Model: Anaoc.0011s0802.1.p 

Description: AocEXPA-19 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AocEXPA-19 

MARLGALFVLSFIMFLSIVDARMPGVYSGGEWLSAHATFYGGSDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGVNTAALSTVLFNNGLSCGACFELKCANDPQWCHSGNPSIFVTATNFCPP

NFALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYHAGIVPVSYRRVNCRKQGGIRFTIN

GFRYFNLVLITNVAGAGDIVKASVKGSNTEWMSLSRNWGQNWQSNAVLVGQSLSFR

VTGSDRRTSTSWNAVPANWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>AocEXPA-19 

ATGGCTCGTCTGGGTGCTCTTTTTGTGCTCTCTTTTATTATGTTTTTGAGCATTGTT

GATGCGAGAATGCCTGGAGTTTACAGTGGCGGTGAATGGCTAAGCGCTCATGCG

ACTTTCTATGGAGGCAGTGACGCCTCCGGAACAATGGGGGGCGCTTGTGGGTATG

GAAACTTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCAGCACTAAGCACAGTGC

TGTTCAACAATGGGTTAAGTTGCGGTGCATGTTTCGAGCTCAAGTGTGCAAATGA

TCCACAATGGTGCCATTCTGGTAACCCTTCAATCTTCGTCACTGCAACCAACTTTT

GCCCTCCAAACTTCGCTCTTCCCAGCGACAATGGCGGCTGGTGCAATCCCCCTCG

CCCTCACTTTGACCTCGCTATGCCCATGTTCCTCAAAATCGCCGAGTACCATGCAG

GAATCGTTCCCGTCTCTTATCGAAGGGTTAATTGCCGTAAGCAAGGTGGGATCAG

ATTCACAATCAACGGCTTCCGTTATTTCAACTTGGTATTGATCACCAACGTGGCGG

GTGCAGGGGATATAGTGAAGGCTAGTGTCAAGGGATCAAATACTGAATGGATGA

GTTTGAGCAGAAACTGGGGTCAGAATTGGCAATCAAATGCTGTTTTGGTTGGTCA

GTCACTTTCGTTCAGGGTGACAGGCAGTGACCGTCGCACTTCGACGTCATGGAAC

GCTGTCCCAGCAAATTGGCAATTCGGCCAAACTTTCACGGGAAAGAATTTCAGGG

TCTAA 

Nucleotide 

>AocEXPA-19 

CATCTCTTTATCTGTTTATAGTCAAAGTGAACCCAATGGCTCGTCTGGGTGCTCTT

TTTGTGCTCTCTTTTATTATGTTTTTGAGCATTGTTGATGCGAGAATGCCTGGAGTT

TACAGTGGCGGTGAATGGCTAAGCGCTCATGCGACTTTCTATGGAGGCAGTGACG

CCTCCGGAACAATGGGTACTTCATGTTTAACCAAAACTTGTATCACATTTCCATTT

TAACATTTCTTTCGTGTTTATGTTTTTTGGTTAATTACAGGGGGCGCTTGTGGGTA



TGGAAACTTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCAGCACTAAGCACAGT

GCTGTTCAACAATGGGTTAAGTTGCGGTGCATGTTTCGAGCTCAAGTGTGCAAAT

GATCCACAATGGTGCCATTCTGGTAACCCTTCAATCTTCGTCACTGCAACCAACTT

TTGCCCTCCAAACTTCGCTCTTCCCAGCGACAATGGCGGCTGGTGCAATCCCCCTC

GCCCTCACTTTGACCTCGCTATGCCCATGTTCCTCAAAATCGCCGAGTACCATGCA

GGAATCGTTCCCGTCTCTTATCGAAGGTAACAAAGAAATAAACACTTATTTTCAC

TTATTTACATTGAGTAAAATTATTAATTAAATTTTAATAATCCGAAAATAACGTTG

ACTGCAACATTTGATCAAAAAAAGTAATTTGATTGCGTTGGAGCTTCTGGGTTCT

GATTTTTTACTTCTTTTTTAACTTTGTTCTTTTCTTTTAGTACACAAAGTCAGAAAA

CAGTAGTAATGTTTGTATACACTTCAGCATATCAGAGCCGTCCGTAGCTTTAATCA

CACACACTTTATACGTATCATCCCGCTTGGTCTACATCTTGCCTTGACATATGGAC

CCCTTTAAGTGGGCCCTAAACCCAAGTCCTTCCCGCGTAAATCTTAGTGTTCTCTG

AACAAACCGAATCACTTTTCTTTCCGCACCGCCGGATCCACATAAATTTGGAATT

CCCAACATACCCTCTCGGGATTTGTTTTGGGTATATTTAACGATTTTGTTAATTAT

TATTATTATTTTTTTAATCAGGGTTAATTGCCGTAAGCAAGGTGGGATCAGATTCA

CAATCAACGGCTTCCGTTATTTCAACTTGGTATTGATCACCAACGTGGCGGGTGC

AGGGGATATAGTGAAGGCTAGTGTCAAGGGATCAAATACTGAATGGATGAGTTT

GAGCAGAAACTGGGGTCAGAATTGGCAATCAAATGCTGTTTTGGTTGGTCAGTCA

CTTTCGTTCAGGGTGACAGGCAGTGACCGTCGCACTTCGACGTCATGGAACGCTG

TCCCAGCAAATTGGCAATTCGGCCAAACTTTCACGGGAAAGAATTTCAGGGTCTA

AAATTTCAAAGTTTTCCCACTGCACGTTTTATTTGTCTTCTGTTTTTCTCGGAATGT

GAGAGGGAAAATGAGGGAAAGTGTCCTTGTGTCAACTTTTTTTTGACTTTTTTTAA

GTGTGGGGGGGGGGGGGGGTGATTCTGTTTTTGGTGATAAGTAAAAGGAAAATG

AAAGGCTAAAAAGCTGAGGTGGCTTCAAAATTATAGTGCCCGCAGCCATAGATTT

GGTTATATAATTAAAATGATATATGTTGTTTCGAGAATTCGTGAGCTAATGCAAA

TGATTGTGTTTATGTTGAGGCTTTATAATCTGAATTTTTCCTTTTGCCCGGGTAACT

GGTAGGATGGTCGGCCATTTTGATGAACCTTATGTGCTTCTTTAGGACTTCTTTCA

AGCACATTGAAGACAATTGTTCATTAATGTCCCTACCGCCCTTGACAGAATCCCA

GAAGTCTCAGCCCTGGTCTCTCCAATATCCACGATCAAAAGTAGCAATAACAAGG

AATTGAATGGTAACAAAGGTGAGATGGAGTCAGTAGACAAGCGGGATTATCGAC

CCATCGTCTGTGGATACCGTCTCTACGGTTGTCTGGCCGCTGCCTAATCACACTTT

TACTTCCAGGAAACCGATTTTCAATGCACAAGAAACACAGAAAAAACACCCCAG

AACAGAAATTGAACACAGGGACTCGTATCAAGTGTGAAAGAAATAAAGATCTGC

CACTGTGGATAAACCCAAACCGAAGTGGGAAACATAGAAAAAACAAAAATCTTC

ATTTTCCAGCAAAATCGATTATGTTTGTAGAAATTACGATTCCACTCAAATTTATC

ATAGCCGACAAGCTTAAACTTACCAAAAAGTCAGAAAAGGAAGAGGTAATGTAG

TAAGAGTGAGAGAGATATAACGTGTAGAAGAAAGATTTTGGCTAGGGTTTTGGT

AGAGCAGCCATTATATATGAATAGATGGTTGGAGATACTGGACTAGGG 




