IDENTIFICATION

Species: Theobroma cacao

Locus: Thecc.04G065000

Gene Model: Thecc.04G065000.1.p
Description: TCEXPA-07

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tcacao_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02994

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cacaogenomedb.org/
https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/node/4
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DOMAIN ARCHITECTURE

; 100 125 150 175 200 225 20 266

Query seq,

Superfanilies PLNOOOS0

+ Name Accession Deseription Interval  E.value
[+] PLN0O0050 super family 31535 expansin A; Provisional 40-263 5.08e-92
SEQUENCES

Peptide

>TcEXPA-07

MSPPAKTEAPLLALLLLTLTSTATSHYTSSSPPAPQSSQWHPARATYYAASDPRDAVG
GACGYGDLVKAGYGMATVGLSESLFERGQICGACFELRCVDDLRWCIPGTSIIVTAT
NFCAPNYGFTAEGGGHCNPPNKHFVLPIEAFEKIAIWKAGNMPVQYRRIKCRKEGGV
RFTVDGSGIFVSVLISNVAGAGDVVAVKIKGSKTGWLQMGRNWGQNWHINSDLKN
QPLSFEVTTSDGLTLTSYNVAPKDWNFGQTFEGKQFQS*

CDS (coding sequence)
>TcEXPA-07

ATGTCACCGCCAGCAAAGACTGAAGCTCCTCTCCTTGCACTTCTGCTTCTTACACT
AACCTCGACAGCCACTTCCCATTACACCTCTTCGTCCCCACCCGCGCCTCAGTCCT
CCCAGTGGCATCCCGCACGCGCCACTTACTATGCAGCATCGGATCCTCGGGACGC
GGTGGGTGGCGCGTGTGGGTATGGGGACCTGGTGAAGGCTGGCTACGGCATGGC
CACGGTGGGTTTGAGCGAGTCCCTGTTTGAGCGTGGGCAGATCTGCGGCGCGTGC
TTCGAGCTGAGGTGCGTGGATGATCTGCGCTGGTGCATACCCGGGACCTCTATCA
TTGTGACAGCCACCAATTTCTGTGCTCCCAATTATGGGTTTACAGCGGAGGGTGG
AGGGCATTGTAATCCTCCCAACAAGCACTTTGTGCTTCCCATTGAGGCTTTTGAGA
AGATCGCCATTTGGAAGGCTGGCAACATGCCCGTTCAGTATCGAAGGATCAAGTG
CAGAAAAGAAGGAGGTGTTCGATTTACAGTTGATGGTTCAGGTATCTTCGTTTCA
GTGCTCATCAGCAATGTTGCTGGTGCTGGAGATGTAGTTGCAGTTAAGATTAAGG
GTTCAAAAACTGGGTGGCTGCAAATGGGTCGGAATTGGGGACAAAATTGGCATA
TTAATTCTGATCTAAAGAATCAGCCTCTTTCGTTTGAGGTCACCACTAGTGATGGG
CTTACGCTTACATCTTACAATGTTGCTCCTAAGGATTGGAACTTTGGGCAGACTTT
TGAAGGAAAGCAATTCCAATCATAA

Nucleotide
>TCEXPA-07

CTTAAAATGAATGAATGAACTTGATTGAAGACGCGGATTAACCTTTCGCTTTCCA
CTTTTGTCTCTCGTCTCTCTCAAGTGTAAGGAGTTGTTGTTCAGGTTAAGAAATGT
CACCGCCAGCAAAGACTGAAGCTCCTCTCCTTGCACTTCTGCTTCTTACACTAACC
TCGACAGCCACTTCCCATTACACCTCTTCGTCCCCACCCGCGCCTCAGTCCTCCCA
GTGGCATCCCGCACGCGCCACTTACTATGCAGCATCGGATCCTCGGGACGCGGTG



GGTGGCGCGTGTGGGTATGGGGACCTGGTGAAGGCTGGCTACGGCATGGCCACG
GTGGGTTTGAGCGAGTCCCTGTTTGAGCGTGGGCAGATCTGCGGCGCGTGCTTCG
AGCTGAGGTGCGTGGATGATCTGCGCTGGTGCATACCCGGGACCTCTATCATTGT
GACAGCCACCAATTTCTGTGCTCCCAATTATGGGTTTACAGCGGAGGGTGGAGGG
CATTGTAATCCTCCCAACAAGCACTTTGTGCTTCCCATTGAGGCTTTTGAGAAGAT
CGCCATTTGGAAGGCTGGCAACATGCCCGTTCAGTATCGAAGGTACAAGCAGTTT
TAAGTTGCTTTGCTTAACATTGTACTACTTGATATTAACTTATCATTGGCAGCTAA
GAATCGCTAGTAATTTGTTATATGTAGCTGCAGATATTTCCTCGATTTTATACCTA
TAAAGGAAAAATTGATGGACAAAAGCTAGGAATTGACTATCAATACGTTAATGC
TTATTTGTATTAGTTAATGTTACCGTCATCAAGTCAGGTTAGGAAAATCTAGATTA
GATCGGTTTTATTTGCATCAAATCAGGAGCCAAAGCTGGAATTTAGGCAAATGTT
TATAGTGACACAAGGTTCATGAACCCAAACAGCTGGGAATTAAGTTGGATTTATT
GAGATAAACTGAAAGCTATGATCTTACGGACATAACTCCTAACAAGTATTTTCTC
TTGCTTGGCTTAAACAGGATCAAGTGCAGAAAAGAAGGAGGTGTTCGATTTACAG
TTGATGGTTCAGGTATCTTCGTTTCAGTGCTCATCAGCAATGTTGCTGGTGCTGGA
GATGTAGTTGCAGTTAAGATTAAGGGTTCAAAAACTGGGTGGCTGCAAATGGGTC
GGAATTGGGGACAAAATTGGCATATTAATTCTGATCTAAAGAATCAGCCTCTTTC
GTTTGAGGTCACCACTAGTGATGGGCTTACGCTTACATCTTACAATGTTGCTCCTA
AGGATTGGAACTTTGGGCAGACTTTTGAAGGAAAGCAATTCCAATCATAAGAGAT
GTCTTTATATATACACAAGACTATTCTTTTTTCTCCTCTTTCTTTCTTCCCTTCTGTA
ATCTTTTGTTTCCTACTACTGATTGATTGGGTTGGAAAGTGTAAAAGTGGTGCTTT
TTGATTTAGGAGCAAGTAGTAAGCTGATATTCAAGTGATGACATTGTTGTGTGCA
TAGCTCCATTGTCAAATTAGGATAGATATCAGGTTTGTCTCTTACACAATAATACC
TAAAAATGTGAATTTAAAACAGATCCCTCCAATGGCATGGCCCAAGTGGTTTCAT
TTAGGCCATCTCAAGGTAATAAGGCAAATGAATGTGTTTATTGATTGGAGCACAC
ACAAGTAACAAGGCATTTGTAGGGGTGAACAACTGCTACCACATGATTCTGGGCT
TATGGTTACGGATTCGGATGAAGCTAGCTATTCTTCTGCAATTGGTCGATGGTATA
TCAACTAGCATGTACATTAACGAGAAGGAAGGTGGAAGCACAATATTGTTTCTAT
[TTTCTTTTCTATTTTTTTTTTCATTTCGTAGGATGAAAATAAGAGAGAGAATGAA
AATGGATAGATTTGCACTGTTTTCTTTCAAATT






