IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009596665

Gene Model: XP_009596665.1
Description: NtmEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025

EXTERNAL RESOURCES
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Query seq.
superfanilies

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 30-254 9.24e-90
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXLB-02

MAPLQLLAVFAASFIFMQTLGNSQTCLDCFVHSRAAHYPNSEEKGTETGSCGFGTFG
ATINGGDVSAASDLFRNGLGCGACYQVRCTNSNYCSDKGVTVVITDQGAGDRTDFIL
SKRAFARMAQTTDAAASLLSFGVVDIEYRRVSCSYPDKNITIKIEESSDNPHYLAFVIW
YQQGKKDITAVQLCETQNFVCKLLDRTRGAVWTTTSPPRGPLQIRMLLSVDDGDET
WVVAVNNIPENWKAGDTYDSGIQVDA

CDS (coding sequence)
>NtmEXLB-02

AGGTTGGCAAGGAAACTGAGAAAGTAGCATCCTCAATTATCTAAAACAAGTAAT
GCAAGGTCCAAAAAGGTTGCTAGGGAAAGTAAAGGCAGAATTCCCTGCATTCAA
ACTGAAGTTGAACAGAATGTCAAAAGTCTGAGTTTTACCCATGTAGACCTTATTT
GCTGCTTTGAGTTCTCTATAAATACTCGAATGCCATCACTTCCCTGCAACAGCAAC
TCGTTCTCTTTGCTTAATTCCCTTTCTTGTGATCATAATCCAAATGGCTCCTCTTCA
ACTTCTTGCAGTCTTTGCAGCATCTTTTATCTTCATGCAAACTCTGGGAAATTCTC
AGACATGCCTGGATTGTTTCGTTCATTCTCGTGCAGCCCACTATCCAAATTCAGAA
GAAAAAGGAACAGAAACTGGGAGTTGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCAACAATC
AATGGCGGAGATGTGTCAGCAGCATCAGACCTCTTTCGAAATGGTCTAGGATGTG
GTGCATGCTACCAGGTGAGGTGCACCAATAGTAACTATTGTTCTGATAAAGGAGT
GACTGTAGTTATAACAGACCAAGGAGCAGGTGATCGCACAGACTTTATTCTAAGT
AAGCGAGCCTTTGCTCGTATGGCTCAGACGACAGATGCTGCTGCTTCTCTATTATC
ATTTGGTGTGGTGGATATCGAGTATAGAAGGGTCTCTTGCAGCTATCCAGACAAA
AATATTACAATCAAGATTGAAGAGAGCAGCGACAATCCTCATTACTTGGCTTTTG
TGATATGGTATCAACAAGGCAAAAAGGATATTACCGCTGTGCAACTATGCGAGA
CACAAAATTTTGTATGCAAGCTGTTGGACAGGACACGTGGAGCAGTGTGGACTAC
TACTTCACCTCCAAGGGGACCTTTGCAAATCAGAATGCTATTGAGTGTTGATGAT
GGAGATGAGACCTGGGTTGTTGCTGTCAATAATATACCTGAGAACTGGAAAGCTG
GTGACACATATGACTCAGGAATACAAGTGGATGCATAAACACAAAGGGCTCTGT
TGCTAAGATTAACTTGTCACTAAATAAGTTTAGTGGTTCTTTAATGATGTTACTCT
ATGCAGCTATCATTCTTTCCTGCTAGTAATTCAAGTCAACAAAACGATCCCGACTC
AATTATGTATTTTCAACAAATAAGGTTTTAAGTTTTAAAGCAGTTTTTCATATTGA




TCATGACCGGATTGTATGAAATACAGAACTTATCTAAATTTATTGTTCTAAGCTGT
GCAT

Nucleotide
>NtmEXLB-02

ATACACTGTTATTGCTTAACCATGGTTAATTAATATAGATACTCACCTCAATTTTA
TATCACTTTGCTATGGCAAGCTAATGTAATCCAATAAATGAAATGTGTCTTTATAT
AAACTGTTTTCACTTAACATAGTTAATTAATATGCATACTCACCTCATTTTATCAA
TTAACTATGGCAAACTAATGTAATTTAGTGTAAACGTCAAGTGTGGGTTATCACT
ATCACACAAGTTGGTTCAGACCACTAAGATAATAGTTTTGAGATTATTCTTATCA
AGAAAGAGGCCGTGTCATACAACAACAACAGCAACAACAAACCCGTGTAATCCC
ACAAGTGGGGTTTGGAGAGGGTATTGTATACGCGGATCTTACTCCTACCTTGTGA
AGGTAGAGAGTTTGTTTCTGATAGACCCTCGGCTTAAAAAATAATTGATTAGTAG
TTCTCCCCCAGTGGTCAATATCTTTTACAATAATATAGTTTCTAATAGGAGCATCT
GAAGGTTGGCAAGGAAACTGAGAAAGTAGCATCCTCAATTATCTAAAACAAGTA
ATGCAAGGTCCAAAAAGGTTGCTAGGGAAAGTAAAGGCAGAATTCCCTGCATTC
AAACTGAAGTTGAACAGAATGTCAAAAGTCTGAGTTTTACCCATGTAGACCTTAT
TTGCTGCTTTGAGTTCTCTATAAATACTCGAATGCCATCACTTCCCTGCAACAGCA
ACTCGTTCTCTTTGCTTAATTCCCTTTCTTGTGATCATAATCCAAATGGCTCCTCTT
CAACTTCTTGCAGTCTTTGCAGCATCTTTTATCTTCATGCAAACTCTGGGAAATTC
TCAGACATGCCTGGATTGTTTCGTTCATTCTCGTGCAGCCCACTATCCAAATTCAG
AAGAAAAAGGAACAGAAAGTGAGATGTTTAACATGCATAGTTGAACAATAACAT
GCACCTAAAATGGAGAAAATAAAAGTTTTCTCATAGAATAACCTTTTGTGTTTGA
TTGCATGCAGCTGGGAGTTGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCAACAATCAATGGCG
GAGATGTGTCAGCAGCATCAGACCTCTTTCGAAATGGTCTAGGATGTGGTGCATG
CTACCAGGTAATGATAAAAAAAGGAAGAAAAACTATAGTCGATAAATAGATGAT
AACTAGCCAAGATTTTCAAATATAAGATGTCATTCCGGACTCTACCTTGTTTTGCT
AGGTGAGGTGCACCAATAGTAACTATTGTTCTGATAAAGGAGTGACTGTAGTTAT
AACAGACCAAGGAGCAGGTGATCGCACAGACTTTATTCTAAGTAAGCGAGCCTTT
GCTCGTATGGCTCAGACGACAGATGCTGCTGCTTCTCTATTATCATTTGGTGTGGT
GGATATCGAGTATAGAAGGTAATATGTATAATTGGGAAATATGGATATTAATTCA
TCGTAATACATAAGGTATCCATAAGCAATTTCTCTTCTGTTTGAGGGAGACTCAC
ATATTTGTCGCTCTTTCACCATCGAACAGGGTCTCTTGCAGCTATCCAGACAAAA
ATATTACAATCAAGATTGAAGAGAGCAGCGACAATCCTCATTACTTGGCTTTTGT
GATATGGTATCAACAAGGCAAAAAGGATATTACCGCTGTGCAACTATGCGAGGT
ACATCTGCTAGCTTTCAAGAACCTAACATCTGTTTCATCTTTAAGAATGCCCTCAA
GTTTCCACACAGTAAGAGTTTCTAATATATAAAGACATAAAGTAAAACAAGTAAT
AATGAAAATACATATGTACCTTAAGAAGAAAGATGTACATATACTCGGGGTAAA
GAAATAACAATAGAAGAATTTGAGGCTGCTTCATCTGAATTCCAAAGATTTTGAA
TACTACTCTCTTTCAATATGCAGACACAAAATTTTGTATGCAAGCTGTTGGACAG
GACACGTGGAGCAGTGTGGACTACTACTTCACCTCCAAGGGGACCTTTGCAAATC
AGAATGCTATTGAGTGTTGATGATGGAGATGAGACCTGGGTTGTTGCTGTCAATA
ATATACCTGAGAACTGGAAAGCTGGTGACACATATGACTCAGGAATACAAGTGG
ATGCATAAACACAAAGGGCTCTGTTGCTAAGATTAACTTGTCACTAAATAAGTTT
AGTGGTTCTTTAATGATGTTACTCTATGCAGCTATCATTCTTTCCTGCTAGTAATTC
AAGTCAACAAAACGATCCCGACTCAATTATGTATTTTCAACAAATAAGGTTTTAA




GTTTTAAAGCAGTTTTTCATATTGATCATGACCGGATTGTATGAAATACAGAACTT
ATCTAAATTTATTGTTCTAAGCTGTGCATCAGTGCATGAGCCCATCGTCTTCCTGA
ATAGCATCCACCAATACACATTCAATAGGTACATTACATAGACATTCCTTAAAGT
ATTAAATTCTGCATTGCACAGAATTACTCCGTTTCATTTTATGTGAAGATGTTTGA
CTGGCAATGGAATTTAAGAAAGAACGAACGAAAGAAAGAAAAACGTTTGGAACT
TATAGTCTTAAGCATGACATGGCATTTTTGTGTATATAAAATCATGTCATTAAGGG
TAAAATGGGAAGTTTAGAGTTAAAAAAATTTTAATATAGAAAGATGTCATTCTTT
TTGGAACAGACTAAAAAGGAAAGAGTCTCACGTAAAACGGAACAGAGGGAGTA
ATCTTTTATTCAAAATATGTTTATGTTCAACTATTTTAGCATATTATTTCGTATGTA
AACTAAAGTTCTTCAATTAGATCAGAGGTCTGATTGTTCAAACCTAAAATATTGC
CTGCATTACATTAAACAACAAACTTCTGCACA



