
IDENTIFICATION 

Species: Ricinus communis 

Locus: 29804.m001486 

Gene Model: 29804.m001486 

Description: RcEXPA-07 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01087  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1
https://www.genome.jp/entry/T01087


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>RcEXPA-07 

MASHQTFSSPSLLLLCSCLFGLQLSGILADYGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACG

YGNLYSQGYGTNTAALSTALFDNGLSCGACYEMKCTDDPKWCLPGTITVTATNFCP

PNPALPNNNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCVKKGGIRFTIN

GHSYFNLVLITNVAGAGDVRAVSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSF

QVTASDGRTLTSYDVAPSGWQFGQTFEGSQF 

CDS (coding sequence) 

>RcEXPA-07 

ATGGCATCTCATCAAACATTTTCTTCACCATCTCTTCTTCTTCTCTGTAGTTGCTTA

TTTGGCTTACAACTCAGTGGCATTTTAGCTGATTATGGAGGATGGCAAGGTGGTC

ACGCCACCTTCTATGGCGGTGGTGATGCATCTGGCACAATGGGAGGAGCATGTGG

ATATGGGAATTTGTATAGCCAAGGGTATGGAACAAACACTGCAGCGTTAAGCAC

AGCACTGTTCGACAATGGGTTGAGCTGTGGTGCTTGTTATGAAATGAAGTGCACT

GATGATCCCAAATGGTGTCTCCCTGGAACCATTACAGTTACTGCTACTAACTTCTG

CCCACCAAATCCTGCTCTGCCCAATAACAACGGCGGTTGGTGCAATCCTCCTCTC

CAACATTTCGATATGGCTGAGCCTGCTTTCCTTCAAATCGCCCAATACCGTGCTGG

AATTGTGCCTGTCTCCTTCAGAAGGGTGCCATGTGTCAAGAAGGGAGGAATAAGA

TTCACCATCAATGGTCACTCCTACTTCAACTTGGTATTGATAACCAACGTCGCGGG

TGCAGGAGATGTTCGTGCAGTTTCAATCAAAGGGTCTAAAACAGGGTGGCAACC

AATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAACTGGCAGAGTAACTCTTATCTGAATGGTCA

AAGTCTATCCTTTCAAGTCACTGCCAGTGATGGTAGAACTCTCACAAGCTATGAC

GTGGCGCCTTCTGGTTGGCAGTTTGGTCAGACCTTTGAAGGAAGCCAATTTTGA 

Nucleotide 

>RcEXPA-07 

AATTGCACCTGCCCTTGCATAATAAGGTCCTTTAGCTGTCCTCTAGCTAGTATTGG

GAAAAAGTTAGCAACTTTAGCAATGGCATCTCATCAAACATTTTCTTCACCATCTC

TTCTTCTTCTCTGTAGTTGCTTATTTGGCTTACAACTCAGTGGCATTTTAGCTGATT

ATGGAGGATGGCAAGGTGGTCACGCCACCTTCTATGGCGGTGGTGATGCATCTGG

CACAATGGGTAAGTTCTAGTTACTCTTAATACCATGTAATTTTGTTACAAGCAATA

TCTATAGAGTGTGTGCCGCAAAAAACAGTTTAAGAAATATTTTTTTAAATATATTT

AGTTTACTATGTCATCAGAAAGCGAAACTAATTACATATTGACATATGGTATTAA

TTGCTCAATATAACATTTATATTGTTTGAGTTATTTATTATCATTAATCTCTTATAA



TTAAAAATTAATTAATATAATACTTAATAAATAAAATATACAGTATGTCTATCTTA

AGCTAATTAAATTATTAGAAATTATATACATATGTGTAAATATCAATCATGGGTTT

TGGGTCTTTTTCTCTTTTCTTTTATAACAAAAGAATTAAAATTTTTGCAGGAGGAG

CATGTGGATATGGGAATTTGTATAGCCAAGGGTATGGAACAAACACTGCAGCGTT

AAGCACAGCACTGTTCGACAATGGGTTGAGCTGTGGTGCTTGTTATGAAATGAAG

TGCACTGATGATCCCAAATGGTGTCTCCCTGGAACCATTACAGTTACTGCTACTA

ACTTCTGCCCACCAAATCCTGCTCTGCCCAATAACAACGGCGGTTGGTGCAATCC

TCCTCTCCAACATTTCGATATGGCTGAGCCTGCTTTCCTTCAAATCGCCCAATACC

GTGCTGGAATTGTGCCTGTCTCCTTCAGAAGGTAAAATTTTTTGTTTCCGATTTCT

AAGACACAGTAAATCAGTTACTTTCAAGATCATATTTGGACAAAAAGAAAAGTTA

ACAGTTAAAATTTGATCTACAAGCAATGAGCTTTAGTTCAAAATGATGTATATGA

GATTCTAAATGATAAAAAGAAAAAAATTATACAAATGGAATAAAAGAAAATTGC

TCATGTTATATGGAACAAGCTATTATCAATGAACATGAATTTTATTAATAATTTGT

TCCAATTTACCACAGTTTTTTCAAATTAACTTTAAAGTGTTATTCTTTTTTAATTTT

TAAAAATCTAATTATTTTTTTAAAAAATAATAATTGAGATTAGCTTTATTTTAGTT

ATAAAATTTTAAATTATTCTATTTCAATTATTTAAATAAGTTAATTATTTTGTCAAT

AAAAGATTTTAGTATATCACATTTCTTTTCTTTAATCACTTTTTCTTATTGAGTACT

TTTATTATATACCAATTTTTTATTTATAAAATGACTATATTAAAATATAGTTATATT

TAAATAATTAGTATAAAATAAAATAAATTTTTATTATTAAAATAGAATTAAATAT

AAAATTTAATAACTGTTTATTTAATCATCCCATTGAATTTCAGTATAGTTAAAAAT

CAGTTTTCTTTAAAATTATTTTTGAAATTACAAAATTAAAATATGTATAATTCTAA

CTCTAGAATGCTATGTTAAAGGGGACTTTCAATTGTGTAATATTTGAAATTAGAA

TTTGTATGATTTTCTTTATCAAGAATTTTTCCTAAATTGTTTCGTTGGCCTAATGAA

CTGCTGTGGTATCGCCAGGGTGCCATGTGTCAAGAAGGGAGGAATAAGATTCACC

ATCAATGGTCACTCCTACTTCAACTTGGTATTGATAACCAACGTCGCGGGTGCAG

GAGATGTTCGTGCAGTTTCAATCAAAGGGTCTAAAACAGGGTGGCAACCAATGTC

AAGAAACTGGGGGCAAAACTGGCAGAGTAACTCTTATCTGAATGGTCAAAGTCT

ATCCTTTCAAGTCACTGCCAGTGATGGTAGAACTCTCACAAGCTATGACGTGGCG

CCTTCTGGTTGGCAGTTTGGTCAGACCTTTGAAGGAAGCCAATTTTGACTTCCTAT

ATTTTTTCTTATATTTTTTATTGAGTCTAAAATTTGTATATTTATTTATCTTAGCTTC

TTTACGTAGAAGAAGGGAAAAAAGAAAAGAAAGAAAGAAGCAAAGTAATTAAA

GTGTTTATTTATAGTTTGAGGCTTGAATCTCTGGCCTTATAGAAAAGCTGAGGTTG

CTAAAGTAGCACCCGCTTGGGCCTTCCACATTGAAAAATATATAGTATTTGTAT 


