IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016186643

Gene Model: XP_016186643.1
Description: AipEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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specific hits

Superfonilies . PLNO0OS0 B
DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval  E-value

|+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 42-161 3.95e-71
[+] PLN0OOO50 super family cl31535 expansin A; Provisional 1-259 5.74e-25
Peptide

>AIpEXPB-02

MKVHTFENVVVLYCMLLICTCYGFNPKLSFYNSSKVDANAEQWQPASATWYGPPDG
AGTDGGACGYGSSVGNPPLSKLVSAGGPNIFNNGEGCGACYEVKCTENEACSGETVT
VMISDQCPGCPAIHFDLSGFAFGSLAKPGQQDNLRNAGRINLQYQRVSCSFGQPIVFTI
DNGANQYYFATEIEYENGDGNLVDVKLKQANKDSWIPMKRLWGARWYVLNLGSLM
QPPFSLELTETSATGSSKTIEANNVIPDGWQPGQVIRSAINFNN

CDS (coding sequence)
>AipEXPB-02

AAGAATATTACCATAAATGAAAAAATTATATTGTTATAAATGCCACTGTTAGCAA
GCAAATGCTGGATGGAAAGACACAAAAATAATTGAAAATCCGAATATAATCCCA
TATATCATCATCATGAAGGTTCACACGTTTAATGTTGTAGTTCTTTACTGTATGCT
CTTAATATGCACTTGTTATGGCTTCAACCCCAAACTATCGTTCTATAATTCTTCCA
AAGTTGATGCAAATGCAGAACAATGGCAACCAGCATCAGCTACATGGTATGGAC
CGCCAGATGGCGCTGGAACAGATGGTGGTGCTTGTGGATATGGTAGTAGTGTGGG
GAATCCTCCACTCTCTAAATTGGTATCAGCTGGTGGCCCTAATATTTTCAACAATG
GCGAAGGATGTGGCGCTTGTTATGAGGTGAAATGCACAGAAAATGAAGCATGCT
CTGGTGAAACAGTGACAGTGATGATATCAGATCAATGCCCTGGATGTCCAGCCAT
TCATTTCGATCTCAGTGGCTTTGCTTTTGGTTCATTGGCAAAACCAGGGCAGCAAG
ATAATCTTCGCAATGCTGGACGCATAAACCTTCAATATCAAAGGGTTTCATGCTC
ATTTGGACAGCCAATAGTATTCACCATAGATAATGGGGCAAACCAATACTACTTT
GCAACCGAAATTGAATATGAAAACGGGGATGGAAATCTTGTGGATGTAAAATTG
AAGCAAGCAAATAAAGATTCATGGATTCCAATGAAACGTTTATGGGGTGCAAGA
TGGGTTCTCAACCTTGGTTCTTTAATGCAGCCTCCATTTTCTCTTGAGCTCACTGA
GACTTCTGCCACTGGCTCCAGCAAGACCATTGAAGCTAACAATGTTATCCCTGAT
GGTTGGCAACCTGGCCAAGTTATTCGATCAGCCATAAACTTTAATAATTAGATCT
ATCACTCTTATGTGAAATCAAAATAAAAAAAGATATGAGAAAAAATCAAAAATG
TTACTCATACGTTAAAATACGTTAAAATT

Nucleotide

>AipEXPB-02



GAATTCAAGTTTCTCAAAATGGTCAAAATGAAAGAATTATGGTAGCGCTAAAATT
AAATGAGAGGAAAAAGAAAAAGAAAAAAAAAATTATCATGGATTCCAGTATCGA
ATTACTTAGGGAATTATTTTTTTTTTCCAATCACAATGAATTCAAACATGCTATAT
TATATATAAAACAAGGTATAGTATATGAAATTATGAATGGAGAAAGAGGGATGG
ATATATAAGAGAAAAAGACAAAATTGTTTGAATAGTATCAATACTGGTTGACCAA
AAAAGTTGGGTCTTAATATATAATTTTTTCTCCTAGAATGTTACTTTTAGATAAAT
AAATTATAAATCATTAGTCACGGACTATCTACTTTATATTAGATTTAATTAATTCA
TAAATTACTGATCAGTGATCACGGACTATATACTTCATATTATTAGAATTAATTAA
TTCATTTAGATAAAAATTACAAAAAGAAAAAAATCAAACTCTGATCTGGGTATAA
GAAAAGAATATTACCATAAATGAAAAAATTATATTGTTATAAATGCCACTGTTAG
CAAGCAAATGCTGGATGGAAAGACACAAAAATAATTGAAAATCCGAATATAATC
CCATATATCATCATCATGAAGGTTCACACGTTTAATGTTGTAGTTCTTTACTGTAT
GCTCTTAATATGCACTTGTTATGGCTTCAACCCCAAACTATCGTTCTATAATTCTT
CCAAAGTTGATGCAAATGCAGAACAATGGCAACCAGCATCAGCTACATGGTATG
GACCGCCAGATGGCGCTGGAACAGATGGTAAGTGCCCATTTTTTTTTTTTTTGGAA
AATTGGGTACTTTTAATTTAATTTCAAAAGTTGGTTTAAATTTAATTCTAATACTA
CACTAAAATTGAGTGTGTTTAACTCAACTATAAAAACATAGATAGATATTATTTC
AAAGGATGAATCAAATTTAATTTGTTTATGTCATATTATATATCTAGCTATTAATT
TAGAGATTAATTTGCTATATATTAATAATCTTGTGTATGTGTGTGTGTGATATATA
GGTGGTGCTTGTGGATATGGTAGTAGTGTGGGGAATCCTCCACTCTCTAAATTGG
TATCAGCTGGTGGCCCTAATATTTTCAACAATGGCGAAGGATGTGGCGCTTGTTA
TGAGGTGCATGCAGCCATTGATTTACTTTAATTTATGTATATAATCTTGTCAATAT
ATATATATATATATATCTTGTACATTCAAAATCTCATAATTTGGTTTGATATTTATT
GTATTAGTCCTAGGTTTTAATGTTCTATATCATAATATTTTTTGTGACTTTTTTAGA
AATTTTAATTTTTGGTGACTATGTGTCATATCTCATTTTAATACTCAAGTCTATATT
TTTTTATTATTAAATTGAATTTGTTGTCTTTTATCTACGAAAAAAAAGTTGTCCAG
TAAAAAGTTACACAGTTTTTGGAAATTAAAGAAAAAAGAAAGATAAGTGCTTGC
TTGATAGCCACATATATATTTCCGTTAAATTTTTTAAATTAAAAAAATACTTTTAC
ACTATTTAGCATGTTTGAACTTTAATTTAGATAACTTTTTAAAATATATAAGCTAT
AATTATTATATGTTCAATCTAAATATGTAAAACAATTTTTTATTTCTTTAAAAAAT
TGTTTGAGAAAAGGATAAATCGATCCCTCACTTTTTGGTTTGCGGATATTTAAATC
CCTGAAAATTTAAAAATACATTTAAGTCTATGACCTCTTCAAAATTTGGACATATC
GATCCCTGAGTTTAATTTTAAAAACTCTTTCACGTGTGTATCCGTATCAACCAGGT
CAGTACAGCGGGAGTCACGTTTAATTTTTCTGTTGAGTTTGACAGATCCAAATAA
ACATGAGGGATCGATAAGTCAAGGATTTAAACATATTTTCAAATTTTCGAGGAGT
TAAATGTCTGCGGATCAAAAGATTAAAGACTCATTTATCTTTTTTTCAATTTTTTTI
ATTAAATCATCTATTAAATTGCTGGTAGATCAACTGCTTACTTATCTTAAGATATC
TCAATAAGCATAATAATCATTCTAATCATTATTCAATTTACTTATGGAAAATCTAA
CATAGTAATATGATTATTATTATTGGTCATCATAAAATGATAGGTGAAATGCACA
GAAAATGAAGCATGCTCTGGTGAAACAGTGACAGTGATGATATCAGATCAATGC
CCTGGATGTCCAGCCATTCATTTCGATCTCAGTGGCTTTGCTTTTGGTTCATTGGC
AAAACCAGGGCAGCAAGATAATCTTCGCAATGCTGGACGCATAAACCTTCAATAT
CAAAGGTATACCGTACTTGATGAGTTTTTGAAAACATGAAAATAATTTTATATTT
AAATATCTGAAGTGACAGTGTGATATCAGATCAATGCCCTGGATGTCCAGCCATT
CATTTCGATCTCAGTGGCTTTGCTTTTGGTTCATTGGCAAAACCAGGGCAGCAAG
ATAATCTTCGCAATGCTGGACGCATAAACCTTCAATATCAAAGATATCAAAGGTA
TGATGAGTTTTTGAAAACATGAAAATAATTTTATATTTAAATATATGGTAAAAAN
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NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTTAAA
AATTTTTTAAATATACTAAAAAATAAAAACATTCATTAAAAAAAGATTTTTTTGA
TTAATTTATTAACACCCAAACAAACATATATTATAACGAAATAGTATTTATTCTAA
AAATTTAAACGGTTAGATAAAAGACATAAAAAACACGTAAATAATTATATATTTA
GTATAGATTTATTTTTATGTTTGCGGTATCCTATCTTTATATCAGAGTAATAAGCA
TTTAACTCTAAATTTATTTAATGTCTTTTTCAGGGTTTCATGCTCATTTGGACAGCC
AATAGTATTCACCATAGATAATGGGGCAAACCAATACTACTTTGCAACCGAAATT
GAATATGAAAACGGGGATGGAAATCTTGTGGATGTAAAATTGAAGCAAGCAAAT
AAAGATTCATGGATTCCAATGAAACGTTTATGGGGTGCAAGATGGGTTCTCAACC
TTGGTTCTTTAATGCAGCCTCCATTTTCTCTTGAGCTCACTGAGACTTCTGCCACT
GGCTCCAGCAAGACCATTGAAGCTAACAATGTTATCCCTGATGGTTGGCAACCTG
GCCAAGTTATTCGATCAGCCATAAACTTTAATAATTAGATCTATCACTCTTATGTG
AAATCAAAATAAAAAAAGATATGAGAAAAAATCAAAAATGTTACTCATACGTTA
AAATACGTTAAAATTAATCACTAAAATCAGCTACCAATATATTTATGTATAAATA
CATACGTAATTTAATATATTTTCAATATATTTTTATATTCAACATGTATTTTATATT
AGTGACTGATTTTGATAACTGATTTTAGTGTATACATAGCATAATCCAAAAAAAA
TATGTATGTGATCAACTGATCATGGAAATTGATGGAGTTTAATTTGTATACATATT
TAAATTTATAAATAATATCTAATTACATATTATCATATGAGGAAAATAATTAATTT
AAAAAATTAAAGAATAAATATGAAATCTTACTCTTGTCCATTTAAAAGTTAGACT
ACTAGGTCCCAACGAAAAAAAAATAGCCAATATGTCCCAACGAAAACAAATTAG




CCTATTTTTTAGTCAACTATACGTCCAAAGTTAATGGCAATAGTTTATGTGACGCA
CTTTTTTTCACACCACTCACCCACACTGCATGATTTCTAAACCACATCACTCGTTA
AGTGTTTGAGTTGGT





