
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015956698 

Gene Model XP_015956698.1 

Description: AdEXPA-09 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-09 

MGMSGDGDEVIIILRPSLFIIVTILKLATLNLQTRHERKQMQISLSTILAIFSITLVILTSPS

TSLYYSPSPPAAPFNSSSHSSQSSPPYAEWLSAHATYYTPANSTDALGGACGYSDGTG

AAAAAILSHAVFEQGQICGACFELRCAEEDSPFDRRWCIPGRSVMVTATDFCAPNYG

VDADEESGGGRCNPPKQHFVVPVDTFEKIAIWKQGNLPVQYRRIKCRREGGIRFTITG

SGIFISVLISNVAGTGDIVAVKVKGSRTGWLPMGRNWGQNWHVSALLQNQPLSFEVT

SSDGVTLTSYNVAPKHWTFGQTFEGKQFES 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-09 

TTCCTTTATCCAAGAAAAAAAGGGGAATCGAAAGCAGTGGTATAAAAAGAGGGT

TCAAAATGGGGATGAGTGGGGATGGAGACGAAGTAATAATAATTTTGCGACCAT

CATTATTTATCATCGTCACGATTCTCAAGTTGGCAACCCTAAACCTTCAAACTAGA

CACGAAAGGAAGCAAATGCAAATCTCACTATCTACTATACTCGCCATCTTCTCCA

TCACACTAGTAATTCTCACTTCACCATCCACCTCTCTCTACTATTCTCCTTCACCTC

CGGCGGCGCCGTTTAACTCTTCTTCCCATTCTTCTCAGTCTTCTCCTCCTTATGCTG

AATGGCTGTCCGCACACGCCACCTACTACACCCCCGCCAATTCCACCGACGCGCT

TGGAGGCGCCTGCGGCTACTCTGACGGCACTGGTGCGGCGGCCGCGGCGATCCTC

AGCCACGCGGTGTTTGAGCAGGGACAGATCTGTGGTGCGTGCTTCGAGCTGCGGT

GTGCCGAGGAGGATTCTCCGTTCGACCGTCGGTGGTGCATCCCCGGAAGGTCGGT

GATGGTAACGGCGACGGACTTCTGTGCACCTAATTACGGGGTCGACGCCGACGA

GGAGAGTGGCGGCGGGAGGTGCAACCCTCCGAAGCAGCACTTCGTGGTCCCCGT

TGACACCTTCGAGAAGATCGCGATCTGGAAGCAAGGGAACCTGCCGGTTCAGTAT

CGGAGGATAAAGTGCAGAAGGGAAGGAGGAATCCGATTCACGATCACTGGTTCT

GGGATCTTCATTTCTGTGCTGATCAGCAATGTGGCTGGGACAGGAGACATTGTTG

CCGTGAAGGTTAAGGGTTCAAGAACTGGCTGGCTTCCTATGGGGAGGAACTGGG

GCCAAAACTGGCATGTAAGCGCCTTACTACAGAACCAACCTCTTTCTTTCGAGGT

TACTTCCAGTGATGGTGTCACACTTACATCTTACAATGTTGCTCCCAAACATTGGA

CCTTTGGACAAACCTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGTCTTAAACAACAAAACTTGT

TTCAAGGGTATTCTACTAGTCTCATTCGTTTCTCCATAAAGGACTATTTTTTATTTG

TTATAATCAATTATATTTATTTCAACACTTCTCCCTTGGGATAACTCTTGGGAGAA

CACCCAAACATTTATACTCTGTCATAAATGATTCTTTCAATGAGACTTGGGCAATA



TAATTAAATGAAGTGTTGCAGATGCAAAGTGCATTCATGGGAAGCTGTCTGTCAA

AGGGGATGACAAAATAATTGGTTTCACATTAGAGAAATCAACTTGGCATAAAACT

TTTTATAAAACGTTAGACTCTCTCAAGTCTCAACCAAATTTCAGAGTATGGTGCCC

TCAAGGAGTTATGCTTGCTAGTTACCAAGTACCAATATATTAGTCCAAGTGGAGA

ACAAATTGAAATTAAGAATCATCATCCTCAAGAAATGAGATATTAAACATTGTCG

TAGGATGGACCCTCCTGTTGTAACTTGTAAGTGTCATATGAATATATAATGAGTCT

CAATTTTATGTCTACCAATTTTGTAAGTACGATTGTATAAATATCAGTGCTTCAAT

AAAAGTATTCCCTTATA 

Nucleotide 

>AdEXPA-09 

AGAGGATTGGAAGTAAAAACCTCATCAAGGTAGCTGACAATGATGGAAGACTCT

AGCAAAGGCTTGCCATCATGCAAGAACACTGGAACCTTCTGATGAATTGGATTGG

ATTTGAGGAGAAGCACTTGTCGGGAATCCCAACAGAACATTATTTGTCTTTGACA

TCTTAGCTTCTTGCCTTTCTATTTGCTATTATGCTTTTCTATGTCCGTTACACAATG

TGAGAGTAGTTTGTAAGTTTATATAGAATGATAAACTTGAGTTTATTATGAAATCT

TGGAGTTAACGAAACTTGCTGTTCTTGTTCTTGGTTTTGTGCAATTTTGTCCATTA

AAACACTTTGTGTCAACTTGTGTGTGTTGGTTTTAAGAGAACGTATGTGGTTTTCC

GCCGTTGGAGAGGGAATATTATGCCGGCCATATAATTTATTTACCTAGTACGTGA

GCATCTTCCTATGTTATCTTGGAAGAGATGATTTATTTTTCCTTTTCTTTTTGGGTT

ATAAGGGAATACTTTTATTGAAGCACTGATATTTATACAATCGTACTTACAAAAT

TGGTAGACATAAAATTGAGACTCATTATATATTCATATGACACTTACAAGTTACA

ACAGGAGGGTCCATCCTACGACAATGTTTAATATCTCATTTCTTGAGGATGATGA

TTCTTAATTTCAATTTGTTCTCCACTTGGACTAATATATTGGTACTTGGTAACTAG

CAAGCATAACTCCTTGAGGGCACCATACTCTGAAATTTGGTTGAGACTTGAGAGA

GTCTAACGTTTTATAAAAAGTTTTATGCCAAGTTGATTTCTCTAATGTGAAACCAA

TTATTTTGTCATCCCCTTTGACAGACAGCTTCCCATGAATGCACTTTGCATCTGCA

ACACTTCATTTAATTATATTGCCCAAGTCTCATTGAAAGAATCATTTATGACAGAG

TATAAATGTTTGGGTGTTCTCCCAAGAGTTATCCCAAGGGAGAAGTGTTGAAATA

AATATAATTGATTATAACAAATAAAAAATAGTCCTTTATGGAGAAACGAATGAG

ACTAGTAGAATACCCTTGAAACAAGTTTTGTTGTTTAAGACTCAAATTGCTTGCCT

TCAAAGGTTTGTCCAAAGGTCCAATGTTTGGGAGCAACATTGTAAGATGTAAGTG

TGACACCATCACTGGAAGTAACCTCGAAAGAAAGAGGTTGGTTCTGTAGTAAGG

CGCTTACATGCCAGTTTTGGCCCCAGTTCCTCCCCATAGGAAGCCAGCCAGTTCTT

GAACCCTTAACCTTCACGGCAACAATGTCTCCTGTCCCAGCCACATTGCTGATCA

GCACAGAAATGAAGATCCCAGAACCAGTGATCGTGAATCGGATTCCTCCTTCCCT

TCTGCACTTTATCCTGCGCCAAACAGTAAACATTATGTATGCTTAATAAGTAACA

ATGTAACATAAACCAACCGATTACATTCAACAACATCAAGATCCGTCTATGATAT

TTTACATAGTACTAAATCATCTAATAAATTTCATAGTATGTCAATATAATTCTTAA

AAGTAAATGTAAAGTAACTAACATTTTGTATTTTGTCTTGCATTTGAATCAACACT

CTTGTTTTTAATATTAGTTTCCTAAAATGCTTCATTGTTAATATATTTATGAGCCAC

TTTTTTTTTGTCAGGAAACACTCCTGGACTTAATATTTCTTTTCTTTGGTCATGTGG

ACTAAACGTTGATATATTGTCTATGGTAGAAACTCACATGCAGTCGACTTCACGT

GAAGTTGATAGCAGAGAGCCTTTAGATAAAAATTTAGTCAAATCAATCAAATCAT

CTAACGGCTCTCAGTTATCAACTTCACGTGAAGTCGACTGCACCTGAGTTTTCACT

ATTGTCTATACAATTAAAACCGTTAACTACATCTATAGATCTGCCCAGATGCTTCT



ACTTTGGGCCCCGCGCCCCGGTCCCCAAATAAATTTTTAACTGTCACAAATATAA

GACCAGAAGTAAACCAAAAAAAATAAAATAAAAGACCGAAATAAAAGTTGTAC

AAACAAAATGGATCAAACTACATTTATAAAGACAAAAATTAAGCTTCTCAGCACC

TACTAATACCAAAATGGGCTTTTTGCCCCTTCTAATACCCAAAAAAAGAGACAAA

AAATAAGCTTTATAATTAAACTCATAATATAAATTATTTTGAATCTACCTCACGTA

TTTGATTTTGAGGAGTTCACTTTTGGGAGAAGAGAAACGCTCAAATATTAAACTA

GAATAATGAATAGAATAAATTAAGAAACCTATACATTACGGATCTAGATACACTG

GGTACTGGCTCTTCTATAATTTAATTGATAATGAACTTTTAGCGGAAAGTGAACG

CCAATCCCTAGTTTGATGAAAGGAAATGAAAACGAAATCATATCCAACTAAAAA

GTTATACACACTTTAACCAAACCATAATCTATGAGGCAGCAGCTAATAATAACAA

GCGGAAAATATTAGGGGACAATGACTTTGTTGAATAATATGAACAACTACTAATC

AAATAAAAACATATTATATCTTTAAATTAATTTTCTAAATTTTAATATTAAAATAA

TTATTAATAAAATAAAAATTTGATATATCTATTATTTACATTGTTTAATATTTTTAT

TATTTATCTAATACTTTTCAATAACACAAATACAGACAACACAGGCTCTAAGCAG

GCTGATATCTGATTTTGAAGATTTAAAATTACTAGTTACGTATTGTTTTAACTAAT

ATTTAGTGTGACATTTTTTACTGTTATGCAGGTTGAATAATAATTAAGAAAAAAA

GAAGAGTTGATTAGCATAGTAGCCAGTAGGTACCTCCGATACTGAACCGGCAGGT

TCCCTTGCTTCCAGATCGCGATCTTCTCGAAGGTGTCAACGGGGACCACGAAGTG

CTGCTTCGGAGGGTTGCACCTCCCGCCGCCACTCTCCTCGTCGGCGTCGACCCCGT

AATTAGGTGCACAGAAGTCCGTCGCCGTTACCATCACCGACCTTCCGGGGATGCA

CCACCGACGGTCGAACGGAGAATCCTCCTCGGCACACCGCAGCTCGAAGCACGC

ACCACAGATCTGTCCCTGCTCAAACACCGCGTGGCTGAGGATCGCCGCGGCCGCC

GCACCAGTGCCGTCAGAGTAGCCGCAGGCGCCTCCAAGCGCGTCGGTGGAATTG

GCGGGGGTGTAGTAGGTGGCGTGTGCGGACAGCCATTCAGCATAAGGAGGAGAA

GACTGAGAAGAATGGGAAGAAGAGTTAAACGGCGCCGCCGGAGGTGAAGGAGA

ATAGTAGAGAGAGGTGGATGGTGAAGTGAGAATTACTAGTGTGATGGAGAAGAT

GGCGAGTATAGTAGATAGTGAGATTTGCATTTGCTTCCTTTCGTGTCTAGTTTGAA

GGTTTAGGGTTGCCAACTTGAGAATCGTGACGATGATAAATAATGATGGTCGCAA

AATTATTATTACTTCGTCTCCATCCCCACTCATCCCCATTTTGAACCCTCTTTTTAT

ACCACTGCTTTCGATTCCCCTTTTTTTCTTGGATAAAGGAACAGTAACTCACTGGT

AGCTGCCATTCAATTTTTACTTGACCTTTCCACCGGAAGTAAAACACTTACTTTTA

TTCTGTTTGGTTAAACAATTTGAGTAAACTTCTTTTAAAAAAAATAGTTTAAACAA

TAAATATTTATATTAAAAGTAATTTATAAATATATTATTTTATATTTAATTATTTA

ATTTTAAAAATATTTATTTTAAGAGAAGAATGATAAAAAAAATATAATAAGAGA

AACTATTTGTTTTAACTTTTATATAATCACTAAAATAATTTTTTAAAAAAATTGTA

ATTTGATCCAAAATTAATTTATTAATTGAATAGAAATTAAAATCGTGATATGCAA

TATTATGGGTGCATGGTATGTAATCCACAAATATAAATCTATCATGGCTAGTAAC

CTAAAAAATGTAGGGGGCACTCTACTATACAGATGAGTGTAGTATAAAGAGAGA

ATATAAATTCTATTTATAATTATTTTTGATTATTTTATTGTTA 




