IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009594513

Gene Model: XP_009594513.1
Description: NtmEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.

Superfanilies PLN00OSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0OO50 super family 535 expansin A; Provisional 30-253 1.13e-117
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXPA-14

MANLAIFSIISLLFFFLSFCFHGIFADYGGWQNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCNNQAQSCLQGSIIVTATNFCPPNPSLP
NNNGGWCNPPLQHFDLAQPAFVQIAKYRAGIVPVSFRRVPCRRKGGVRFTINGHSFF
NLVLVTNVGGAGDVQSVSIKGSNTGWQTMSRNWGQNWQNNANLNGQSLSFQVTTS
DGRTLTSNNAAPANWQFGQTFEGAQF

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-14

TGCATAACCCTCAGCTCATATCTCACCACTCTCTCATTCTCTTCTTACCTATATCAT
AGTTTGCTCATTAATGGCTAATCTAGCAATATTCTCCATTATCTCACTTCTTTTCTT
CTTTTTAAGCTTTTGCTTTCATGGAATTTTTGCTGATTATGGTGGCTGGCAAAATG
CTCATGCCACTTTCTATGGAGGGGGTGATGCCTCTGGTACTATGGGGGGTGCTTG
TGGATATGGAAATTTGTATAGCCAAGGGTATGGAACCAACACTGCAGCACTAAGT
ACAGCACTATTCAACAATGGTTTAACATGTGGGGCTTGTTACGAGCTCACTTGCA
ACAACCAAGCTCAATCGTGCCTCCAAGGGAGCATTATTGTTACTGCAACTAACTT
CTGCCCTCCAAATCCATCCCTCCCTAATAACAATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTC
TCCAACACTTCGATTTAGCTCAGCCTGCTTTCGTGCAAATTGCCAAATACAGAGCT
GGTATCGTCCCTGTTTCTTTCCGAAGGGTGCCCTGCAGAAGAAAGGGGGGAGTAA
GGTTTACAATAAATGGACACTCATTCTTCAACTTGGTTTTGGTGACAAATGTTGGG
GGTGCTGGTGATGTTCAATCAGTTTCAATTAAAGGGTCTAACACTGGATGGCAAA
CAATGTCCAGAAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAACAATGCTAATCTCAATGGCC
AGAGTCTTTCATTTCAAGTCACCACTAGTGATGGAAGGACTCTAACTAGCAACAA
TGCTGCACCAGCTAACTGGCAATTTGGCCAAACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAA
TTACATAATTAGTTTTTACTACTATAAACACATTAAGGAAAAAGCAAAAGAAAAA
TAGAGAGTTTTTCAACTTCTAATTTGTATATGGCATTGAAAGGGTGAGTAGGTTTG
GGAGAGGCCGGGGGAGTTCCGATATGGATAAGTTTTTACCGAATTTGGCTCTATT
GCTGTGGTGGCTAGTTAGCACCCGCTTAGGCCTATAGTAGATATGATTGGATCTT
GAGTTGAAATTTTTACAACTTATGTATTTTTATCCTTTTTTAGAGATATTATTAGTG
GCCATTTATGGATTTGTAGGCCACTTGAATATCGCATATATTTATCTGTTAGTCTC
TAATTCATTGTGTAAGCAGAATTGGGGCGACTTAATGTCACGTTATCCTTTTCGCT
TAAACGATTTGGATATTATCCTTCTA



Nucleotide
>NtmEXPA-14

ACTTTTGGTTTATTATGAGATAGGGTTGAACCAAAACAAGAAAAGGACCAATCTC
TCTTGTACTTTAAAGAGGATTTGCTATTGTCGCAATCGAGGATAGGGTTAAACAA
AAATAAGCAAATGACTTTACTATGAATGCTATTATAGAATTATCGCGTTGGTAGA
TAGGGTTGAAATATAATAAAAGTAGGGCATAGTTATAAACAGAAAATTCCAAGT
TCCAACTGCTTGTAAGTCCACATAATGAAGACATAGTCCGTTCAATTAACTAAGC
AATATGATTTTTTTATTTACAACACTTGTGTCATAAATAGTGGAACCCAACCGACT
AAATTTCTATCCATCTGGTAAGGGGAAATAGATTTATCCATTAGTTTATAAGTTTA
AGCTTTATTAATCGGCTTTATAAAAATTAGTAACTTAAAAAAGAATTAGAATTTA
ACCAGGTTTGCTTTAATTATTTACGAACTAATTTAGCAGCAAAAAAGACAAACAC
TTGATACAAGATAACAAAAATATGTATAATATAACATTGAAAATGACCATATTAC
AAGCGTACAAGAAAGAGCAAAAACTTTAGAAGTATGCTTGATGCAGCTACAACA
TTTGCATCAAAGACAAAAAGTGTCTTATTGTTCCTTTGATATCACAATAAAAATG
CAAATTTCAAACTATACTAAATACACACAATAAATTTCAACAGATTTGTGATTTC
AGCATCTTTGGACTAGAGTTCGTGGCTTACTTAACCACCATCATTCTATCGAACCT
TAGCCATTAGTCTGGCCAGTGTTTTTCGAATATCAGATGATTAAATAAAAAATAA
TTTTAAAAAAAATCAACCAACAGTGTAAAAGAGAAAATTGAGAGGAGGGGGGAG
GAGAGGGGGCGGGCTGCTTTCAGCAAAACAGTAAGCACGCCGCTGCCTATCACG
TATGAACTCACGAACTCTAAATCCTGTAATTTCAAACTTTCTTTAATTAGAAATTA
ATAGAGGTTGAATATGTTTGCCCAAAATTCCAGTTGGAAGAGATAGCATTTAAGA
ATGTTTTAGTGACACCGTCGGTAGTTGTGACCTTAAAAGACAAGGGTTGGCCATT
GAGATATGCATTGGATTGCCAATTGGCCCCCCAATTTCTGGACATTGTCATCCAGT
TTGATTTTGAGCCTTTAATTTGAACAGATTGTACAGATCCAGCCCCTCCTACATTG
CTTATCATCAATAGCTCAAAATAGTTCCTTCCATTTATTGTGAATCTAACTCCACC
TTTTTTCACGCAAGGAATCCTGTAAAAAAAACACCCAAATTTTCAAGTCAAATTG
CAAAGAATTATGTCCAAGCACTGAGCCAAGACCAGATATGTATTAACTGACAAC
AATTTGAATTCCTAAATTTATCGAAAATAACCTCTACCTTCATAAGATAAGGGTA
AAATTTGCATACGCACTACCTCCCCAGACCCATTTGTGAAATTAGTCTGGATTTGT
TATTATTGTAATTTGAGCAGACTTAGGGGTATGAAATGGTCAAGTTGAACTAAAT
TTAGTAAGCGTTTGGACATAAAAATTATAAAATTCCGAAAAAATGTGGGGGAAA
AAATTTCAAGTGAAAATCGTATTTGAAAACTAAGTTATGTTTGGATATGAATACA
ATTTTGGGCTATTTTTGAATTTTTGTGGGTGGTCTGGAATGAAATTTTTGAAAAAT
AATTTTTTGGAGTTTTCCAAATTTTTGAAAAATTCTAAAATTCATCTTTAACTGAA
TATTAAAAATTTTATGGCCAAACACTAATTTTGAAAGAAGGTGAAAAAATTTCAG
AAAAAAAGTAATTTTTTTTTAATGGCTAAATTGGTTGAATCAATAAACAAATGAG
TCATAATCTGCCCAAAACTTATTGCTTCAAGATAGGCAGATTAATTTGACTAAAC

AATACTCAATCTATCCAACTTAAATCATTTATCTTTTTCTTATTTTTATAATTTTAT
AATTTTTGTAACTACCAAATCAAGCTAATAAAAGTACTTTTCATTTATTATCATAA
CTATATCTAACCAACCAAACCTAAAAAAAACTATATTTATATTTTTTAATAAGTTT

CTTTATTGGTCGATTTGGGTTTGTACTAATAATAATTACACATCAGTCTCAAACAA
TTGATCTCCAAAATTGATCCAACCTATTAATGAATATATGCATAAATCGATCGGT
CTATCCAAACGTGAAGGAACTAGACAAATTATATTTTCATGCGCTAAATTTGACA
CACTTAAATTAAAGTGAGAGAAGTAAACTAGTAAAATACCTTTGGTATAGGACA
GGAACAATGCCACCTCTGTAAATGCCAATGTTTTCCCAAGCAGGTTGAGCCATGT
CAAAATGTGGTCGAGGGGGATTGCACCATCCACCATTGTTGCTAGGAAGTGCATA



ATTTGGTGGACAAAAATTTGTGGCTGTAATTGTAACATATGTTCCTTTTCTACACC
ATTTAGGATCTTGATTGTAATCACACATAATCTTGTAACATTGACCACATGATCCT
CCATCGTTGAACAATGCAGTACTCAATGCAGCAGTGTTTGTACCATACCCTGTTG
AATACAAATTTCCATATCCGCAAGCACCCCCTGTCCCACACAAGAAACAAAACAC
AGTCAGTCCATCTTTATAACAGTCTGTAATCTATAATAACATTTACTATAATGGCC
AAGTTTTCTTTGGAATCAATTTTTCATTTTATGTTATAATATATGTTCTCTATAAGA
GTACTTTACTATAACAATCAAATTTTTTTAGAACAAACGAGGTTATTATAAAGAA
GTTTGACTGCATATTACTTCTTAATTATCAAGATTAGCTCATTTTTACTTTTCCCTC
ATTTTATTTTATATGGCGATATTTGACAGGCTGAAAATGAATGAGTGTCATATAA
AATGAAACAAACAAACCAAATTTCTTCCTACATAAAATTTTGTGCTTACCCATTGT
GCCAGAAGCATCAGCTCCACCATAAAAAGTGGCATGAGCACTCTGCCATCCAGA
AGCAGAGAAACCATTTGCATTGAAAAAAAGGTTACAAAATCCAAATATGAAACC
CAATGCTAAAATGCCAATGTTGGCCATTTTCTTTTGTTAAAGCAAAGCAGCAGAA
GAAGAAATATTGAGATTTTTGTGGAGAAAGAAAGATTGAGGAATTGGAGTTGGG
ATCACTTGTGTACAAATAATGGCTTAGCCAAGAAAAGTAGCTTGCTACTTATAAT
AGGGGGTTGCAAACTATTTAATACAACTACCTCACATGTGATCACTGCAATTGGG
TTTGGAAGAAAAAAAGGACACCATTTATTTAATATTGTAAGGGATAATTACACTT
TTAATCCCTCAATAACTAATATTTTCCGATTTTGATCCTTGTGATATTTCACTAAG
CTCTTTTTAATATTAAATTAACAAAAATATATGTTTTTGGACCCCTTACATGGAAG
AAATGTTATACACTCAAACCTCTCTATAACAGTTTCGTTTGTTCCGAATATTTTTG
GATGTTATAGCGAAGTGCTGTCATAGAGAACATATATTATAACATAACATAAATA
TTGGTTCCGGAAAAGCTTGACTTTTATAGTGAAGTGTTATTGAGGGATGTTATAG
AGAGGTCTAATTGTGTCGACATTATATTTAGTACTTTATTACTTTCATATATGGAA
TAGCAATACAAATTTAATATAATACTACTTGGTAATTAAATGATTTAATCGT




