IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62018845

Gene Model: AUR62018845
Description: CQEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:
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GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq, GACGYGEYGRSANDGYVRGYHRPYKNGTCOG GCYIVR CHTGE CTEDGYWWWAT DFGYCOWTOFLF PAKAY ARMARP GLEAE LLAYGY WNIEYRRVPCTFGESNLY INTHEGTRYPHYLAT TTTYNP TLVIWVGACVICEE TOEWRFHRKPFGAVWILENPRRYEG GYKIR YALVASNTNHATWWESP TLIPANVEGANFELAT KL

Superfanilies

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 1-206 1.46e-90
SEQUENCES

Peptide

>CQEXLB-02

GACGYGEYGRSANDGYVAGVHRPYKNGTGCGGCYQVRCKTGECTEDGVVVVATD
FGVGDWTDFLFPAKAYAKMARPGLEAELLAYGVVNIEYRRVPCTFGGSNLVINIHEG
TRYPHYLAIITYNPTLYDVVGAQVWQEETQEWRPMRKPFGAVWDLENPPRVEGGY
KIRYALVASNTNHATWVESPTLIPANWEKGANFELAIKL*

CDS (coding sequence)
>CqEXLB-02

GGAGCATGTGGATATGGAGAATATGGAAGAAGTGCTAATGATGGTTATGTAGCT
GGTGTCCATAGACCTTACAAAAACGGCACTGGATGTGGTGGTTGCTACCAGGTAA
GGTGCAAGACAGGAGAATGCACAGAAGACGGGGTGGTGGTGGTGGCAACAGATT
TCGGGGTGGGTGATTGGACCGATTTCCTATTTCCGGCCAAGGCCTATGCTAAGAT
GGCCCGGCCCGGGTTAGAAGCCGAACTGCTCGCATACGGCGTCGTTAACATCGAA
TACCGTCGAGTCCCTTGCACCTTCGGTGGTTCAAACCTCGTAATTAATATACATGA
AGGCACAAGATACCCTCACTACTTGGCCATTATTATCACTTATAATCCTACTCTCT
ATGACGTTGTGGGTGCTCAAGTTTGGCAGGAGGAAACCCAAGAATGGAGGCCCA
TGAGAAAGCCATTTGGAGCAGTTTGGGACCTGGAAAATCCACCAAGAGTAGAAG
GAGGTTATAAAATAAGATACGCTCTTGTTGCCAGCAACACTAATCATGCCACCTG
GGTGGAATCACCTACTCTTATTCCTGCTAATTGGGAGAAAGGAGCTAATTTTGAG
CTTGCCATTAAACTCTAA

Nucleotide
>CgEXLB-02

GGAGCATGTGGATATGGAGAATATGGAAGAAGTGCTAATGATGGTTATGTAGCT
GGTGTCCATAGACCTTACAAAAACGGCACTGGATGTGGTGGTTGCTACCAGGTAC
TCCCTTCGTTCCATAATGTTCTATTTGAATTTTTTTTACGGTTTTTAATGCATGTAC
TTGATCAATATATAATTTCCCTATTTAAATAATTACTAGGTAAGGTGCAAGACAG
GAGAATGCACAGAAGACGGGGTGGTGGTGGTGGCAACAGATTTCGGGGTGGGTG
ATTGGACCGATTTCCTATTTCCGGCCAAGGCCTATGCTAAGATGGCCCGGCCCGG
GTTAGAAGCCGAACTGCTCGCATACGGCGTCGTTAACATCGAATACCGTCGAGTC
CCTTGCACCTTCGGTGGTTCAAACCTCGTAATTAATATACATGAAGGCACAAGAT
ACCCTCACTACTTGGCCATTATTATCACTTATAATCCTACTCTCTATGACGTTGTG




GGTGCTCAAGTTTGGCAGGTTTGTTTCCTCCACCCTTTTATCCATACACTTGGGGT
CATTTTAAATTTTAGGTCTCAAATCGACCCATGCACAACACGTGTACACGTGGAA
GGGTATGTCAACACGCGGGTATACATAGTGTCATAAAAAAATCACTTAATATTAT
TAGGTGCCTTAATAATTTATGAAATTACTACCTCCGTTACATATTATTTGCCAAGA
TTTGACATAAACTAGAGAAAAAAAATGTTTAATCATTGCAAATAATATGTAACGG
AAGTACTATATAAAAATACAAACACATTGAAATATTGGATATAATTGGATGAAAT
TGCAGGGTTATTTTAGATGGCATAATATCACATGTTGATAGGATATGAATCGAGC
TTTAAGGATTCAGGCACCGCACAGACGATCTGCGCTCATTCAATTACATTAAGTT
GCCTATAATTATATAATGATATCAGTTTTGGGCTCCAATTTTTGGTACAAGTAATT
TGTATATTGGGCTCAATTGGGCCTCTAACTATTTAAAAAAAAAATTGGAAATGCA
GGAGGAAACCCAAGAATGGAGGCCCATGAGAAAGCCATTTGGAGCAGTTTGGGA
CCTGGAAAATCCACCAAGAGTAGAAGGAGGTTATAAAATAAGATACGCTCTTGTT
GCCAGCAACACTAATCATGCCACCTGGGTGGAATCACCTACTCTTATTCCTGCTA
ATTGGGAGAAAGGAGCTAATTTTGAGCTTGCCATTAAACTCTAA




