
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011071693 

Gene Model: XP_011071693.1 

Description: SinEXPA-03 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-03 

MSLITQILACFFSLFFLAHGGDEDGWSQAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSEG

YGTNTAALSTTLFDEGQRCGACFELKCVNDEQWCLRNSIVVTATNFCPPNDALPNDN

GGWCNPPNHHFDLSQPVFQKLAKYQAGIVPVLYRRVACQKKGGIRFTINGHTYFNLV

LITNVAGAGDVQSVSVKGSNTGWQPMSRNWGQNWQSSSNLDGQSLSFKVTTSDGR

TVTCNDVVPSHWSFGQTFTGAGQFT 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-03 

CCCATCCCCCATGCTGTGTATCTATATAATCTGACCTCCTCCACCCCCGCCCATCT

CATTTCCACCATCAAAACCTCGTTACTTACACATACTAATTAAGGTTAGTTTGTGT

TTGAAACACTGAAAGTCTCATATATATCATGTCACTCATCACTCAGATTCTTGCAT

GTTTCTTCTCTCTCTTCTTTCTTGCACACGGCGGTGATGAAGACGGATGGAGTCAG

GCTCACGCCACTTTCTACGGCGGCGGAGATGCTTCCGGCACTATGGGCGGGGCAT

GTGGGTATGGGAATTTGTACAGTGAAGGGTACGGTACAAACACGGCTGCGTTGA

GTACCACACTGTTCGACGAGGGGCAGAGGTGTGGGGCTTGCTTTGAGCTGAAATG

CGTGAACGATGAGCAGTGGTGCCTCCGGAACTCAATCGTGGTGACGGCGACGAA

TTTCTGCCCGCCAAACGACGCCTTACCCAACGACAATGGCGGGTGGTGCAACCCT

CCCAACCACCACTTTGATCTCTCACAGCCTGTCTTCCAAAAACTCGCCAAATACC

AAGCTGGGATTGTCCCCGTTCTTTACCGAAGGGTAGCATGTCAAAAGAAGGGAG

GCATTCGGTTCACCATCAACGGCCACACTTACTTCAATCTCGTCCTGATCACCAAC

GTCGCCGGCGCCGGCGACGTCCAATCCGTCTCCGTCAAGGGTTCAAACACTGGCT

GGCAACCAATGTCCCGTAACTGGGGCCAAAATTGGCAGAGCAGCTCCAACCTCG

ACGGCCAGAGCCTCTCCTTCAAGGTCACCACCAGCGACGGCCGCACCGTCACCTG

TAACGACGTCGTCCCGTCCCATTGGTCCTTCGGCCAAACATTCACCGGCGCCGGA

CAATTCACTTAAACAACTCTACAAGTGTGTGTATATATATATGTATGTATATCAGA

GTCGTCATTATGAGTCAGAGATGTTATATGCTGCGGTTAGGTGTTTTATACTCGAG

ATGGTTGGTTGATCACTGGCCGTCCGAGCCTAACTAGCAGACAAAATGTAGATGG

TAAAACGGGAAGAGCGTATGTATTTTATAAATGGCTCCAAACCGTTGGATTTTAG

GTGTTCTCAATTTTTTCTGTCCGGGTGTTTCTAGGTGAGAAGGACAGGAAAATTTG

GTGGGGTGGTGGGGTTTTGTTATCGCCACCGGCCGGTGCATGGAGTATTTTAGTA

TAAATGTTGAATTTTCTTCATTGGAAAAAGCATGTATGATTGCTTCTACCGATGGT



GAGATAAAGCAGTGGTGGTCCAGTGGTCTTTGTCTGAATCTCTTGTTTTTAGGTTT

AGACTGTAAACCGTTAGTGTTGTCTGTATTTTCTTTTTGGCTTTATCAATAAATGC

TGACTCAATTTTTTATTAAAAAAAA 

Nucleotide 

>SinEXPA-03 

CATAACCAATCATGGAAAATTCTAATCCAAACATACATGAGTTGATTGAACTTGA

ACTAATTATATGTCAAGTACAATATACTTACAGTATAAATGTTATACAATTCAAA

AAAGTGATTAATCACATTATAAGTGTATCACACTTACTTTATAATTAATTTGATTC

ACATACAGACTCAGTTCGACCAAACCTGAATCAATTATATGACAAGTACAATATA

TTTACTGTATAATTAATATATAATTTTAAAAAAATAACTAATTATATGATAAATAT

AATACACTTATTCTGTAATATGAATTTAATTGGTTCAAAACTTAATTGGATCAAGT

TTTCCCCGTAGACAAAGACAGAAGAAGCATGCAGAGTTAGAAAACCACGTGGTT

TCCTGCCCAAATTACGTACCTCCACCAAGAAAACAACCCGCCCTGCACCTGGCAA

CATTTCTGCAAACCATGTTGTGTGACGTTCTCCCTACATATGGGGTCACTCCCCAC

ACCCCATCCCCCATGCTGTGTATCTATATAATCTGACCTCCTCCACCCCCGCCCAT

CTCATTTCCACCATCAAAACCTCGTTACTTACACATACTAATTAAGGTTAGTTTGT

GTTTGAAACACTGAAAGTCTCATATATATCATGTCACTCATCACTCAGATTCTTGC

ATGTTTCTTCTCTCTCTTCTTTCTTGCACACGGCGGTGATGAAGACGGATGGAGTC

AGGCTCACGCCACTTTCTACGGCGGCGGAGATGCTTCCGGCACTATGGGTATATA

TGCCTACACACACACACAGACACACACAAACACGTACACGTATTTATGTGTGTAT

ACGTAGAATATTGACGGTGGGAGATCGACGGGTTTTGGTTTTGCAGGCGGGGCAT

GTGGGTATGGGAATTTGTACAGTGAAGGGTACGGTACAAACACGGCTGCGTTGA

GTACCACACTGTTCGACGAGGGGCAGAGGTGTGGGGCTTGCTTTGAGCTGAAATG

CGTGAACGATGAGCAGTGGTGCCTCCGGAACTCAATCGTGGTGACGGCGACGAA

TTTCTGCCCGCCAAACGACGCCTTACCCAACGACAATGGCGGGTGGTGCAACCCT

CCCAACCACCACTTTGATCTCTCACAGCCTGTCTTCCAAAAACTCGCCAAATACC

AAGCTGGGATTGTCCCCGTTCTTTACCGAAGGTATATAAGTGTAATATATATAAA

TTAGAATTAAATGCAACTTTCATCCCTTAATTATAACCAAATTTTATTTTAGTCCT

TTAATTTTCTAAAATTCCAAAAAAATTCTCTAACTTTTGAAATTATTCAATTTTGG

AACACTAGTAACGAATTTTATCCAAAGACATCGGAAAATGACACCTAAATCTGAC

GTGGTATTTCAAAATTCGACGACTTTTTGTAAATGAAGTCAAAATATTAATTATA

AAATTTACGGTAAATATGTTGATTAACTGCATTCAAAATTTAAGGTAAAAGTTGA

TTAACTGTGCTTGAAATTCAAGTTTTTGTTATTATTTTTATTTTATCGTAGTAGATA

ATATTGATTTATCGTAAATTTTAAGTCGTAATGATTTATAATGCAAGTAATACATA

TTTTTTTGCAGTTAATTTTTTAAATTAGTGCTTACTAATTAATTAATTCCCAGTGGA

ACAATAGGAAATTTTAGCCTGGACTCGATTCGATCGAACTTGAATCAATCATATG

ACAAATGTATATATCCGTCATATAATTGATGTATAATTTAAGAAAAATGATAATT

ACAGAATAAATATGATACATTTCTTTTATAATTGATTTAATACGGCCAAACCTAAT

CCAAACTTAAATTTTCCTAAAATTAATTAATTGTGACATGAATGTACATTATATAC

TGCAGGGTAGCATGTCAAAAGAAGGGAGGCATTCGGTTCACCATCAACGGCCAC

ACTTACTTCAATCTCGTCCTGATCACCAACGTCGCCGGCGCCGGCGACGTCCAAT

CCGTCTCCGTCAAGGGTTCAAACACTGGCTGGCAACCAATGTCCCGTAACTGGGG

CCAAAATTGGCAGAGCAGCTCCAACCTCGACGGCCAGAGCCTCTCCTTCAAGGTC

ACCACCAGCGACGGCCGCACCGTCACCTGTAACGACGTCGTCCCGTCCCATTGGT

CCTTCGGCCAAACATTCACCGGCGCCGGACAATTCACTTAAACAACTCTACAAGT



GTGTGTATATATATATGTATGTATATCAGAGTCGTCATTATGAGTCAGAGATGTTA

TATGCTGCGGTTAGGTGTTTTATACTCGAGATGGTTGGTTGATCACTGGCCGTCCG

AGCCTAACTAGCAGACAANNNNNNNNNNNNNNNNNAGAGCGTATGTATTTTATA

AATGGCTCCAAACCGTTGGATTTTAGTTGTTCTCAATTTTTTCTGTCCGGGTGTTTC

TAGGTGAGAAGGACAGGAAAATTTGGTGGGGTGGTGGGGTTTTGTTATCGCCACC

GGCCGGTGCATGGAGTATTTTAGTATAAATGTTGAATTTTCTTCATTGGAAAAAG

CATGTATGATTGCTTCTACCGATGGTGAGATAAAGCAGTGGTGGTCCAGTGGTCT

TTGTCTGAATCTCTTGTTTTTAGGTTTAGACTGTAAACCGTTAGTGTTGTCTGTATT

TTCTTTTTGGCTTTATCAATAAATGCTGACTCAATTTTTTATTATATACTTTTTATT

TTATTTAATAGGAATTACAAGAACAAATATAATTTTAAGTTATGATTAATTACTGT

ATTTAAAAAAAAAAAAATCATGGAAAAACCAATATAAAATAAAAATAATAATCC

ATATAAAAATATTGGAGG 


