IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015962303

Gene Model XP_015962303.2
Description: ADEXPA-13
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300

GENE STRUCTURE

ADEXPA-13
5

L 1 1 1 1
tibp Siibp 1000bp 1500bp 20Kt

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

15
I

Query seq,
Superfanilies PLNOGOSO

EF‘LMDDGSD s::t'::ml y {D_B:E!!iﬂ" expansin A; Provisional Beseription ":‘;;:.‘.I E‘;;"i‘;r&?‘
SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-13

MAMATSRCLVPLVIFMYSLAISGAIDGNWYDAHATFYGDMQGGETMNGACGYGNL
FAQGYGLANTALSTALFNRGLTCGACFEIQCVNDPQWCIKGAGTIKVTATNFCPPTN
EKGRPPWCNPPQKHFDLSMKVFTTIANYKAGIIPVRYRRTPCIKHGGVKFELKGNPH
WLLVLVFNVANAGDVTNVKIAGSTTRAWIPMTRNWGQNWQTGTPLNGQALSFMVT
TSDGKTLTFSNVAPPSWRLGQTFEAATNF

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-13

TGACTATGGCTATGGCTACGTCTCGTTGTTTGGTTCCTTTGGTCATTTTCATGTATT
CCTTAGCCATTTCAGGTGCCATTGATGGTAATTGGTATGATGCTCATGCAACATTC
TATGGTGACATGCAAGGTGGAGAAACCATGAATGGTGCATGTGGATATGGGAAT
TTATTTGCACAAGGGTATGGACTTGCAAACACAGCACTAAGCACTGCTCTATTCA
ACCGTGGCCTAACATGTGGTGCATGTTTTGAGATCCAATGTGTGAATGATCCACA
ATGGTGTATTAAGGGTGCAGGAACAATCAAAGTAACAGCAACAAATTTTTGTCCT
CCAACTAACGAAAAAGGTCGTCCACCATGGTGTAACCCTCCACAAAAGCACTTCG
ATTTGTCCATGAAAGTGTTCACAACAATAGCAAACTACAAAGCAGGGATAATCCC
AGTTCGTTATAGGCGCACTCCATGCATTAAACATGGTGGTGTCAAGTTTGAGTTG
AAGGGTAACCCTCATTGGTTGCTAGTGTTAGTTTTTAATGTTGCAAATGCTGGTGA
TGTTACAAATGTTAAAATAGCAGGTTCAACCACACGTGCATGGATTCCTATGACA
CGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTGGTACTCCATTGAATGGACAAGCATTGT
CTTTTATGGTTACTACAAGTGATGGCAAAACGTTGACGTTTAGTAATGTTGCTCCT
CCCAGTTGGCGACTTGGACAAACTTTTGAGGCCGCAACCAACTTTTAG

Nucleotide
>AJEXPA-13

CAAATTTTTAGTAATAAAAATAAAAATACTAGAAAAATAAAAAAATATCTTTTTT
GAGAAGCTGTAATTTACATTTTTTTTAAAAGATCTTTTTTTTTTAAAAAATGTTTTT
TATGTAATAAATAAACAAAAAAGTACTTTATATTATTATACCCAAATATAATTAA
TAAATAAAATTTTTTTTGTATAAAATATCTAAACATAAAATTACTTTTATTTTTAC
ATAAAATCTTTTAAAAAATAAATAAAAAAGATATATTTTTTAAAAACTCACCCAA




GCAAACCCTATATATTACGCCTGTAATTCATACAAAAATCATATACTTCTAAAAC

TTCTCACAAATCTAATTTGTGGTTTAAATATTATCTTGATTCTCCTATAAGAAATA
CTAATAGCCTTAATTCACAACACAAATTAAACCGTTAATTTTACTATAATCATATC
ATCGTATATATAGTTTTCATTCTATTATAATTTATAAAAGAGGCATATATGTTTAT
GACTATGGCTATGGCTACGTCTCGTTGTTTGGTTCCTTTGGTCATTTTCATGTATTC
CTTAGCCATTTCAGGTGCCATTGATGGTAATTGGTATGATGCTCATGCAACATTCT
ATGGTGACATGCAAGGTGGAGAAACCATGAGTAAGTAACTGCAACATTGGATTG

CAATCACAATTTTAGACCATGCTACTCAATCATAGCATACTATCATGATTCATGTG
CATGCATCATACATGCATGTAATATTTAGGCTTTGTTTTTGGTAAAATTTATAATT
TGTTTTTGGTAAAAATCATACGTTTAAACTTATAATTAAAGTTAGAAATGTTTTTA
AAAGCATAGAATGAGGTACTTTTTAAAATTAGCTTATATTTAGTAAATATTCAAA

[ TTAGTTTTATATTTATGTCTACATGGTCTTATTCAATTTTTAAAAATTATTTTATC

AAATACATTTATTGTCACTTGTGTTTGTTAAAAATTATTTTTAGGTTAATTTATCG

AATATAAGTGCTATAACTTTTAGACACCTATCTTTTAAAAATTAATTTTAATAAAC
TACTTAAGTAAAAGGTATAAACTCAGTTACAGTCGATTTCACATGTAATTGAGAG
TTGTTAGATGAAAATTTAGTCAAATCATCTAAGGACTCTCAATTATCAACTTCACG
TGAAATCGACTGCACCTGAATTTTCATGTAAGGAAAAATTGGGGGTGATAAATAA
GTTTTGATTTTTGTGATTATCCAGATGGTGCATGTGGATATGGGAATTTATTTGCA
CAAGGGTATGGACTTGCAAACACAGCACTAAGCACTGCTCTATTCAACCGTGGCC
TAACATGTGGTGCATGTTTTGAGATCCAATGTGTGAATGATCCACAATGGTGTAT

TAAGGGTGCAGGAACAATCAAAGTAACAGCAACAAATTTTTGTCCTCCAACTAAC
GAAAAAGGTCGTCCACCATGGTGTAACCCTCCACAAAAGCACTTCGATTTGTCCA
TGAAAGTGTTCACAACAATAGCAAACTACAAAGCAGGGATAATCCCAGTTCGTTA
TAGGCGCACTCCATGCATTAAACATGGTGGTGTCAAGTTTGAGTTGAAGGGTAAC
CCTCATTGGTTGCTAGTGTTAGTTTTTAATGTTGCAAATGCTGGTGATGTTACAAA
TGTTAAAATAGCAGGTTCAACCACACGTGCATGGATTCCTATGACACGTAATTGG
GGGCAAAATTGGCAAACTGGTACTCCATTGAATGGACAAGCATTGTCTTTTATGG
TTACTACAAGTGATGGCAAAACGTTGACGTTTAGTAATGTTGCTCCTCCCAGTTG

GCGACTTGGACAAACTTTTGAGGCCGCAACCAACTTTTAGTGCCCTCTTCAATTCA
GTACCTAAGTATAATGTAATGTTGTTAATTGCTGTCATCAAGTATATATTCTGTAT
CTATATTATTCCATCACCTTTGAATACCACACTACAAATAAATAAATAAATTCAA

GGTGTCTCTCATTTATTTGCATTGTGTATCATTTACTAGGCCATTTCTCAGTCTAAT
TCTTTGATTTTATACGATATTTCATTCCTTTTTTTTTCTGATTCGAGTATAATGAAC
GACCTGATATATTTTTAAAATACTAAATAATTCTAATAATATCCTCTAAAAAAAT

AAAGTGATTTGTAATTAATTATAAAATAAATCCATAAAATTTACAAATCAAATCA
ATTTTAATTTAGACGGAAAGTGAATCAAGCTGAATCGAACTAGACCAAGATGAA

GTTTGACTCACGAAAATTAAGCTTCATAACAAAAACATAATTTATAATTCTATAT

CAATAACTTATAATGTATATATTAAAAAATATTTAAAAAG






